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Datos Generales

INSTITUCION PRINCIPAL
Universidad de la Republica/ Facultad de Agronomia / Departamento de Biologia Vegetal / Uruguay

DIRECCION INSTITUCIONAL

Institucion: Universidad de la Republica / Facultad de Agronomia/ Sector Educacion
Superior/Publico

PAOLA GAIERO / Departamento de Biologia Vegetal
GUADAGNA Direccién: Garzon 780/ 12900
Licenciada Pais: Uruguay / Montevideo / Montevideo
Teléfono: (00598) 23597|9| /-
n m N Correo electronico/Sitio Web: pgaiero@fagro.edu.uy www.fagro.edu.uy
pgaiero@fagro.edu.uy
www.fagro.edu.uy Formacion
Garzon 780 CP 12900 Mon
tevideo, Uruguay
(00598) 2359 7191 Formacion académica
SNI CONCLUIDA
Ciencias Agricolas / Agricult
ura, Silvicultura Y Pesca DOCTORADO
Categorizacion actual: Nivel
I (Activo) Graduate School of Experimental Plant Sciences (EPS) (2012 - 2018)
Wageningen University & Research Center, Holanda
Fecha de publicacién: 16/12/2025 Titulo de la disertacién/tesis/defensa: Exploring the use of wild germplasm in potato breeding

Ultima actualizacion: 16/12/2025 . . .
through integrated genetic and genomic approaches.

Tutor/es: Hans de Jong; Eric Schranz; Pablo Speranza

Obtencion del titulo: 2018

Sitio web de la disertacion/tesis/defensa: https://doi.org/10.18174/458827

Palabras Clave: High-resolution BAC-FISH mapping comparative sequence analysisintrogressive
hybridisation genetic mapping QTL mapping optical mapping

Areas de conocimiento:

Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Bioldgicas / Genéticay Herencia / Citogenética Molecular
Vegetal

Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Bioldgicas / Genética 'y Herencia / Gendmica'y
Bioinformatica

Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Bioldgicas / Genéticay Herencia / Mapeo genético y de
QTLs

Ciencias Agricolas / Agricultura, Silviculturay Pesca / Horticultura, Viticultura / Mejoramiento
Genético

MAESTRIA

Maestria en Ciencias Agrarias (2006 - 2010)

Universidad de la Republica - Facultad de Agronomia, Uruguay

Titulo de la disertacién/tesis/defensa: Diversidad en palmas nativas (Arecaceae): Citogenética,
contenido de ADN y andlisis moleculares poblacionales.

Tutor/es: Dra Maria Cristina Mazzella-Dr Marcelo Rossato

Obtencion del titulo: 2010

Palabras Clave: Bandeos cromosdmicos Citogenética molecular Palmas Nativas Contenido de ADN
Analisis moleculares poblacionales

Areas de conocimiento:

Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Bioldgicas / Ciencias de las Plantas, Botanica / Citogenética
y Recursos Fitogenéticos


https://www.instagram.com/papas_silvestres.uy/
https://twitter.com/PaolaGaiero
https://www.linkedin.com/in/paola-gaiero-868b7a14/
https://www.mendeley.com/profiles/paola-gaiero1/
https://orcid.org/0000-0001-5430-2141
https://www.scopus.com/authid/detail.uri?authorId=36236806000
mailto:pgaiero@fagro.edu.uy
file:///var/www/cvuynew/cvuy-2.0/project/tmp/www.fagro.edu.uy
mailto:pgaiero@fagro.edu.uy
http://www.fagro.edu.uy
https://doi.org/10.18174/458827

GRADO

Licenciatura en Ciencias Biolégicas (1998 - 2005)

Universidad de la Republica - Facultad de Ciencias, Uruguay

Titulo de la disertacién/tesis/defensa: Caracterizacion citogenética de cuatro especies de palmas
nativas del Uruguay

Tutor/es: Dra Maria Cristina Mazzella Repetto

Obtencion del titulo: 2005

Palabras Clave: Andlisis cariotipico NUmeros cromosomicos Genética Vegetal

Areas de conocimiento:

Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Biologicas / Ciencias de las Plantas, Botanica/ Citogenética
y Recursos Fitogenéticos

Formacién complementaria
CONCLUIDA
CURSOS DE CORTA DURACION

Taller Hands-On: explorando herramientas de Ensembl. (09/2024 - 09/2024)

Sector Educacion Superior/Publico / Universidad de la Republica / Facultad de Agronomia,,
Uruguay

4 horas

Palabras Clave: International Society of Computational BiologyRNAseq Bioinformatic tools
Genomics

Taller de creacién de Capacidades: Digital Sequence Information/Genetic Sequence Data (DSI/GSD)
(05/2024 - 05/2024)
Sector Extranjero/Internacional/Otros / Institucion Extranjera/ Organizacion de las Naciones

Unidas / UNDP-GEF Global ABS Project, Uruguay
10 horas

Taller de creacion de Capacidades: Desarrollo de las bases para la implementacion y reglamentacion
del TIRFAA. (08/2023 - 08/2023)

Sector Extranjero/Internacional/Otros / Institucion Extranjera / Organizacién de las Naciones
Unidas / UNDP-GEF Global ABS Project, Uruguay

10 horas

Creacion de capacidades de ABS y el Protocolo de Nagoya: Su papel en la Investigacién, Desarrollo e
Innovacién Cientifica. (04/2023 - 04/2023)
Sector Extranjero/Internacional/Otros / Institucion Extranjera / Organizacion de las Naciones

Unidas / UNDP-GEF Global ABS Project , Uruguay
10 horas

Explorando bases de datos y herramientas computacionales aplicadas a Genémica de Plantas.
(10/2022 - 10/2022)

Sector Educacion Superior/Publico / Universidad de la Republica / Facultad de Agronomia,,
Uruguay
60 horas

Curso de formacién docente para Tutorias dentro del Plan de Estudios 2020 (11/2021 - 11/2021)

Sector Educacion Superior/Publico / Universidad de la Republica / Facultad de Agronomia / Unidad
de Ensefanza, Uruguay
16 horas

9th RepeatExplorer Workshop on the Application of Next Generation Sequencing to Repetitive DNA
Analysis (05/2021 - 06/2021)

Sector Extranjero/Internacional/Otros / Institute of Plant Molecular Biology , Republica Checa
32 horas

Workshop "The art of science communication" (09/2019 - 09/2019)



Sector Gobierno/Publico / Ministerio de Educacién y Cultura/ Instituto de Investigaciones
Bioldgicas Clemente Estable, Uruguay

6 horas

Palabras Clave: Comunicacion cientifica en inglés Presentaciones orales Disefio de poster
Comunicacion efectiva

Analisis de Datos Genémicos en Ambiente R (06/2019 - 06/2019)

Sector Educacion Superior/Publico / Universidad de la Republica / Facultad de Agronomia/
Departamento de Biologia Vegetal , Uruguay

40 horas

Palabras Clave: Proyecto Razas de Maiz colecciones niicleo genotipado por secuenciacion
estructura poblacional mapeo asociativo seleccion gendmica

Areas de conocimiento:

Ciencias Agricolas / Agricultura, Silviculturay Pesca / Agricultura / Mejoramiento y conservacion de
recursos fitogenéticos

Introduccién a la Bioinformatica: aplicaciones en proyectos genémicos de mejoramiento genético
(01/2014-01/2014)

Sector Gobierno/Publico/ Instituto Nacional de Investigacion Agropecuaria/ INIA Las Brujas,
Uruguay

30 horas

Palabras Clave: NGS Gendmica Genotyping by sequencing Bioinformatica

Areas de conocimiento:

Ciencias Naturalesy Exactas / Ciencias Bioldgicas / Genéticay Herencia/ Gendmica

Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Biologicas / Genéticay Herencia / Mejoramiento Genético
Ciencias Naturalesy Exactas / Ciencias de la Computacién e Informacién / Ciencias de la
Informacion y Bioinformatica / Bioinformatica

Bioinformatics: a user’s approach (01/2013 - 01/2013)

Sector Extranjero/Internacional/Otros / Wageningen University , Holanda

40 horas

Palabras Clave: homology search protein functionalignment

Areas de conocimiento:

Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Bioldgicas / Genética y Herencia / Bioinformatica

de novo assembly of next generation sequencing data - NBIC (01/2013 - 01/2013)

Sector Extranjero/Internacional/Otros / Wageningen University and Research Centrum, Holanda
20 horas

Palabras Clave: NGS hybrid sequencing and assembly error correction

Areas de conocimiento:

Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Bioldgicas / Genéticay Herencia / Gendmica

Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Bioldgicas / Genéticay Herencia / Transcriptémica
Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Bioldgicas / Genéticay Herencia / Bioinformatica

Next generation sequencing (NGS) data analysis (01/2013 - 01/2013)

Sector Extranjero/Internacional/Otros / Netherlands Bioinformatics Centre, Holanda
25 horas

Palabras Clave: sequence assembly quality control applications of NGS

Areas de conocimiento:

Ciencias Naturalesy Exactas / Ciencias Bioldgicas / Genéticay Herencia / Bioinformatica

Mixed model based genetic analysis in GenStat: from QTL mapping and association mapping to genomic
prediction (01/2013-01/2013)

Sector Extranjero/Internacional/Otros / Wageningen University and Research Centrum, Holanda
25 horas

Palabras Clave: standard biparental crossescross-polinators association mapping panels (GWAS)
multiple trait multiple environment analysis and QTLxEgenomic prediction

Areas de conocimiento:

Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Bioldgicas / Genéticay Herencia / Genética cuantitativa
Ciencias Naturales y Exactas / Matematicas / Estadisticay Probabilidad / andlisis genéticos por
modelos mixtos

Project and Time Management course (01/2013 - 01/2013)



Sector Extranjero/Internacional/Otros / Wageningen University & Research Center , Holanda
25 horas

Systems Biology: statistical analysis of -omics data (01/2012 - 01/2012)

Sector Extranjero/Internacional/Otros / Wageningen University , Holanda

40 horas

Palabras Clave: analisis multivariado transcriptémica metaboldmica

Areas de conocimiento:

Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Bioldgicas / Ciencias de las Plantas, Botanica /
Metabolomica

Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Bioldgicas / Genéticay Herencia/ Transcriptémica

Ensefar en AgroS (01/2012-01/2012)

Sector Educacion Superior/Publico / Universidad de la Republica / Facultad de Veterinaria,
Uruguay

Palabras Clave: Formacién docente Plataforma EVA

Areas de conocimiento:

Ciencias Sociales / Ciencias de la Educacion / Educacion General / Educacién con Tecnologias de la
Informacion

Generation of libraries for next generation sequencing (clases tedricas) (01/2012 - 01/2012)

Sector Organizaciones Privadas sin Fines de Lucro/Sociedades Cientifico-Tecnolégicas / Institut
Pasteur de Montevideo / Institut Pasteur de Montevideo, Uruguay

VIl Curso de Atualizacao em Técnicas de Citogenética Molecular: FISH de BACs (01/2011 - 01/2011)

Sector Extranjero/Internacional/Otros / Universidad Federal de Pernambuco, Recife, Brasil

80 horas

Palabras Clave: Citogenética molecular Mapeo cromosomico sondas cromosoma especificas
macrosintenia

Areas de conocimiento:

Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Biologicas / Genéticay Herencia / Citogenética Molecular

Comunicacién Técnico-Cientifica (01/2007 - 01/2008)

Sector Educacién Superior/Publico / Universidad de la Republica / Facultad de Agronomia,
Uruguay
30 horas

Spatial genetics, distribution patterns of genetic variation (01/2007 - 01/2007)

Sector Extranjero/Internacional/Otros / Laboratorio Ecotono-Universidad del Comahue, Bariloche
,Argentina

40 horas

Areas de conocimiento:

Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Bioldgicas / Genéticay Herencia / Variabilidad genética

Citogenética y Evolucién (01/2007 - 01/2007)

Sector Educacion Superior/Publico / Universidad de la Republica / Facultad de Ciencias, Uruguay
50 horas

Areas de conocimiento:

Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Biologicas / Genéticay Herencia / Citogenética Molecular-
Hibridacion in situ fluorescente (FISH)

Modelos lineales mixtos en genética cuantitativa (01/2007 - 01/2007)

Sector Educacién Superior/Publico / Universidad de la Republica / Facultad de Agronomia,
Uruguay

30 horas

Areas de conocimiento:

Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Bioldgicas / Genéticay Herencia / Mejoramiento genético
animal

Ciencias Agricolas / Produccion Animal y Lecheria / Cria Animal / Mejoramiento genético

Estadistica Aplicada a la Biologia (01/2007 - 01/2007)

Sector Educacion Superior/Publico / Universidad de la Republica / Facultad de Agronomia,,



Uruguay

40 horas

Areas de conocimiento:

Ciencias Naturales y Exactas / Matematicas / Estadistica y Probabilidad / Bioestadistica
Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Bioldgicas / Ecologia / Estadistica aplicada

Conservacion y utilizacion sustentable de la Diversidad Biolégica y los Recursos Fitogenéticos
(01/2007 - 01/2007)

Sector Educacion Superior/Publico / Universidad de la Republica / Facultad de Agronomia,
Uruguay

40 horas

Areas de conocimiento:

Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Biolégicas / Conservacion de la Biodiversidad / Recursos
Fitogenéticos

Genética Vegetal (01/2007 - 01/2007)

Sector Educacion Superior/Publico / Universidad de la Republica / Facultad de Agronomia,
Uruguay

40 horas

Areas de conocimiento:

Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Biologicas / Genéticay Herencia / Genética Vegetal

Aplicacion de Marcadores Moleculares en mejoramiento genético vegetal (01/2002 - 01/2002)
Sector Educacién Superior/Publico / Universidad de la Republica / Facultad de Agronomia,
Uruguay

40 horas

Areas de conocimiento:

Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Bioldgicas / Genética 'y Herencia / Variabilidad genética
evaluada a través de marcadores moleculares

Marcadores moleculares: Conceituacao e aplicagées na Oceanografia(01/1999 - 01/1999)

Sector Extranjero/Internacional/Ensenanza superior / Universidade do Estado do Rio de Janeiro,
Brasil

20 horas

Areas de conocimiento:

Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Bioldgicas / Biologia Marina, Limnologia / Herramientas
moleculares en Oceanografia

PARTICIPACION EN EVENTOS

IX Simpdsio Brasileiro de Genética Molecular de Plantas (2025)
Tipo: Simposio

Institucién organizadora: Sociedade Brasileira de Genética, Brasil
Alcance geografico: Regional

XXX Congreso de la Asociacion Latinoamericana de la Papa (2025)

Tipo: Congreso
Institucién organizadora: Asociacién Latinoamericana de la Papa (ALAP), Ecuador
Alcance geografico: Regional

VIl Jornada Uruguaya de Fitopatologia y VI Jornada Uruguaya de Proteccién Vegetal. (2025)

Tipo: Otro
Institucién organizadora: Sociedad Uruguaya de Fitopatologia, Uruguay
Alcance geografico: Nacional

X1V Jornadas de la Sociedad de Bioquimica y Biologia Molecular (2024)

Tipo: Otro
Institucion organizadora: Sociedad de Bioquimicay Biologia Molecular (SBBM), Uruguay
Alcance geogréfico: Nacional

PRO-GRACE/EMPHASIS Policy Symposium on Plant Genetic Resources (2024)
Tipo: Simposio



Institucién organizadora: PRO-GRACE/EMPHASIS https://www.grace-ri.eu/pro-
grace/resources/joint-pro-grace/emphasis-policy-symposium-on-plant-genetic-resources, Italia
Alcance geografico: Internacional

7th International Bacterial Wilt Symposium (7th IBWS) (2023)

Tipo: Simposio

Institucidn organizadora: Facultad de Quimicay Facultad de Agronomia, Universidad de la
Republica, Uruguay

Alcance geografico: Internacional

XIV Simposio Internacional de Recursos Genéticos para las Américas y el Caribe (SIRGeAC) (2023)
Tipo: Simposio

Institucién organizadora: Universidad Austral de Chile e INIA Chile, Chile

Alcance geografico: Internacional

11l Congreso Nacional de Biociencias (2022)

Tipo: Congreso
Institucién organizadora: Sociedad Uruguaya de Biociencias, Uruguay
Alcance geografico: Nacional

XVII Congreso Latinoamericano de Genética (ALAG) (2022)

Tipo: Congreso
Institucién organizadora: Sociedad Genética de Chile (modalidad virtual), Chile
Alcance geogréfico: Regional

XVIII Congreso Latinoamericano de Genética (2021)

Tipo: Congreso
Institucién organizadora: Asociacion Latinoamericana de Genética, Chile

Use of potato wild relatives in prebreeding for new genetic variability (2021)
Tipo: Simposio
Institucién organizadora: International Potato Center (CIP), Kenia

Design and application of Oligo- FISH (2021)

Tipo: Seminario
Institucién organizadora: Sociedade Brasileira de Citogenética e Citogendmica, Brasil

Plant Breeding: Perspectives from Academia and Industry (2020)
Tipo: Seminario
Institucién organizadora: Corteva - via Zoom, Estados Unidos

Introduccidn a la Secuenciacion Larga y Precisa con PacBio (2020)

Tipo: Otro
Institucién organizadora: PacBio Americas - via Zoom, Estados Unidos

Aspectos Centrales de ABS y el Protocolo de Nagoya: Su papel en la Investigacion, Desarrollo e
Innovacién Cientifica (2020)

Tipo: Seminario
Institucién organizadora: UNDP-GEF Global ABS Project - online, Uruguay

11 Congreso Nacional de Biociencias (2019)

Tipo: Congreso
Institucién organizadora: Sociedad Uruguaya de Biociencias, Uruguay

XVII Congreso Latinoamericano de Genética (2019)

Tipo: Congreso
Institucién organizadora: Asociacion Latinoamericana de Genética (ALAG), Argentina

XII Simposio Internacional de Recursos Genéticos para las Américas y el Caribe (2019)
Tipo: Simposio
Institucién organizadora: SIRGEAC, Uruguay



X Encuentro REDBIO (2019)

Tipo: Encuentro
Institucién organizadora: Red de Biotecnologia, Uruguay

Taller de prospectiva "BIOINFORMATICA al 2050 (2018)

Tipo: Taller
Institucion organizadora: ICT4V (Centro Tecnoldgico de TIC aplicado a industrias verticales), con
apoyo de ANII, a comision de OPP, Uruguay

Plant and Animal Genome Conference (2016)

Tipo: Congreso

Institucién organizadora: Scherago International, Estados Unidos

Palabras Clave: bioinformatics evolution of genome size Solanaceae genomics Plant Molecular
breeding Genome selection and GWAS plant genome engineering

Areas de conocimiento:

Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Bioldgicas / Genéticay Herencia/ Gendmica

Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Bioldgicas / Genéticay Herencia / Gendmica comparativa
Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Bioldgicas / Genéticay Herencia / Gendmica funcional

XVI Congreso de la Asociacion Latinoamericana de Genética (2016)

Tipo: Congreso

Institucién organizadora: ALAG, Uruguay

Palabras Clave: citogenética Genética Gendmica Evolucion

Areas de conocimiento:

Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Bioldgicas / Genética 'y Herencia / Citogenética y Gendmica

Workshop: The Potato-Ralstonia solanacearum pathosystem: advances in breeding for resistance
(2015)

Tipo: Taller

Institucién organizadora: INIAy Facultad de Agronomia, Uruguay

Palabras Clave: innate resistance prebreeding latency PAMP - PRR

Areas de conocimiento:

Ciencias Agricolas / Agricultura, Silviculturay Pesca / Horticultura, Viticultura / Mejoramiento por
resistencia

Ciencias Agricolas / Agricultura, Silviculturay Pesca / Horticultura, Viticultura / Premejoramiento
Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Bioldgicas / Biologia Celular, Microbiologia / Interaccién
Planta-Patégeno

IX Jornadas de Agrobiotecnologia (2015)
Tipo: Seminario
Institucién organizadora: INIA, Uruguay

19th Triennial Conference of the European Association of Potato Research (2014)
Tipo: Congreso
Institucién organizadora: European Association of Potato Research, Bélgica

Palabras Clave: potato genomics potato breeding processing industry cold storage disease
resistance

Pasantia de Investigacion en sorting de nicleos y purificacion de ADN de alto peso molecular (2014)
Tipo: Otro

Institucién organizadora: Centre of Plant Structural and Functional Genomics - Institute of
Experimental Botany, Republica Checa

Palabras Clave: optical mapping nuclei sorting flow cytometry HMW DNA purification downstream
applications

Genome-wide Marker-assisted Selection - Dr. Jeff Endelman University of Wisconsin (2014)

Tipo: Seminario

Institucién organizadora: Biometris - PSG - Wageningen University, Holanda

Palabras Clave: prediction of complex traitsgenomic selection statistical genetics

Areas de conocimiento:

Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Bioldgicas / Genéticay Herencia / Genética cuantitativa



Genetic analysis in MAGIC: advantages and challenges - Dr. Emma Huang CSIRO (2014)

Tipo: Seminario

Institucién organizadora: Biometris - PSG - Wageningen University, Holanda

Palabras Clave: QTL mapping Multiparent Advanced Generation InterCrossgene-trait associations
Areas de conocimiento:

Ciencias Naturalesy Exactas / Ciencias Bioldgicas / Genéticay Herencia / Genética cuantitativa

New directions in Potato Breeding and Quantitative Genetics at the University of Wisconsin, USA - Dr.
Jeff Endelman (2014)

Tipo: Seminario

Institucién organizadora: Biometris - PSG - Wageningen University, Holanda

Palabras Clave: potato genomics potato breeding Genotyping-by-sequencing

Areas de conocimiento:

Ciencias Naturalesy Exactas / Ciencias Bioldgicas / Genéticay Herencia / Genética cuantitativa

VIl Jornadas de Agrobiotecnologia (2014)

Tipo: Encuentro

Institucién organizadora: Instituto Nacional de Investigacion Agropecuaria, Uruguay
Palabras Clave: Mapeo asociativo en cultivos Gendémica en ganado

Areas de conocimiento:

Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Bioldgicas / Genética y Herencia / Gendmica

All-inclusive breeding: Integrating high-throughput science (2014)

Tipo: Simposio

Institucién organizadora: Wageningen University, Holanda

Palabras Clave: Genomics phenotyping technologies bioinformatics metabolomics computational
genetics

Areas de conocimiento:

Ciencias Naturalesy Exactas / Ciencias Bioldgicas / Genéticay Herencia/ Gendmica

Ciencias Agricolas / Agricultura, Silviculturay Pesca / Horticultura, Viticultura / Mejoramiento
vegetal

Plant molecular cytogenetics in genomic and postgenomic era Conference (2014)

Tipo: Congreso

Institucién organizadora: University of Silesia in Katowice, Polonia

Areas de conocimiento:

Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Bioldgicas / Genéticay Herencia / Citogenética Molecular
Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Bioldgicas / Genética y Herencia / Gendmica

6th European Plant Sciences PhD Students Retreat (2014)

Tipo: Encuentro
Institucién organizadora: University of Amsterdam and EPS, Holanda

VIl Jornadas de Agrobiotecnologia (2014)

Tipo: Seminario
Institucién organizadora: INIA, Uruguay

EPS Flying seminar - ARABIDOPSIS THALIANA AS A MODEL SYSTEM FOR THE STUDY OF
EVOLUTIONARY QUESTIONS - Detlef Weigel, Max Planck Institute (2013)

Tipo: Seminario

Institucién organizadora: Experimental Plant Sciences Graduate School, Holanda

Palabras Clave: mutation epimutation epistatic interactions

Areas de conocimiento:

Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Bioldgicas / Biologia y Biologfa de la Evolucion / Evolucion
Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Bioldgicas / Genéticay Herencia / Epigenética

European Plant Sciences PhD Students retreat (2013)

Tipo: Encuentro
Institucién organizadora: Gent University, Bélgica
Palabras Clave: Genomics Systems biology Protein - protein interactions

ExPectationS Day for PhD students: Creativity and inspiration in science (2013)



Tipo: Taller
Institucién organizadora: Experimental Plant Sciences Graduate School, Holanda

Genetics Seminars Series (GSS) (2013)

Tipo: Seminario

Institucién organizadora: Laboratory of Genetics, Plant Sciences Group, Wageningen University,
Holanda

EndNote demonstration (2013)

Tipo: Taller
Institucién organizadora: Library Wageningen University and Research centre, Holanda
Palabras Clave: literature databasereference

How to write a world-class paper (2013)
Tipo: Simposio
Institucién organizadora: WUR Library, Holanda

Plant Genome Evolution Conference (2013)

Tipo: Congreso

Institucién organizadora: Elsevier, Holanda

Palabras Clave: whole genome duplicationspeciation crop domestication and evolution

BioNano Genomics presentation - NanoChannel Array technology. (2013)

Tipo: Seminario

Institucién organizadora: Animal Breeding and Genomics Centre, Wageningen University, Holanda
Palabras Clave: optical mapping scaffolding

Areas de conocimiento:

Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Bioldgicas / Genéticay Herencia / Genémicay
Bioinformatica

EPS PhD student day 2013 (2013)

Tipo: Encuentro

Institucién organizadora: Experimental Plant Sciences Graduate School, Holanda
Palabras Clave: Plant Sciences

Areas de conocimiento:

Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Bioldgicas / Ciencias de las Plantas, Botanica /

EPS Theme 4 Symposium - Genome biology (2012)

Tipo: Simposio

Institucién organizadora: Raboud University - Nijmegen, Holanda

Palabras Clave: Citogenética molecular organizacion del genoma gendmica estructural

Areas de conocimiento:

Ciencias Naturalesy Exactas / Ciencias Bioldgicas / Genéticay Herencia / Gendmica estructural

11l Simposio Latinoamericano de Citogenéticay Evolucién (2011)
Tipo: Simposio
Institucién organizadora: Instituto de Botanica del Nordeste, Argentina

11 Jornadas Uruguayas de Genética (2011)

Tipo: Congreso

Institucién organizadora: Sociedad Uruguaya de Genética, Uruguay

Palabras Clave: Palmas Nativas Genética de la Conservacion

Areas de conocimiento:

Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Bioldgicas / Conservacion de la Biodiversidad / Genética de
la Conservacion

Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Bioldgicas / Genética y Herencia / Genética de Poblaciones
Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Bioldgicas / Genéticay Herencia / Citogenética Molecular

Pasantia en mapeo cromos6mico de alta resolucion en papa(2011)

Tipo: Otro
Institucién organizadora: Plant Cytogenetics, Wageningen University, Holanda
Palabras Clave: FISH multicolor mapeo cromosémico de alta resoluciéon BACs hibridacion in situ en



paquiteno
Areas de conocimiento:
Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Bioldgicas / Genéticay Herencia / Citogenética Molecular

Xl Jornadas de la Sociedad Uruguaya de Biociencias (2010)

Tipo: Congreso
Institucién organizadora: Sociedad Uruguaya de Biociencias SUB, Uruguay

55° Congresso Brasileiro de Genética (2009)

Tipo: Congreso

Institucién organizadora: Sociedade Brasileira de Genética, Brasil

Palabras Clave: Genética

Areas de conocimiento:

Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Biologicas / Conservacion de la Biodiversidad /
Ciencias Naturalesy Exactas / Ciencias Bioldgicas / Genéticay Herencia/

MESA REDONDA -ANALISIS DE LOS ESFUERZOS DE INVESTIGACION EN BIODIVERSIDAD EN LA
REGION NORESTE (2009)

Tipo: Encuentro

Institucién organizadora: Centro Universitario Rivera, Uruguay

Palabras Clave: Biodiversidad Region Noreste

Areas de conocimiento:

Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Bioldgicas / Conservacion de la Biodiversidad /

Pasantia en uso de marcadores ISSR para analisis poblacionales en palmas nativas (2009)

Tipo: Otro

Institucién organizadora: Universidade de Caxias do Sul, Uruguay

Palabras Clave: Butia ISSR-PCR Diversidad genética

Areas de conocimiento:

Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Bioldgicas / Conservacion de la Biodiversidad /

Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Bioldgicas / Genética y Herencia / Genética de Poblaciones

| Jornadas de Genética del Uruguay (2008)

Tipo: Encuentro

Institucién organizadora: Sociedad Uruguaya de Genética, Uruguay
Areas de conocimiento:

Ciencias Naturalesy Exactas / Ciencias Bioldgicas / Genéticay Herencia/

Pasantia de Investigacion en Citogenética Clasica y Molecular (2008)

Tipo: Otro

Institucién organizadora: Universidade Federal de Pernambuco - Laboratorio de Citogenética
Vegetal, Brasil

Areas de conocimiento:

Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Bioldgicas / Genéticay Herencia / Citogenética Vegetal

IV Taller Latinoamericano de Genética para la Conservacion: Herramientas moleculares en
Conservacion (2007)

Tipo: Taller

Institucién organizadora: Red de Genética parala Conservacion, Chile

Areas de conocimiento:

Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Bioldgicas / Conservacion de la Biodiversidad / Genética
para la Conservacion

Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Bioldgicas / Genéticay Herencia / Herramientas
moleculares en Conservacion

Xl Jornadas de la Sociedad Uruguaya de Biociencias (2005)

Tipo: Encuentro

Institucién organizadora: Sociedad Uruguaya de Biociencias - SUB, Uruguay
Areas de conocimiento:

Ciencias Naturalesy Exactas / Ciencias Bioldgicas / Genéticay Herencia/

V Simposio de Recursos Genéticos para Latinoaméricay el Caribe - SIRGEALC (2005)
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Tipo: Simposio
Institucién organizadora: Fac de Agronomiay otros, Uruguay

Idiomas

Inglés

Entiende muy bien /Habla muy bien / Lee muy bien / Escribe muy bien

Portugués

Entiende muy bien / Hablabien/ Lee muy bien / Escribe bien

Areas de actuacion

CIENCIAS NATURALES Y EXACTAS

Ciencias Biologicas /Genética y Herencia /Genética y Recursos Fitogenéticos

CIENCIAS NATURALES Y EXACTAS
Ciencias Bioldgicas /Genéticay Herencia /Citogenética y Evolucion Vegetal

CIENCIAS NATURALES Y EXACTAS

Ciencias Bioldgicas /Conservacion de la Biodiversidad /Genética de Poblaciones

CIENCIAS NATURALES Y EXACTAS

Ciencias Bioldgicas /Conservacion de la Biodiversidad /Genética de la Conservacion

CIENCIAS NATURALES Y EXACTAS
Ciencias Bioldgicas /Genéticay Herencia /Gendmica

Actuacion profesional

SECTOR GOBIERNO/PUBLICO - INSTITUTO NACIONAL DE INVESTIGACION AGROPECUARIA -
URUGUAY

INIA Las Brujas
VINCULOS CON LA INSTITUCION

Colaborador (05/2014 - a la fecha)

10 horas semanales

Funcionario/Empleado (05/2013 - 04/2014)

Investigador Asistente 20 horas semanales
Tareas de citogenética molecular (realizacion de preparados citolégicos, hibridacion gendmicain
situ, hibridacion fluorescente in situ con sondas BAC) y bioinformatica

Becario (11/2007 - 11/2009)

Becario de Maestria 40 horas semanales

Beca de Maestria por convenio INIA - Facultad de Agronomia "Acuerdo de cooperacién entre el
INIAy la Universidad de la Republica (Facultad de Agronomia) para el desarrollo de los posgrados
en Ciencias Agrarias en el pais"

ACTIVIDADES

PROYECTOS DE INVESTIGACION Y DESARROLLO

Valorizacion de recursos genéticos silvestres locales de papa para ampliar la base genética y mejorar la
sostenibilidad del cultivo (04/2021 - a la fecha)

Con el fin de valorizar recursos genéticos de la papa en Uruguay, para potenciar su
aprovechamiento, en este proyecto proponemos profundizar en la arquitectura genética de la



resistencia a Ralstonia solanacearum, la principal enfermedad bacteriana de la papa, en estos
parientes silvestres. Para ello determinaremos la variabilidad genética a nivel de SNPs en la
coleccién completay asociaremos por mapeo asociativo (GWAS) los fenotipos de resistencia
encontrados. Dado que hemos delimitado y representado distintos pooles genéticos (cmm, mim'y
chc) nuestra estrategia permite identificar distintos loci que contribuyan a la resistencia. Ademas
evaluaremos una coleccidn nulcleo para otros patégenos de gran impacto en el cultivo, como los
tizonesy la sarna comun y evaluaremos el potencial aporte de estas especies a la calidad nutricional
de los tubérculos, mediante analisis de su contenido en vitamina C, antioxidantes y minerales.
Finalmente, comenzaremos un proceso de enriquecimiento e introgresién de caracteres a partir de
genotipos promisorios de esta coleccion mediante hibridaciones a nivel diploide. Los resultados
obtenidos permitirdn facilitar el uso eficiente de estos recursos para ampliar la base genética de la
papa cultivada. La responsabilidad de este proyecto es compartida con Matias Gonzélez-Arcos,
coordinador de mejoramiento horticolay fruticola de INIAy tanto Facultad de Agronomia como
INIA son instituciones proponentes. Las actividades de multiplicacion y mantenimiento de material
vegetal, instalacion de ensayos a campo de resistencia a tizon tardio, evaluacién de calidad
nutricional de tubérculos y generacién de haploides para cruzamientos se desarrollan en INIA Las
Brujas.

10 horas semanales

INIA Las Brujas, Unidad de Horticulturay Unidad de Biotecnologia

Investigacion

Coordinador o Responsable

EnMarcha

RRHH formados en el proyecto:

Pregrado:2

Maestria/Magister:1

Financiacion:

Comisién Sectorial de Investigacion Cientifica, Uruguay, Apoyo financiero

Equipo: P GAIERO (Responsable), GONZALEZ-ARCOS M (Responsable) , SIRI M.I., FERREIRA, V. ,
SPERANZA, P, G.A. GALVAN , P. COLNAGO , FRANCISCO VILARO, CASTILLO A., RODRIGUEZ,
G.,S.GARAYCOCHEA , IBANEZ, F., MONTEVERDE, E., PABLO GONZALEZ BARRIOS, T
Mendes

Utilizacién de andlisis genomicos de ultima generacion para facilitar el desarrollo de germoplasma
avanzado de papa, resistente a Marchitez Bacteriana (05/2015 - 12/2017)

Para asistir a este programa de mejoramiento, acelerando la identificacion de germoplasma valioso,
este proyecto evaluara la introgresion del genoma de S. commersoniiy la recombinacion
homedloga de sus cromosomas con los de S. tuberosum en retrocruzas avanzadas, se estudiara la
correlacion entre los mapas genéticos y citogenéticos de S. tuberosumy S. commersoniiy se
realizara mapeo gendmico comparativo para evaluar sinteniay detectar genes ortdlogos y especie-
especificos. La informacion generada asistira la toma de decisiones en el proceso de produccién de
germoplasma avanzado y sera Util para otros programas que usen a S. commersonii COmo recurso
genético en el mejoramiento de papa.

10 horas semanales

Las Brujas, Horticulturay Biotecnologia

Desarrollo

Integrante del Equipo

En Marcha

RRHH formados en el proyecto:

Maestria/Magister prof:1

Doctorado:1

Financiacion:

INIA Las Brujas, Uruguay, Apoyo financiero

Equipo: P SPERANZA | F VILARO (Responsable), M ANDINO , H DE JONG, A CASTILLO, M
DALLARIZZA, R NARANCIO, S GARAYCOCHEA, P SANDRO

Palabras clave: Mapeo comparativo secuenciacion Solanum commersonii Solanum chacoense
Areas de conocimiento:

Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Bioldgicas / Genéticay Herencia / Mapeo genético y de
QTLs

Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Bioldgicas / Genéticay Herencia / Citogenética
comparativa

Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Bioldgicas / Genéticay Herencia/ Gendmica

Aplicacién de analisis genémicos de ultima generacion para acelerar el mejoramiento por introgresiéon
en el desarrollo de germoplasma avanzado de papa (Solanum tuberosum) resistente a la marchitez
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bacteriana (Ralstonia solanacearum) (03/2013 - 02/2015)

La papa (Solanum tuberosum) es el tercer cultivo alimenticio mas importante. Sus niveles de
diversidad se han reducido por la domesticacion y la seleccién, aunque existen recursos genéticos
diversos en su pool génico terciario. Uruguay es centro de diversidad de S. commersonii, que posee
resistencia a Ralstonia solanacearum (agente de marchitez bacteriana, segunda enfermedad en
papa) y tolerancia a frio y sequia, gran diversidad genéticay adaptabilidad. Ha sido usada por INIA
en un avanzado programa de mejoramiento por introgresion para incorporar resistencia a
marchitez bacteriana, produciendo hibridos interespecifos y retrocruzas derivadas junto con
germoplasma avanzado con otras caracteristicas agronémicas de interés. Para asistir a este
programa de mejoramientoy acelerar sus productos, este proyecto evaluaré la introgresion del
genoma de S. commersoniiy la recombinacién homedloga de sus cromosomas con los de S.
tuberosum en retrocruzas avanzadas mediante caracterizacion fenotipica e hibridacién genémicain
situ (GISH). También se estudiaré la correlacion entre los mapas genéticos y citogenéticos de S.
tuberosumy S. commersoniiy se evaluara la sintenia entre ellos usando hibridacién in situ
fluorescente con BACs (BAC-FISH). Finalmente se obtendré un borrador del genoma completo de
S. commersonii, que permitira realizar mapeo comparativo con el genoma de referencia de S.
tuberosum por analisis bioinformaticos para evaluar sinteniay detectar genes ortélogos y especie-
especificos. La informacién generada asistira la toma de decisiones en el proceso de produccién de
germoplasma avanzado y sera Util para otros programas que usen a S. commersonii Como recurso
genético en el mejoramiento de papa.

20 horas semanales

INIA Las Brujas, Horticultura y Biotecnologia

Investigacion

Integrante del Equipo

En Marcha

RRHH formados en el proyecto:

Maestria/Magister:1

Doctorado:1

Financiacion:

Institucién del exterior, Cooperacion

Equipo: P SPERANZA , F VILARO (Responsable), M GONZALEZ , G GALVAN , M ANDINO , H DE
JONG, ACASTILLO, M DALLARIZZA , EL.CAMADRO , HNAYA, C. MAZZELLA

Palabras clave: Hibridacién in situ gendémica Apareamiento homedlogo Mapeo citogenético
comparativo comparacion de secuencias evaluacion fenotipica

DOCENCIA

CABBIO (05/2017 - 05/2017)

Maestria

Invitado

Asignaturas:

Herramientas para el anélisis de GWAS en Cultivos, 3 horas, Tedrico-Préactico

Areas de conocimiento:

Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias de la Computacién e Informacién / Ciencias de la
Informaciony Bioinformatica / Gendmica

EXTENSION

Video institucional para difundir trabajos de investigacion en parientes silvestres de la papa de
Uruguay (05/2021-05/2021)

1 horas

Mini Taller Avances en murcheray sarna de la papa en Uruguay. Reunién con miembros de la
Asociacion Nacional de Semilleristas de papa del Uruguay (ANSEPA) para presentar avances de los
proyectos de investigacion, en colaboracién con investigadores de Facultad de Quimica e INIA.
(11/2019-11/2019)

1 horas

SECTOR EDUCACION SUPERIOR/PUBLICO - UNIVERSIDAD DE LA REPUBLICA - URUGUAY

Facultad de Agronomia/ Departamento de Biologia Vegetal

VINCULOS CON LA INSTITUCION
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Funcionario/Empleado (12/2010 - a la fecha)

Profesora Adjunta de Genética 40 horas semanales / Dedicacién total

Enfebrerode 2017 se me otorgd el Régimen de Dedicaciéon Total y ademas en diciembre 2017 se
renovo mi cargo hasta 2020. En febrero 2020 se renovd mi Régimen de Dedicacion total hasta
2025. El 1 de noviembre de 2021 tomé posesion del cargo Gr 3 que fue renovado en noviembre
2023.

Escalafén: Docente

Grado: Grado 3

Cargo: Efectivo

Funcionario/Empleado (04/2009 - 11/2010)

Contrato como Ayudante de Genética 20 horas semanales
Escalafon: Docente

Grado: Grado 1

Cargo: Interino

Funcionario/Empleado (04/2007 - 03/2009)

Contrato por Proyecto CSIC Iniciacion 20 horas semanales
Escalafon: Docente

Grado: Grado 1

Cargo: Interino

Funcionario/Empleado (08/2006 - 02/2007)

Ayudante 20 horas semanales

01/08/2006 - 31/12/06 Contrato financiado por el Departamento de Produccion Animal y
Pasturas para desempefar tareas en el curso de Zootecnia Curso de Tercer Afo de la carrerade
Ingeniero Agronomo Departamento de Produccion Animaly Pasturas Tareas: Atenciéon de grupos
practicos Desarrollo de materiales complementarios Asistencia en escritura, control y correccion
de evaluaciones Colaboracion en salidas didacticas 01/01/07 - 28/02/07 Prérroga de contrato
para trabajar en el Laboratorio de Genética financiado por el Departamento de Biologia Vegetal
Escalafon: Docente

Grado: Grado 1

Cargo: Interino

Otro (03/2002 - 03/2005)

Pasante 10 horas semanales

Pasantia de Investigacion en citogenética de Paspalum Pasantia para obtener la Licenciatura en
Ciencias Bioldgicas "Citogenética de cuatro especies de palmas nativas (Arecaceae)

Escalafon: Docente

Grado: Grado 1

Cargo: Interino

Otro (07/2002 - 07/2004)

Ayudante Honorario del Curso de Zootecnia 10 horas semanales

Curso de Tercer Afo de la carrera de Ingeniero Agronomo Departamento de Produccién Animaly
Pasturas Tareas: Atencion de grupos practicos Desarrollo de materiales complementarios
Asistencia en escritura, control y correccion de evaluaciones Colaboracion en salidas didacticas
Escalafon: Docente

Grado: Grado 1

Cargo: Interino

ACTIVIDADES

LINEAS DE INVESTIGACION

Gendmica de recursos fitogenéticos (11/2012 - alafecha)

Buscamos comprender procesos evolutivos, describir la diferenciacion genémica entre especies
emparentadas a los cultivos, aplicando herramientas de secuenciacion masivay genotipado.
También buscamos dilucidar las bases genéticas de caracteristicas de interés en especies en
proceso de domesticacién o parientes silvestres de cultivos y generar herramientas genéticasy
gendmicas que mejoren la eficiencia de los procesos de introgresién y seleccion.

Mixta

10 horas semanales , Coordinador o Responsable
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Equipo: P GAIERO, SPERANZA, P, VAIO M

Citogenética y Genética molecular en especies silvestres del género Solanum (03/2009 - 12/2011)

Se busca caracterizar la diversidad en especies silvestres emparentadas con la papa comuin
Solanum tuberosum L. como fuentes de variabilidad para ampliar la base genética de dicho cultivo,
especialmente en cuanto a resistencia a patdgenos, frio y sequia.

10 horas semanales

Facultad de Agronomia, Departamento de Biologia Vegetal , Integrante del equipo

Equipo: AVACO , M GONZALEZ, F VILARO, P SPERANZA , VAIO M, C. MAZZELLA

Palabras clave: mejoramiento genético genomio poliploidia marcadores molecularesintrogresion
variabilidad genética

Areas de conocimiento:

Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Bioldgicas / Genéticay Herencia / Citogenética

Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Bioldgicas / Genéticay Herencia / Genética Molecular

Genética de palmeras nativas (04/2007 - 07/2010)

Estudios de citogenética clasicay molecular y contenido de ADN en palmas nativas en colaboracién
con el Servicio de Clasificacion Celular y Citometria de Flujo (SECIF) del Instituto de
Investigaciones Bioldgicas Clemente Estable (IIBCE). Estudios moleculares en genética de
poblaciones de palmeras nativas.

20 horas semanales

Facultad de Agronomia, Departamento de Biologia Vegetal - Laboratorio de Genética, Coordinador
o Responsable

Equipo: M ROSSATO, G FOLLE, SANTINAQUE F, LOPEZ-CARRO B, VAIO M, MRIVAS, C.
MAZZELLA

Palabras clave: Contenido de ADN citogenética citometria de flujofluorocromos CMA/DAPI
Bandeo Clocalizacion de NORs

Areas de conocimiento:

Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Biologicas / Genéticay Herencia / Citogenética Vegetal
Ciencias Naturalesy Exactas / Ciencias Bioldgicas / Genéticay Herencia / Determinacién de
contenido de ADN por citometria de flujo

Citogenética de palmas nativas (03/2003 - 12/2004 )

Aporte de estudios citogenéticos al desarrollo sustentable y la conservacion de palmas nativas
20 horas semanales

Facultad de Agronomia, Departamento de Biologia Vegetal - Laboratorio de Genética, Integrante
del equipo

Equipo: C. MAZZELLA, M RIVAS

Palabras clave: citogenética Butia palmeras nativasconservacién de biodiversidad utilizacion
sustentable

Areas de conocimiento:

Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Biolégicas / Conservacion de la Biodiversidad / Recursos
Fitogenéticos

Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Bioldgicas / Genéticay Herencia / Citogenética Vegetal

PROYECTOS DE INVESTIGACION Y DESARROLLO

Valorizacion de germoplasma nacional frente al cambio climatico : exploracion de tolerancia a sequia
en variedades nacionales, materiales avanzados de mejoramiento y parientes silvestres de la papa
(11/2025 - a lafecha)

Cédigo: FPTA_442 LLlamado FPTA 2023 Temas priorizados El cultivo de papa es muy sensible a la
reduccién en la humedad disponible, debido a su sistema radical poco desarrollado y superficial.
Adicionalmente, su fotosintesis se inhibe en condiciones de déficit hidrico relativamente bajo. Esto
afecta el potencial productivo del cultivoy la calidad del producto. En ocasiones de alta demanda
climatica, el riego complementario no satisface las necesidades del cultivo. En este contexto, el
mejoramiento genético horticola se presenta como una alternativa favorable a explorar. Existe
variabilidad demostrada en la respuesta de los cultivares a condiciones restrictivas en
disponibilidad de agua. Las variedades de papa mayormente difundidas, provenientes del
hemisferio norte, son relativamente susceptibles al estrés hidrico, particularmente en nuestras
condiciones agroecolégicas. El Programa de mejoramiento genético de INIA ha desarrollado varios
cultivares comerciales y germoplasma avanzado que, por su mayor adaptabilidad local, presentaria
una mayor tolerancia a la sequiay a altas temperaturas. Se cuenta, ademas, con una coleccién
nucleo de especies silvestres locales de papa, genotipada y caracterizada respecto a estreses
bidticos. Se reporta para estas especies tolerancia a sequia y a otros estreses abiodticos. En general,
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el germoplasma nacional de papa (cultivado o silvestre) no ha sido evaluado para su respuesta
especifica al estrés hidrico. Esto limita la explotacién de esta caracteristica deseable y la mayor
adopcidn de variedades nacionales como un producto valorado para su cultivo. El rol de la
arquitecturay desarrollo del sistema radical en la capacidad de los genotipos de papa de acceder al
aguay nutrientes estd bien establecido, asi como la importancia de los cambios que esta sufre en
respuesta alos déficits hidricos. Existe evidencia experimental reciente a nivel global de la
interaccion favorable entre genotipos de papay la comunidad de microorganismos asociados a su
rizésfera frente a diferentes estreses. Se espera producir informacion preliminar de la diversidad y
taxa integrantes del microbioma de germoplasma nacional con posible efecto beneficioso respecto
al estrés hidrico. En suma, la tolerancia al estrés hidrico es una caracteristica compleja,
multifactorial y de herencia poligénica. El gran despliegue de distintas adaptaciones morfo-
fisioldgicas y su dependencia del genotipo hacen que presente cierta complejidad para su
evaluacion. Es por eso que interesa ajustar metodologias y pardametros relevantes durante la
caracterizacion de una muestra representativa del germoplasma local, cultivado y silvestre y
explorar mecanismos subyacentes a las distintas respuestas. A corto plazo esto facilitaria la
valorizaciény el desarrollo de cultivares tolerantes a sequia, mejorando la sustentabilidad del
cultivoy la estabilidad de la produccién. A mediano plazo, facilitaria la seleccion de genotipos
silvestres promisorios y la introgresiéon de estos caracteres en el germoplasma cultivado.

10 horas semanales

Coordinador o Responsable

EnMarcha

RRHH formados en el proyecto:

Pregrado:1

Maestria/Magister:1

Financiacion:

Instituto Nacional de Investigacion Agropecuaria, Uruguay, Apoyo financiero

Equipo: P GAIERO (Responsable), FRANCISCO VILARO, BORSANI, O, Casaretto, E., NION, M. ,

Nufez, N, P. COLNAGO, G.A. GALVAN , PABLO GONZALEZ BARRIOS, PUPPO, L., HAYASHI, R, ,

Garcia-Favre, J., LOCATELLI, A, SIRIM.I., FERREIRA, V.

Bacterias fitopatogenas: mecanismos de resistencia hospederay de interaccion planta - patégeno.
(12/2019 - ala fecha)

Proyecto CSIC Grupos 2019-2023; prorrogado hasta 2027. Proyecto multidisciplinario que busca
generar conocimiento para mitigar los efectos de bacterias fitopatdgenas en cultivos. Este
Programa apunta a fortalecer el control de enfermedades de origen bacteriano en cultivos de papa,
tomate y cebolla; cultivos horticolas de importancia estratégica en nuestro pais. Se desarrollaran
acciones dirigidas a responder preguntas de relevancia biolégica y agrondmica que permitiran
avanzar hacia su control desde una perspectiva integral y complementando diferentes formaciones
y capacidades de trabajo. En particular mi participacion se enmarca en la linea de investigacion
Estudio de la base genética de laresistencia a Rs en germoplasma silvestre de papa. Esta linea
propone explorar un nuevo acervo genético de parientes silvestres de la papa, constituido por la
especie S. malmeanum, dentro del cual hemos identificado los mayores niveles de resistencia
genética. Se busca estudiar la base genética responsable de esta resistencia para asi facilitar su
introduccion a nuevas variedades de papa a través del programa de mejoramiento.

3 horas semanales

Departamento de Biologia Vegetal , Laboratorio de Evolucién y Domesticacion de las Plantas
Investigacion

Integrante del Equipo

En Marcha

RRHH formados en el proyecto:

Pregrado:2

Maestria/Magister:4

Doctorado:3

Financiacion:

Comisién Sectorial de Investigacion Cientifica, Uruguay, Apoyo financiero

Equipo: E Vicente , Clavijo, F., Fort,S, Stefanie De Armas, V. CROCE , LETICIARUBIO, P GAIERO,
LAPAZ M.I., FERREIRA, V., ARRUABARRENA, A., SIRI M.I. (Responsable) , G Rodriguez, S.
PEREYRA , SCHVARTZMAN C., DALLA-RIZZA, M., FRANCISCO VILARO , GONZALEZ-ARCOS
M, PIANZZOLA, MJ, G. A. GALVAN (Responsable)

Palabras clave: Marchitez bacteriana Sarna papatomate trigo

Areas de conocimiento:

Ciencias Agricolas / Agricultura, Silviculturay Pesca / Horticultura, Viticultura / Fitopatologia
Ciencias Agricolas / Agricultura, Silviculturay Pesca / Horticultura, Viticultura / Mejoramiento
genético horticola
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Plataforma de genotipado masivo en yerba mate para estudios de diversidad y aplicaciones al
mejoramiento genético. (04/2024 - a la fecha)

Este proyecto propone el desarrollo de un microarreglo para la especie, permitiendo: la rapida
verificacién de los origenes utilizados en la produccion comercial; la caracterizacion genética de
plantas buscando asociacién con compuestos quimicos especificos y de interés al consumo humano;
la asociacion entre origenes y/o genotipos a caracteristicas agrondémicas para un eficiente
mejoramiento y produccién vegetal; la identificacion de poblaciones con alta variabilidad y
prioritarias para la conservacion.

2 horas semanales

Facultad de Agronomia, Departamento de Biologia Vegetal

Investigacion

Integrante del Equipo

En Marcha

RRHH formados en el proyecto:

Pregrado:1

Maestria/Magister:1

Doctorado:1

Equipo: P GAIERQO, Schinato, F. (Responsable) , Pereira A. (Responsable), SPERANZA, P
(Responsable), NAYA H, VAIO M, Sin citas

Conociendo la intimidad de los parientes: Arachis villosa, el tio uruguayo del mani (04/2023 - a la fecha)

Arachis villosa es un recurso genético valioso, sin embargo, en nuestro pais no se ha incluido en
estudios de diversidad genéticay fenotipica. Conocer la diversidad tanto genética como
morfolégica dentro de la especie silvestre y con respecto al mani es fundamental para el desarrollo
de estrategias de colecta, la conservacién de la biodiversidad in situ y ex situ y uso de este
germoplasma, directamente, o para el desarrollo de variedades de mani méas productivas. El
objetivo de este proyecto es valorizar un recurso genético como es Arachis villosa; para ello se
estudiara la diversidad genéticay su estructura, la diversidad morfoldgica y un andlisis del
transcriptoma global que permitira, no sdlo conocer la expresién génica en diferentes tejidos, sino
también caracterizar genes y proteinas importantes en mani, como los relacionados con la
inmunidad innata, la biosintesis de &cidos grasos, antioxidantes y con la produccion de alérgenos
2 horas semanales

Facultad de Agronomia, Departamento de Biologia Vegetal

Investigacion

Integrante del Equipo

En Marcha

RRHH formados en el proyecto:

Pregrado:2

Maestria/Magister:1

Doctorado:2

Equipo: P GAIERO, VAIO M (Responsable), RODRIGUEZ-DECUADRO, S. (Responsable) , VIDAL,
R.,SMIRCICH, P., SPERANZA, P, DA LUZ-GRANA, C.

Variabilidad genética de la yerba mate nativa de Uruguay (04/2022 - 10/2025)

Codigo: FCE_1.2021_1_166709 Layerba mate (llex paraguariensis) es una planta de muy alto
valor cultural y econémico en laregion del Rio de la Plata. El &rea de cultivo y ocurrencia natural de
la especie se concentra en Brasil y algunas regiones de Paraguay y Argentina. Hacia el sur, en
Uruguay y regiones vecinas del estado de Rio Grande do Sul, se encuentran poblaciones pequefas y
dispersas, en ambientes particulares. Estas poblaciones son muy valoradas y son frecuentemente
objeto de esfuerzos de conservacion por parte de actores locales y organizaciones. Poco se ha
estudiado sobre estas poblaciones. En un trabajo anterior georreferenciamos y analizamos
genéticamente 14 poblaciones, y avanzamos significativamente en la sistematizacion de la
informacion. A su vez, en trabajos anteriores de nuestro grupo y otros grupos de la regién
hipotetizamos que la estructura geografica de la variabilidad genética ha sido fuertemente
determinada por las oscilaciones climaticas del Pleistoceno en base a patrones de variabilidad
genética congruentes entre varias especies, incluyendo un analisis preliminar de la yerba mate. De
acuerdo con esta interpretacion, estas especies han persistido debido a la presencia de
microrrefugios climéaticos durante las fases de clima mas frio y arido en un contexto de relativa
estabilidad. Se espera que las poblaciones localizadas en estas dreas de refugio periféricas se
encuentren altamente diferenciadas genéticamente y constituyan un reservorio de genes
prioritario para su conservacion. En este proyecto se propone analizar filogeograficamente las
poblaciones de yerba mate en Uruguay y regiones vecinas y modelar su distribucion geogréfica
pasaday su posible respuesta al cambio climéatico. Se propone ademas proveer evidencia de que las
caracteristicas fisicas y geomorfolégicas de los sitios donde se encuentra, su ecologia y la biologfa
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reproductiva de esta especie son congruentes con la interpretacion de que constituyen poblaciones
relictuales y de alto valor de conservacion.

2 horas semanales

Departamento de Biologia Vegetal

Investigacion

Integrante del Equipo

Concluido

RRHH formados en el proyecto:

Pregrado:2

Maestria/Magister:2

Doctorado:1

Financiacion:

Agencia Nacional de Investigacion e Innovacién, Uruguay, Apoyo financiero

Equipo: P GAIERO, SPERANZA, P (Responsable), SPERONI, G., Chiglino, L, Gonzélez Carreira, L.,
VAIO M, VIDAL,R., JOLOCHIN, G., TORANZA, C., Longo M.G., ROSS, S., MUNKA, M.,
BRESCIANO, DANIELLA, PABLO GONZALEZ BARRIOS , SOUZA-PEREZ, M, Truijillo, C.,
HERNANDEZ, P., GONZALEZ-TALICE, J., Romero, D., GUERRERQO, J.C., D Bisognin

Valorizacion de recursos genéticos silvestres locales de papa para ampliar la base genética y mejorar la
sostenibilidad del cultivo (04/2021 - 03/2024)

La papa cultivada (Solanum tuberosum, 2n = 4x = 48) es el tercer cultivo mas importante parala
alimentacién humana. Ademas de ser una destacada fuente de carbohidratos, sus tubérculos
pueden aportar nutrientes y nutracéuticos valiosos como vitaminas, minerales y antioxidantes.
Debido a la reduccion en su variabilidad genética durante el proceso de domesticacion y seleccion,
asf como a la predominancia de unos pocos cultivares, generalmente emparentados entre si, es
susceptible a una serie de factores adversos bidticos y abidticos. Sus parientes silvestres son una
importante fuente de resistencia a estos factores adversos, pero presentan ciertas dificultades para
su utilizacién por hibridacion introgresiva, particularmente a nivel tetraploide. En Uruguay se
distribuyen naturalmente tres especies silvestres diploides emparentadas con la papa, Solanum
commersonii (cmm), S. malmeanum (mlm) y S. chacoense.(chc). Estas especies han sido reconocidas
y utilizadas como recursos genéticos para el mejoramiento de la papay poseen multiples
resistencias ademas de tener gran adaptacion local. Sin embargo, la utilizacion de estas especies en
mejoramiento tanto a nivel nacional como internacional sélo se ha basado en unos pocos genotipos
por lo que su verdadero potencial aiin no ha sido explorado sistematicamente. A partir de la
exploracién sistematica de la variabilidad de estas especies en Uruguay con criterios que maximizan
la diversidad y evitan la redundancia clonal, construimos una coleccion niicleo basada en
caracterizaciones morfoldgicas y moleculares. Esta coleccion, ha sido evaluada para caracteres de
interésy ha mostrado niveles de variabilidad fenotipica alin mayores a los reportados. Con el fin de
valorizar estos recursos genéticos para potenciar su aprovechamiento, en este proyecto
proponemos profundizar en la arquitectura genética de la resistencia a Ralstonia solanacearum, la
principal enfermedad bacteriana de la papa, en estos parientes silvestres. Para ello determinaremos
la variabilidad genética a nivel de SNPs en la coleccion completa y asociaremos por mapeo
asociativo (GWAS) los fenotipos de resistencia encontrados. Dado que hemos delimitado y
representado distintos pooles genéticos (cmm, mlm y chc) nuestra estrategia permite identificar
distintos loci que contribuyan a la resistencia. Ademas evaluaremos la coleccién ndcleo para otros
patdgenos de gran impacto en el cultivo, como los tizones y la sarna comin y evaluaremos el
potencial aporte de estas especies a la calidad nutricional de los tubérculos, mediante anélisis de su
contenido en vitamina C, antioxidantes y minerales. Finalmente, comenzaremos un proceso de
enriquecimiento e introgresion de caracteres a partir de genotipos promisorios de esta coleccion
mediante hibridaciones a nivel diploide. Los resultados obtenidos permitiran facilitar el uso eficiente
de estos recursos para ampliar la base genética de la papa cultivada.

10 horas semanales

Investigacion

Coordinador o Responsable

Concluido

RRHH formados en el proyecto:

Pregrado:2

Maestria/Magister:1

Financiacion:

Comisién Sectorial de Investigacion Cientifica, Uruguay, Apoyo financiero

Equipo: P GAIERO (Responsable), GONZALEZ-ARCOS M (Responsable), G. A. GALVAN , SIRI M.I.
,S.GARAYCOCHEA , CASTILLOA., IBANEZ, F., FRANCISCO VILARO, PABLO GONZALEZ
BARRIOS, P. COLNAGO , SPERANZA, P, FERREIRA, V., RODRIGUEZ, G., MONTEVERDE, E.

Estructura geografica de la variabilidad genética de la yerba mate nativa en Uruguay (04/2022 -
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03/2024)

Las poblaciones de yerba mate en Uruguay se encuentran altamente fragmentadas, muy distantes y
aisladas de las poblaciones del area central. La informacion sugiere que se encuentran
genéticamente diferenciadas, en un patrén congruente con el que presentan otras especies en la
misma area geograficay estan altamente diferenciadas entre si, a diferencia de la informacion
disponible para las poblaciones brasilenas. Esta informacion es compatible con la interpretacion de
quelas poblaciones nativas de yerba mate constituyen relictos de poblaciones antiguas y que su
valor es muy alto tanto desde el punto de vista de un posible uso en el desarrollo de una produccion
nacional, como desde el punto de vista de la necesidad de tomar medidas de conservacion. Sin
embargo la informacién genética disponible para el germoplasma uruguayo esta basada en pocos
individuos en un caso o sélo representa el flujo genético a través de semillas. En este trabajo se
propone analizar la distribucién geografica de la variabilidadgenética de las poblaciones nativas de
yerba mate en Uruguay para comprender su valor como recurso genético tanto para su utilizacion
como conservacion. En un trabajo precedente se georreferenciaron 14 poblaciones de yerba en
Uruguay y se obtuvieron muestras para el analisis genético. En este trabajo se analizara la coleccion
disponible con marcadores moleculares de herencia nuclear. Se analizara la distribucion de la
variabilidad entre y dentro de poblaciones y entre y dentro de regiones en el Uruguay. En base a los
datos de ocurrencia disponibles se modelara preliminarmente la distribucién potencial de la especie
en Uruguay.Esto permitira discutir el grado de cobertura de las colecciones y asociar la presencia
de la especie con los factores ambientales que determinan su presenciay permanencia'y modelan la
distribucion de su variabilidad genética.

1 horas semanales

Departamento de Biologia Vegetal , Laboratorio de Evolucién y Domesticacion de las Plantas
Investigacion

Integrante del Equipo

Concluido

RRHH formados en el proyecto:

Maestria/Magister:1

Financiacion:

Comision Sectorial de Investigacion Cientifica, Uruguay, Apoyo financiero

Equipo: P GAIERO, No corresponde (Responsable) , SPERANZA, P, GUERRERO, J.C., VAIOM,
BRESCIANO, DANIELLA , PABLO GONZALEZ BARRIOS

Terraincognita: conociendo el genoma del guayabo del pais (Acca sellowiana). (04/2021 - 03/2024 )

Acca sellowiana (Myrtaceae) o guayabo del pais (2n=2x=22; 380 Mb/1C) es una especie frutal
lefosa que pertenece a la tribu Myrteae. Esta tribu es relevante por su llamativa diversidad (mas de
2500 especies), y por la produccién de frutos carnosos que sostienen la fauna frugivora en los
habitats naturalesy son de creciente interés para utilizacion para consumo humano. Los estudios
gendmicos en Myrteae son muy escasos y aln no hay ninglin ensamblado de genoma de referencia
disponible. Reportes recientes indican que, pese a la alta complejidad de los genomas vegetales es
factible la produccion de genomas de referencia a escala cromosdmica mediante la integracién de
ensamblados gendmicos con mapas épticos y mapas genéticos de alta densidad. El desarrollo de
genomas de referencia de alta calidad a escala cromosdmica facilita y enriquece los estudios
evolutivos de dindmica del genoma, el disefio de estrategias de mejoramiento molecular, y el
desarrollo de productos innovadores de la especie. El guayabo tiene un valor patrimonial como
especie frutal nativa en Uruguay. Nuestro equipo de trabajo en Facultad de Agronomia (FAgro)
realiza investigacion genéticay gendémica del guayabo, y se integra a actividades de mejoramiento
genético desarrolladas por FAgro e INIA. Resultados relevantes incluyen la identificacion de mas de
55.000 SNP, construccién de un mapa genético consenso de alta densidad (1900 SNP) e
identificacién preliminar de QTL asociados a calidad de fruta. Ademas, hemos iniciado la
exploracién del repertorio de elementos repetidos del genoma en esta especie. En este proyecto
nos proponemos: producir un ensamblado hibrido del genoma de A. sellowiana de referencia, a
escala cromosomica, anclando un ensamblado de genoma de secuencias largas (PacBio) de alta
cobertura (?0X) en una mapa éptico (100x) y mapa genético de alta densidad; evaluar los patrones
de macrosinteniay colinealidad dentro de Myrteae (comparando los ensamblados entre A.
sellowiana (este proyecto), Psidium guajavay Rhodamnia argentea) y entre Myrteae y Eucalypteae
(Eucalyptus grandis); caracterizar el repertorio completo de elementos transponibles (ET) en
cuanto abundanciay tipo/linaje de elementos de A. sellowiana; producir y analizar un transcriptoma
(de hoja y flor) de novo para facilitar estrategias de anotacion del genoma e implementar bldsquedas
de genes que codifican defensinas y detectar ET activos; construir genoma cloroplastico completo.
La anotacién del genoma en regiones asociadas a los QTLs permitira fortalecer la comprensién de la
base genética de las caracteristicas asociadas a calidad de fruta y permitird la formulaciéon de nuevas
hipétesis sobre los genes de interés para mejoramiento genético. El genoma cloroplastico se
integraré a estudios de diversidad intraespecifica en A. sellowiana.
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2 horas semanales

Departamento de Biologia Vegetal

Investigacion

Integrante del Equipo

Concluido

RRHH formados en el proyecto:

Pregrado:2

Maestria/Magister:1

Financiacion:

Comisién Sectorial de Investigacion Cientifica, Uruguay, Apoyo financiero
Equipo: P GAIERO, PRITSCH C (Responsable), VAIO M, RODRIGUEZ-DECUADRO, S.
QUEZADA M, S. GARAYCOCHEA

Nuestro mani nativo: diversidad genética y estado de conservacién de Arachis hypogea y Arachis
villosa en Uruguay. (04/2020 - 03/2023)

Las variedades criollas son el resultado de la seleccién de los agricultores, de sus formas de
produccion y del ambiente en que son cultivadas. Son poblaciones dinamicas, genéticamente
diversas, localmente adaptadas, asociadas a sistemas de produccién tradicionales y reconocidas por
quienes las conservan. El mani cultivado A. hypogaea es un alotetraploide (AABB),
morfoldgicamente se reconocen dos subespecies, variedades botanicas y tipos comerciales. El
Uruguay es centro de diversidad de Arachis hypogaea subsp. fastigiata y sus variedades criollas son
cultivadas por productores familiares de forma manual. Hasta los 70s su tipo comercial Espafnol era
uno de los mas plantados por productores. La Ultima colecta de variedades criollas es de 1984,
cuando fueron colectadas méas de 250 accesiones de las cuales 50 fueron analizadas
fenotipicamente y algunas seleccionadas. Sin embargo, en la actualidad no hay informacion del
origen de las variedades criollas, su diversidad y estado de conservacién in situ-on farm. En
Uruguay existe otra especie nativa, diploide, Arachis villosa (AA) muy relacionada con el mani. Es la
especie con ladistribucién mas al sur del género. El objetivo es realizar nuevas colectas de las
variedades criollas de A. hypogaea en distintas regiones del Uruguay y caracterizar las mismas
desde el punto de vista etnobotanico, genético y fenotipico y de sus poblaciones de rizobios
asociadas. También se determinara el estado de conservacion de A. villosa mediante colectas en
toda su distribuciény se estudiaré la fraccion repetida de su genoma para analizar el grado de
divergencia con A. hypogaea.

2 horas semanales

Departamento de Biologia Vegetal

Investigacion

Integrante del Equipo

Concluido

RRHH formados en el proyecto:

Pregrado:3

Maestria/Magister:3

Doctorado:1

Financiacion:

Agencia Nacional de Investigacion e Innovacién, Uruguay, Apoyo financiero

Equipo: P GAIERO, VAIO M (Responsable), VIDAL, R. (Responsable) , FEDERICO CONDON , G.
AZZ1Z ,SPERANZA, P, FRANCISCO VILARO , MERCEDES RIVAS, Vilaré, M, G Seijo, S Samoluk,
SILVA, NCA., Juan José Burguefio, José Francisco Montenegro Valls

Areas de conocimiento:

Ciencias Agricolas / Otras Ciencias Agricolas / Otras Ciencias Agricolas / Recursos Fitogenéticos
Ciencias Agricolas / Otras Ciencias Agricolas / Otras Ciencias Agricolas / Agrobiodiversidad

Caracterizacdo e avaliacao de batatas-silvestres para o melhoramento da batata cultivada. (10/2019 -
09/2022)

Proyecto financiado por FAPERGS que estudia la ocurrencia ,caracterizacion y evaluacion de
caracteres de interés en los parientes silvestres de la papa compartidos en Uruguay vy Brasil.
2 horas semanales

Departamento de Biologia Vegetal , Laboratorio de Evolucion y Domesticacion de las Plantas
Investigacion

Integrante del Equipo

Concluido

RRHH formados en el proyecto:

Pregrado:1

Maestria/Magister:1

Doctorado:1

20



Financiacion:
Fundacdo de Amparo a Pesquisa do Estado do Rio Grande do Sul, Brasil, Cooperacion

Equipo: G Heiden (Responsable), P GAIERO, SPERANZA, P, R Nicolao, I Bashir, C Marques Castro

,AdaSilva, F Quintanilha

Palabras clave: papas silvestres Solanum

Areas de conocimiento:

Ciencias Agricolas / Agricultura, Silviculturay Pesca / Horticultura, Viticultura / Mejoramiento
genético horticola

Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Biologicas / Ciencias de las Plantas, Botanica / Sistematica

Hacia la gestion y el manejo seguro de residuos quimicos de laboratorios de Facultad de Agronomia
(03/2021-05/2022)

Proyecto de mejora de las condiciones laborales y la seguridad, que incluyd participacion de todos
los Departamentos con laboratorios en el Campus Sayago. Se formdé un equipo de referentes para
todos los laboratorios, quienes fueron capacitados en la gestion integral de los residuos quimicos y
luego se encargaron de preparar y acondicionar los residuos de sus laboratorios para el retiroy
disposicion final por parte de una empresa especializada. Ademas, quedaran acargode la
capacitacion de los integrantes de sus laboratorios y de coordinar la gestion de los residuos
quimicos a futuro.

2 horas semanales

Campus Sayago

Otra

Coordinador o Responsable

Concluido

Financiacion:

Comisién Permanente de Procesos y Condiciones de Estudio, Trabajoy Medio Ambiente Laboral,
Uruguay, Apoyo financiero

Equipo: P GAIERO

Evaluacién de cruzabilidad de una coleccién nticleo de parientes silvestres de la papa. (04/2020 -
12/2021)

Proyecto PAIE CSIC 2019 llevado adelante por cuatro estudiantes avanzadas de Agronomia que
buscan determinar el nimero de balance endospérmico (EBN) de las accesiones de la coleccion

nucleo de papas silvestres de Uruguay, mediante cruzamientos con polinizadores de EBN conocido.

5 horas semanales

Departamento de Biologia Vegetal , Laboratorio de Evolucion y Domesticacion de las Plantas
Investigacion

Coordinador o Responsable

Concluido

RRHH formados en el proyecto:

Pregrado:4

Financiacion:

Comision Sectorial de Investigacion Cientifica, Uruguay, Apoyo financiero

Equipo: P GAIERO, S Silva, A Amarillo, N Hernandez , P Ramos, FRANCISCO VILARO, G
Rodriguez

Palabras clave: EBN Cruzabilidad gametos no reducidos

Areas de conocimiento:

Ciencias Agricolas / Agricultura, Silviculturay Pesca / Horticultura, Viticultura / Mejoramiento
genético horticola

Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Biologicas / Ciencias de las Plantas, Boténica / Biologia
Reproductiva

La Agro-gendmica como estrategia interdisciplinaria para potenciar avances en la produccion
agropecuaria en Uruguay (02/2020 - 03/2021)

Proyecto del semillero de propuestas interdisciplinarias que busca recopilar informacion de
fortalezas y debilidades en agrogendmica, generar un directorio de investigadores que aplican la
gendmica a problemas del Agroy crear espacios para intercambio y generacion de capacidades.
1 horas semanales

Departamento de Biologia Vegetal , Laboratorio de Evoluciéon y Domesticacion de las Plantas
Otra

Integrante del Equipo

Concluido

Financiacion:

Espacio Interdisciplinario, Uruguay, Apoyo financiero
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Equipo: Rodriguez-Osorio Nelida (Responsable), PRITSCH C (Responsable), NAYAH, P GAIERO,
DaSilvaC.C.,ARMSTRONG E, BENITEZ-GALEANO, M J

Palabras clave: Genémica Agro Interdisciplinario base de datos

Areas de conocimiento:

Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Bioldgicas / Genética y Herencia / Gendmica

Ciencias Agricolas / Biotecnologia Agropecuaria / Biotecnologia Agropecuaria / Gendmica

Identificacion de grupos genéticos y distribucion de la variabilidad de papas silvestres para su
conservacion en colecciones nticleo y uso en mejoramiento genético. (07/2017 - 06/2020)

En Uruguay y el sur de Brasil se distribuyen parientes silvestres de la papa como Solanum
commersonii, S. malmeanum y S. chacoense. Son recursos genéticos para el mejoramiento ya que
presentan resistencia a varios estreses bidticos y abidticos, gran adaptabilidad a nuestros
ambientes y amplia diversidad genética, pero no se han explotado correctamente porque no se ha
delimitado claramente las entidades especificas ni los grupos genéticos presentes, no se conoce
cuél es la variabilidad genética disponible ni como varian en caracteristicas de interés parael
mejoramiento. Si bien estos parientes silvestres son parte del pedigree de algunos cultivares, la
identificacién de las accesiones utilizadas ha sido vaga y sélo se han usado unas pocas accesiones,
aprovechando parcialmente su variabilidad. La definicion taxondmica por morfologia de estas
entidades no es confiable porque presentan gran plasticidad fenotipica en distintos ambientes, y
tampoco genéticamente porque presentan reticulacion e introgresién. Se han detectado por
caracteres morfolégicos hibridos naturales entre estas especies y también en poblaciones
naturales genotipos triploides cuyo origen aiin no ha sido dilucidado. Una posibilidad es que sean
hibridos interespecificos entre S. commersonii (dador de gametos no reducidos) y S. chacoense. La
variabilidad genética y de ambientes donde se distribuyen estos parientes silvestres de la papa no
se ha tenido en cuenta al planificar las colectas y por tanto no esta bien representada en las
colecciones de bancos de germoplasma. Este proyecto busca, en paralelo con un proyecto a
desarrollar por Embrapa Clima Temperado en Brasil, delimitar genética y morfolégicamente los
parientes silvestres de la papa de Uruguay y sur de Brasil con énfasis en Solanum commersoniiy S.
malmeanum, y proveer la informacion necesaria para construir colecciones nucleo. Se realizard una
colecta de material vegetal y se caracterizaran todos los materiales por variables morfofenoldgicas
y nivel de ploidia. Se realizara un analisis de diversidad y estructura genética utilizando marcadores
microsatélites con el fin de definir grupos genéticos. Ademas se buscara relacionar estos grupos
genéticos con la variabilidad morfolégica caracterizada. También se analizara a los genotipos
triploides colectados con marcadores plastidiales para identificar la especie maternay probar la
hipotesis de su condicion hibrida. Por otro lado se modelaran los nichos ecoldgicos de estos
parientes silvestres de la papa teniendo en cuenta variables bioclimaticas y topograficas. Luego se
realizara un andlisis de vacios (Gap analysis) para orientar de forma optimizada nuevos esfuerzos de
colecta. Con los grupos genéticos previamente definidos se construird una coleccion nicleo
representativa que luego se evaluara para caracteristicas de interés en el mejoramiento. El
producto final seran dos colecciones nucleo de Solanum silvestres, una con materiales de Brasil y
otra de Uruguay, representativas de la variabilidad genética, morfoldgicay de ambientes y bien
caracterizada.

15 horas semanales

Facultad de Agronomia, Departamento de Biologia Vegetal

Investigacion

Coordinador o Responsable

En Marcha

RRHH formados en el proyecto:

Pregrado:1

Maestria/Magister:1

Financiacion:

Comisién Sectorial de Investigacion Cientifica, Uruguay, Apoyo financiero

Equipo: P GAIERO, SPERANZA, P, G. A. GALVAN , VAIO M, Sandro , MARIANA ANDINO,
FRANCISCO VILARO, CASTILLO A, Rvanden Berg, G Heiden, TORANZA, C., EL Camadro
Palabras clave: parientes silvestres de la papavariabilidad genética colecciones nicleo
premejoramiento

Areas de conocimiento:

Ciencias Agricolas / Otras Ciencias Agricolas / Otras Ciencias Agricolas / Premejoramiento

Mismo origen, ;distinto resultado? Efectos de la diploidizacion en alotetraploides del grupo Dilatata del
género Paspalum (04/2017 - 03/2020)

Se busca abordar por distintos enfoques citogenéticos, gendmicos y funcionales la cuestion del
origen de los alotetraploides de este grupo de gramineas y observar su evolucion luego de eventos
de hibridaciony poliploidizacion.
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2 horas semanales

Facultad de Agronomia, Departamento de Biologia Vegetal

Investigacion

Integrante del Equipo

Concluido

RRHH formados en el proyecto:

Pregrado:1

Maestria/Magister:1

Financiacion:

Comisién Sectorial de Investigacion Cientifica, Uruguay, Apoyo financiero

Equipo: P GAIERO, VAIO M (Responsable), SPERANZA, P, RODRIGUEZ-DECUADRO, S., Sandro,

A Pedrosa-Harand , A Marques, SMIRCICH, P.

Palabras clave: poliploidia gendmica diploidizacion transcriptémica Gramineae

Areas de conocimiento:

Ciencias Naturales y Exactas / Otras Ciencias Naturales / Otras Ciencias Naturales / Gendmica

Desarrollo de herramientas genémicas para la domesticacion de Paspalum dilatatum (04/2015 -
03/2020)

Secuenciacion genémicay Ensamblado, mapeo genético, desarrollo y validacion de marcadores
moleculares

5 horas semanales

Laboratorio de Evoluciony Domesticacion de las Plantas , Departamento de Biologia Vegetal
Desarrollo

Integrante del Equipo

En Marcha

RRHH formados en el proyecto:

Pregrado:1

Maestria/Magister:1

Doctorado:1

Financiacion:

Comisién Sectorial de Investigacion Cientifica, Uruguay, Apoyo financiero

Equipo: C. MAZZELLA, VAIO M, P SPERANZA (Responsable), V BONNECARRERE , S
GARAYCOCHEA, L GUTIERREZ, PSANDRO , A PEDROSA-HARAND , N GLISON,, E
MONTEVERDE, GRUA, G SCHRAUF, P RUSH, M ARAKAKI

Fortalecimiento del uso de germoplasma nativo en el mejoramiento de la papa cultivada en Uruguay:
enfoques gendmicos. (04/2013 - 03/2016)

La papa (Solanum tuberosum) es el tercer cultivo alimenticio mas importante. La domesticaciony la
seleccion han reducido su base genética, aunque existen recursos genéticos diversos en su pool
génico terciario. Uruguay forma parte del centro de diversidad de S. commersonii, que posee
resistencia a Ralstonia solanacearum (agente de marchitez bacteriana, segunda enfermedad en
importancia en la papa luego de Phytophtora infestans) y tolerancia a frio y sequia, gran diversidad
genéticay adaptabilidad. Debido a estas caracteristicas deseables, ha sido usada por INIAenun
avanzado programa de mejoramiento por introgresién para incorporar resistencia a marchitez
bacteriana, produciendo hibridos interespecifos y retrocruzas derivadas junto con germoplasma
avanzado con otras caracteristicas agrondmicas de interés. Para asistir a este programa de
mejoramiento y acelerar sus productos, este proyecto aplicard herramientas gendémicas que daran
un valor agregado al germoplasma resultante. Se evaluaran las modificaciones epigenéticas
(metilacion global del genoma'y patrones diferenciales de metilacion) en hibridos y retrocruzas
avanzadas mediante HPLC y MSAP. También se estudiaré la correlacion entre los mapas
citogenéticos de S. tuberosumy S. commersonii,y se evaluara la sintenia entre ellos usando
hibridacién in situ fluorescente con BACs (BAC-FISH). Finalmente se realizard mapeo comparativo
entre una secuencia borrador del genoma completo de S. commersonii (obtenida en el marco de
este proyecto) y el genoma de referencia de S. tuberosum, por analisis bioinformaticos con el fin de
evaluar sinteniay detectar genes ortélogos y especie-especificos. La informacion generada aqui
asistiré la toma de decisiones en el proceso de produccién de germoplasma avanzado y sera de
utilidad para otros programas que usen a S. commersonii como recurso genético en el
mejoramiento de la papa,valorizando asi nuestro Unico recurso genético de un cultivo mayor.

20 horas semanales

Facultad de Agronomia, Departamento de Biologia Vegetal

Investigacion

Coordinador o Responsable

EnMarcha

RRHH formados en el proyecto:
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Maestria/Magister:1

Doctorado:1

Financiacion:

Comisién Sectorial de Investigacion Cientifica, Uruguay, Apoyo financiero

Equipo: P SPERANZA, FVILARO, MANDINO, H DE JONG, A CASTILLO

Palabras clave: Mapeo citogenético Mapeo comparativo Modificaciones epigenéticas

Areas de conocimiento:

Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Bioldgicas / Genética y Herencia / Citogenética molecular
de alta resolucién

Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Bioldgicas / Genética y Herencia / Gendmica comparativa
Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Bioldgicas / Genética 'y Herencia / Epigenética

Recursos genéticos para el mejoramiento de papa en Uruguay: variabilidad natural en Solanum
commersonii y su relacion con especies emparentadas (03/2011 - 03/2014)

Dentro de la familia de las Solanaceas, las especies del género Solanum seccién Petota, subseccion
Potatoe nativas de Uruguay, relacionadas con las especies cultivadas de papa, presentan un
potencial importante como fuente de variacion genética en caracteristicas de interés agronémicoy
resistencia a estrés bidticos y abidticos. De éstas especies de Solanum distribuidas en Uruguay, dos
son de especial interés como fuente de germoplasma a integrar en programas de mejoramiento de
papa: Solanum commersonii, con dos subespecies S.commersonii ssp. commersoniiy S.
commersonii ssp. malmeanum (de las cuales Uruguay integra su centro de diversidad primario), y S.
chacoense. Las dos pertenecen a la serie Commersoniana, y se distribuyen en Uruguay vy la region.
S. commersonii ha sido integrada en los Ultimos afos al Programa de Mejoramiento de Papa del
Instituto Nacional de Investigaciones Agropecuarias (INIA), debido a dos caracteristicas
importantes: resistencia al patégeno Ralstonia solanacearum (causante de la marchitez bacteriana
en la papa comun) y su mayor resistencia al frio y sequias. Esta especie presenta otras
caracteristicas de interés productivo como resistencia a virus y hongos, y mayor contenido de
materia seca en los tubérculos. Solanum commersonii es una especie con capacidad de propagacion
clonal lo que puede afectar la estructura genética de las poblaciones silvestres. Si bien existen
antecedentes de estudios de la variabilidad genética, se realizaron sobre un nimero limitado de
localidades de colecta, con un individuo por localidad, y han estado enfocados en la identificacion de
resistencia a R.solanacearum. Estos antecedentes ponen en evidencia la necesidad de investigar
aspectos que no han sido abordados alin y que pueden tener implicancias para la exploraciony
manejo del germoplasma de S. commersonii. Este proyecto tiene como objetivos: 1) analizar la
distribucion de la variabilidad genética a nivel intra e inter poblacional y establecer su relaciéon con la
biologia reproductiva de S. commersonii; 2) esclarecer las relaciones evolutivas entre las dos
subespecies de S. commersoniiy su pariente cercano S. chacoense con el cual se han reportado
posibles hibridos en Uruguay. Para cumplir con estos objetivos se aplicaran técnicas de
citogenética clasicay molecular, marcadores moleculares y estudios de viabilidad de polen. Se
enfatizard el estudio de la variabilidad intrapoblacional y su relacion con la fertilidad de las
poblaciones lo que resultara fundamental para comprender la diversidad de la especie, orientar la
realizaciéon de nuevas colectas de germoplasma y su utilizacion en el mejoramiento genético.
Actividades: estudios citogenéticos clasicos y moleculares en mitosis y meiosis, evaluacion de
viabilidad de polen. Capacitacion de recursos humanos (dos estudiantes de Maestria en Ciencias
Agrarias).

15 horas semanales

Facultad de Agronomia, Departamento de Biologia Vegetal, Laboratorio de Genética
Investigacion

Integrante del Equipo

En Marcha

RRHH formados en el proyecto:

Maestria/Magister:2

Financiacion:

Comisién Sectorial de Investigacion Cientifica, Uruguay, Apoyo financiero

Equipo: C. MAZZELLA (Responsable), VAIO M, P SPERANZA | F VILARO , M GONZALEZ , G
GALVAN

Palabras clave: FISH viabilidad de polen fuentes de resistencia silvestres niveles de ploidia
estructura cromosdmica bandeos cromosémicos por fluorocromos

Areas de conocimiento:

Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Bioldgicas / Genéticay Herencia / Citogenética Vegetal
Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Bioldgicas / Genéticay Herencia / Genética Molecular
Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Bioldgicas / Ciencias de las Plantas, Botanica / Biologia
reproductiva

Estudios bioldgicos y taxondmicos en la especie frutal nativa Psidium cattleianum (Myrtaceae).
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(04/2011-03/2014)

La floradel Uruguay incluye especies con usos potenciales aun no suficientemente explorados para
diversificar la producciéon nacional y regional. El araza, Psidium cattleianum (MYRTACEAE), posee
frutos carnosos, con sabor y caracteristicas apropiados para el consumo fresco vy la industrializacion.
Existen pocos registros de colectas en poblaciones naturales uruguayas y se ha definido una
distribucion disyunta en los departamentos de Cerro Largo y Rocha. Hay materiales con frutos
rojos o amarillos y algunos autores han definido variedades, formas o morfo-tipos en base a ellas. En
Brasil y Uruguay ha sido seleccionado como uno de los frutales nativos méas promisorios a corto
plazo. En el marco del Programa de Seleccion de Frutas Nativas que llevan adelante la Estacion
Experimental Facultad de Agronomia e INIA Las Brujas, se cuenta con un jardin de introduccion con
materiales de araza cultivados por su buena productividad y sabor. Son evaluados en sus
caracteristicas morfologicas, fenoldgicas, la produccion y calidad de la fruta. Se observé gran
variabilidad intraespecifica y uniformidad en la descendencia obtenida por semilla. Dentro de la
subfamilia Myrtoideae predomina la alogamia, pero el modo de reproduccién y la necesidad de
vector de polinizacion no estan establecidos con certeza para esta especie. El presente proyecto
tiene por objetivo el estudio de la biologia floral y el modo de reproduccién de Psidium cattleianum
en materiales seleccionados como promisorios para la produccion de frutade mesay la
industrializacion. Se emplean abordajes morfo-funcionales, citogenéticos y moleculares para
caracterizar el material seleccionado, aportando a la interpretacion de las variaciones fenoldgicas y
productivas. Se plantea ademas una minuciosa colecta en territorio uruguayo para redefinir el area
de distribucion natural en nuestro pais, asi como el estudio taxonémico en materiales nacionales y
materiales depositados en herbarios de la region para determinar si es posible establecer taxa
infraespecificos en relacion a la coloracion de los frutos. Se coordina la investigacion basicay la
aplicada enla valorizacién de los frutos nativos, aportando la informacién necesaria para futuras
colectas, selecciones e implementacion de planes de cultivo, manejo y mejoramiento. Actividades:
puesta a punto de realizacion de preparados citoldgicos en esta especie y en Acca sellowiana.
Bandeos con fluorocromos y citogenética molecular (FISH). Capacitacion de estudiante de
Licenciatura en Ciencias Bioldgicas en estas técnicas.

5 horas semanales

Departamento de Biologia Vegetal , Laboratorio de Genética

Investigacion

Integrante del Equipo

En Marcha

RRHH formados en el proyecto:

Pregrado:1

Maestria/Magister:1

Financiacion:

Comision Sectorial de Investigacion Cientifica, Uruguay, Apoyo financiero

Equipo: C. MAZZELLA, G SPERONI (Responsable), C PRITSCH, B VIGNALE , D CABRERA , M
QUEZADA , M BONIFACINO, G JOLOCHIN

Palabras clave: FISH viabilidad de polen taxonomia Psidium cattleianum biologia reproductiva
bandeos cromosémicos por fluorocromos

Areas de conocimiento:

Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Bioldgicas / Ciencias de las Plantas, Botanica / Recursos
Fitogenéticos

Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Bioldgicas / Biologia Reproductiva / Biologia floral

Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Bioldgicas / Genéticay Herencia / Citogenética Molecular
Vegetal

Andlisis genético de un programa de introgresién de germoplasma de S. commersonii en papa (03/2009
-03/2011)

En el mejoramiento genético de los cultivos se utilizan especies emparentadas para transferir por
medio de cruzamientos genes de interés. Solanum commersonii es una especie nativa del Uruguay
emparentada con la papa que contiene genes de interés para el mejoramiento genético,
principalmente resistencia a diferentes enfermedades vy al frio, muy importantes para mejorar la
adaptacién del cultivo a nuestras condiciones. Debido a que S. commersonii no se cruza
naturalmente con la papa, la transferencia de estos genes requiere de un procedimiento complejo
con hibridos intermediarios con una tercera especie o puente. El programa de mejoramiento de
INIA esté llevando a cabo uno de estos procedimientos que involucra varios afios. Debido a la
complejidad de este procedimiento los fendmenos que ocurren en algunos pasos y que determinan
la probabilidad de éxito no son facilmente comprendidos. En este proyecto se aplicaron técnicas de
citogenética molecular y marcadores moleculares para determinar los fendémenos que ocurrieron
durante el esquema de cruzamientos y proveer herramientas para optimizar el procedimiento. Los
resultados obtenidos permitieron comprender mejor el mecanismo por el que ocurrié la hibridacion



entre las diferentes especies y confirmar la presencia de material genético de la especie silvestre en
los individuos obtenidos luego de retrocruzar los hibridos con papa. En el futuro se continuaran
explorando los recursos genéticos de S. commersoniiy desarrollando herramientas para facilitar la
incorporacion de genes Utiles de esta especie nativa en nuestras variedades cultivadas de papa. Se
utilizaron un conjunto loci de microsatélites ya mapeados en el genoma de papa, y se intentd poner
apunto la técnica de Hibridacion in situ Gendmica (GISH) para caracterizar los diferentes hibridos
entre Solanum tuberosum y especies emparentadas silvestres producidos en el programa de
mejoramiento de INIAy establecer relaciones entre los niveles de aneuploidia y proporcién de
germoplasma silvestre y su valor agronémico. Se continuard la puesta a punto de la técnica de
GISH. Actividades: andlisis citogenéticos por bandeos con fluorocromos y puesta a punto e
implementacién de técnicas de citogenética molecular (FISH) en individuos pertenecientes al
programa de cruzamientos de INIA Las Brujas. Entrenamiento de recursos humanos en dichas
técnicas. Puesta a punto de la técnica de GISH (alin en curso).

10 horas semanales

Facultad de Agronomia, Departamento de Biologia Vegetal

Investigacion

Integrante del Equipo

EnMarcha

RRHH formados en el proyecto:

Pregrado:1

Maestria/Magister:1

Financiacion:

Comisién Sectorial de Investigacion Cientifica, Uruguay, Apoyo financiero

Equipo: C. MAZZELLA, VAIO M, P SPERANZA (Responsable) , F VILARO , M GONZALEZ
Palabras clave: Citogenética molecular mejoramiento genético GISH resistencia especies silvestres
marcadores SSR

Areas de conocimiento:

Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Bioldgicas / Genética y Herencia / Citogenética

Biodiversidad en palmeras (Fam. Arecaceae) nativas (12/2008 - 06/2010)

Se realizaran estudios de variabilidad intra e inter especifica en tres especies de palmas nativas del
género Butia mediante marcadores moleculares ISSR Ademas se realizaran técnicas de
citogenética molecular (FISH) en estas especies y se analizara la viabilidad y morfologia
(microscopio épticoy electronico) de sus granos de polen

40 horas semanales

Laboratorio de Genética, Departamento de Biologia Vegetal

Investigacion

Coordinador o Responsable

EnMarcha

RRHH formados en el proyecto:

Pregrado:1

Especializacion: 1

Maestria/Magister:1

Equipo: C. MAZZELLA, M RIVAS, M ROSSATO, G SPERONI, ABERI

Palabras clave: Citogenética molecular Butia conservacion morfologia polinicaviabilidad de polen
marcadores ISSR

Areas de conocimiento:

Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Bioldgicas / Genética y Herencia / Genética de Poblaciones
Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Bioldgicas / Genéticay Herencia / Citogenética Molecular
Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Bioldgicas / Ciencias de las Plantas, Botanica / Palinologia

Analisis genémico y contenido de ADN en todas las especies de palmeras nativas del Uruguay y un
hibrido intergenérico (04/2007 - 03/2009)

Se aplicaran técnicas citogenéticas (Bandeo C, deteccion de regiones organizadoras nucleolares
por tincién argéntica, tincion con fluorocromos CMA/DAPI) en el anélisis gendmico palmeras
nativas incluyendo hibridos intergenéricos (X Butyagrus nabonnandii). También se cuantificara su
contenido de ADN mediante citometria de flujo, en colaboracién con el Servicio de Clasificacion
Celular y Citometria de Flujo (SECIF)

20 horas semanales

Facultad de Agronomia, Departamento de Biologia Vegetal-Laboratorio de Genética
Desarrollo

Coordinador o Responsable

En Marcha

Financiacion:
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Comisién Sectorial de Investigacion Cientifica, Uruguay, Remuneracion

Equipo: P GAIERO (Responsable), C. MAZZELLA, VAIOM, LOPEZ-CARRO B, SANTINAQUE F, G
FOLLE

Palabras clave: palmeras citogenéticarecursos genéticos citometria de flujofluorocromos
CMA/DAPI Bandeo C

Areas de conocimiento:

Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Bioldgicas / Genéticay Herencia / Citogenética Vegetal
Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Bioldgicas / Genética y Herencia / Contenido de ADN
Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Biologicas / Conservacion de la Biodiversidad / Genética de
Palmas nativas

Alternativas para la conservacion y utilizacion sustentable de los palmares de Butia capitata (03/2002 -
03/2005)

20 horas semanales

Facultad de Agronomia, Departamento de Biologia Vegetal- Laboratorio de Genética
Investigacion

Integrante del Equipo

Concluido

Equipo: C. MAZZELLA (Responsable), M RIVAS (Responsable), BARILANI A, JAURENA M,
ZAFFARONIC

Areas de conocimiento:

Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Bioldgicas / Conservacion de la Biodiversidad / Recursos
Fitogenéticos

DOCENCIA

Ingenieria Agrondmica (03/2020 - a la fecha)

Grado

Invitado

Asignaturas:

Biologia General, 6 horas, Practico

Mesa Géneroy Agronomia AFO |, 2 horas, Tedrico-Practico

Maestria en Ciencias Agrarias - Opcion Ciencias Vegetales (03/2012 - a la fecha)

Maestria

Asistente

Asignaturas:

Genética Vegetal, 6 horas, Tedrico-Practico

Seminarios de Origeny Evolucion de las Plantas cultivadas, 4 horas, Practico
Workshop Andlisis de Datos Gendmicos en Ambiente R, 2 horas, Tedrico
Origeny Evolucion de las Plantas cultivadas, 6 horas, Practico

Origeny Evolucion de las plantas cultivadas, 9 horas, Tedrico
Comunicacién cientifica eninglés, 8 horas, Tedrico-Practico

Areas de conocimiento:

Ciencias Agricolas / Otras Ciencias Agricolas / Otras Ciencias Agricolas /

Ingeniero Agréonomo (03/2011 - ala fecha)

Grado

Asistente

Asignaturas:

Docente Responsable de dos grupos de Genética, 10 horas, Tedrico-Practico
Genética | PE2020, 6 horas, Tedrico

Biologia General PE 2020, 2 horas, Teoérico

Genética | PE 2020, 32 horas, Tedrico-Practico

Genética PE89, 6 horas, Tedrico

Conservacion Usoy Manejo de Agrobiodiversidad, 1 horas, Tedrico
Practicas de Laboratorio en Biologia Vegetal PE 2020, 2 horas, Practico
Actividad de vinculacion con la investigacion - Biologia General PE 2020, 12 horas, Practico

Maestria en Ciencias Agrarias (02/2022 - a la fecha)

Maestria
Responsable
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Asignaturas:
Comunicacién Cientifica en Ciencias Agrarias, 27 horas, Tedrico-Practico

Ingeniero Agrénomo (03/2009 -07/2010)
Grado

Asignaturas:

Docente de un grupo practico del curso de Genética (2° afio), 8 horas, Practico
Areas de conocimiento:

Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Bioldgicas / Genética y Herencia /

Ingeniero Agrénomo (03/2008 - 06/2008 )
Grado

Asignaturas:

Ayudante en grupos préacticos del curso de Genética del segundo afio de la carrera de Ingeniero
Agrénomo, 8 horas, Practico

Areas de conocimiento:

Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Biologicas / Genéticay Herencia / Genética Vegetal

Ingeniero Agrénomo (08/2006 - 12/2006)
Grado

Asignaturas:

Ayudante en el curso de Zootecnia del tercer aflo de la carrera de Ingeniero Agronomo, 10 horas,
Practico

Areas de conocimiento:

Ciencias Agricolas / Produccion Animal y Lecheria / Cria Animal / Mejoramiento genético animal
Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Bioldgicas / Genéticay Herencia / Mejoramiento animal

Ingenieria Agronémica (07/2002 - 07/2004 )
Grado

Asignaturas:

Ayudante Honoraria del Curso de Zootecnia (Tercer afio de la Carrera de Ing Agrénomo), 10 horas,
Practico

Areas de conocimiento:

Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Biologicas / Genéticay Herencia / Mejoramiento genético
animal

EXTENSION

Visita guiada al Laboratorio de Evolucion y Domesticacion de las Plantas de un grupo de estudiantes de
bachillerato, UTU o formacién docente (CERP) acompafiados de docentes referentes. Descripcién de
lineas de investigacion, relacionando con los conceptos aprendidos en sus cursos. Visita a instalaciones
de campo, invernadero y laboratorios. (08/2019 - alafecha)

Departamento de Biologia, Laboratorio de Evoluciony Domesticacién de las Plantas
1 horas

CAPACITACION/ENTRENAMIENTOS DICTADOS

Laboratorio de Genética, Departamento de Biologia Vegetal (10/2011 - 12/2014)

Entrenamiento de estudiantes de Maestria en Ciencias Agrarias en técnicas de citogenética vegetal
clasicay molecular
4 horas semanales

Areas de conocimiento:
Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Bioldgicas / Genéticay Herencia / Citogenética Molecular
Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Bioldgicas / Genéticay Herencia / Citogenética Vegetal

Laboratorio de Genética, Departamento de Biologia Vegetal (02/2010 - 12/2011)

Entrenamiento de estudiantes de grado de la Licenciatura en Ciencias Bioldgicas en técnicas de
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citogenética vegetal clasicay molecular
4 horas semanales

Areas de conocimiento:
Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Bioldgicas / Genéticay Herencia / Citogenética Vegetal

Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Bioldgicas / Genéticay Herencia / Citogenética Molecular

Laboratorio de Genética, Departamento de Biologia Vegetal (02/2007 - 12/2008)

Entrenamiento de estudiantes de grado de la Licenciatura en Ciencias Bioldgicas
4 horas semanales

Entrenamiento de estudiante de grado de la carrera de Ingeniero Agrénomo en técnicas de
citogenética vegetal
2 horas semanales

Areas de conocimiento:
Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Bioldgicas / Genética y Herencia / Citogenética Vegetal

PASANTIAS

(03/2003 - 12/2004 )

Facultad de Agronomia, Departamento de Biologia Vegetal - Laboratorio de Genética

10 horas semanales

Areas de conocimiento:

Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Bioldgicas / Genéticay Herencia / Genética Vegetal
Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Bioldgicas / Conservacion de la Biodiversidad / Recursos
Fitogenéticos

(11/2000- 11/2002)

Facultad de Agronomia, Departamento de Biologia Vegetal - Laboratorio de Genética

8 horas semanales

Areas de conocimiento:

Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Biologicas / Genéticay Herencia / Genética Vegetal

GESTION ACADEMICA

Integrante de la Asamblea del Claustro de la Facultad de Agronomia (11/2018 - alafecha)

Facultad de Agronomia Participacién en cogobierno 1 horas semanales

Gestion de compras e insumos de laboratorio (04/2011 - alafecha)

Laboratorio de Evoluciény Domesticacion de las Plantas, Departamento de Biologia Vegetal
Gestion de la Investigacion

Representante del Departamento de Biologia Vegetal en la Comision de Carrera de Ingenieria
Agronémica (02/2022 - alafecha)

Participacion en consejos y comisiones 2 horas semanales

Presidente de la Asamblea del Claustro de Facultad de Agronomia (03/2022 - 02/2024 )

Participacion en cogobierno 2 horas semanales

Organizacién de visita y conferencia del Prof. Hans de Jong (03/2014 - 03/2014)

Laboratorio de Evoluciény Domesticacion de las Plantas, Departamento de Biologia Vegetal
Gestion de la Investigacion

SECTOR EXTRANJERO/INTERNACIONAL/OTROS - HOLANDA

Wageningen University
VINCULOS CON LA INSTITUCION

Otro (06/2012 - 12/2018)

Estudiante de Doctorado 40 horas semanales
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Realizacién de tesis de Doctorado Sandwich en gendmica de recursos genéticos para el
mejoramiento de la papa cultivada. Asistencia a cursos en Gendmica y Analisis Bioinformaticos

Otro (10/2011-11/2011)

Pasante 40 horas semanales

Pasantia de Investigacion para capacitacion en técnicas de mapeo cromosémico de alta resolucion
en papa. Elaboracion de proyecto de PhD en Wageningen University bajo la supervision del Dr.
Hans de Jong (Plant Cytogenetics) Establecimiento de los contactos necesarios dentro de la
institucion para la realizacion de dicho proyecto de PhD

ACTIVIDADES
LINEAS DE INVESTIGACION

Exploring the use of wild relatives in potato breeding through cytogenetic and genomic approaches
(11/2012- 12/2018)

Linea de investigacién en la que se enmarcé mi tesis de PhD en esta institucion.
Mixta

20 horas semanales , Coordinador o Responsable

Equipo: P GAIERO, Hde Jong, EM Schranz, SPERANZA, P

PASANTIAS

(10/2011-11/2011)

Plant Cytogenetics, Plant Sciences Group

40 horas semanales

Areas de conocimiento:

Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Bioldgicas / Genéticay Herencia / Citogenética Molecular
Vegetal

GESTION ACADEMICA

Gestion de Convenio Marco entre UdelaR, Uruguay y Wageningen University and Research Centre,
Holanda. (11/2012-07/2013)

Otros 1 horas semanales

SECTOR ORGANIZACIONES PRIVADAS SIN FINES DE LUCRO/ORGANIZACIONES NO
GUBERNAMENTALES - ORGANIZACIONES SIN FINES DE LUCRO - URUGUAY

Instituto Cultural Anglo-Uruguayo
VINCULOS CON LA INSTITUCION

Funcionario/Empleado (02/2009 - 02/2012)

Asistente Académico 16 horas semanales

Funcionario/Empleado (02/2004 - 02/2012)

Docente de Inglés 5 horas semanales

SECTOR EXTRANJERO/INTERNACIONAL/OTROS - BRASIL

Universidade de Caxias do Sul
VINCULOS CON LA INSTITUCION

Otro (03/2009 - 04/2009)

Pasante 40 horas semanales / Dedicacién total
Pasantia financiada por CSIC convocatoria a Pasantias en el Exterior 2009

ACTIVIDADES
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PASANTIAS

(03/2009 - 04/2009)

Laboratério de Oleos Essenciais, Instituto de Biotecnologia

40 horas semanales

Areas de conocimiento:

Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Biologicas / Conservacién de la Biodiversidad / Genética de
Poblaciones

Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Bioldgicas / Ciencias de las Plantas, Botanica / Recursos
Genéticos

SECTOR EXTRANJERO/INTERNACIONAL/OTROS - BRASIL

Universidade Federal de Pernambuco
VINCULOS CON LA INSTITUCION

Otro (06/2008 - 07/2008)

Pasante 40 horas semanales
Pasantia en el Laboratorio de Citogenética Vegetal del Centro de Ciencias Bioldgicas de la UFPE,
para entrenamiento en técnicas de citogenética clasica (Bandeo C) y citogenética molecular (FISH)

ACTIVIDADES
PASANTIAS

(06/2008 - 07/2008 )

Centro de Ciencias Biologicas, Laboratorio de Citogenética Vegetal

40 horas semanales

Areas de conocimiento:

Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Biologicas / Genéticay Herencia / Citogenética Vegetal
Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Biologicas / Genética y Herencia / Citogenética Molecular

CARGA HORARIA

Carga horaria de docencia: 10 horas

Carga horaria de investigacion: 18 horas
Carga horaria de formaciéon RRHH: 8 horas
Carga horaria de extensién: Sin horas
Carga horaria de gestion: 4 horas

Produccion cientifica/tecnolégica

Mis principales intereses se centran en la utilizacién y conservacién de recursos fitogenéticos, intentando descubrir su
variabilidad y su organizacién genémica. Para ello he combinado enfoques citogenéticos con mapeos genéticos y dpticos y
secuenciacion masiva para resolver los problemas y preguntas desde la genémica y postgenémica pero siempre con un pie
en las bases cromosdémicas de los distintos aspectos analizados. También he empleado enfoques de genética de
poblaciones utilizando marcadores morfoldgicos y moleculares para evidenciar variabilidad y su distribucién y estructura en
las poblaciones naturales. Comencé aplicando estos enfoques para resolver problemas de conservacién y también dar
respuesta a preguntas de delimitacion taxondmica y definicién de entidades especificas en palmeras nativas de Uruguay y
la region. Integré estos intereses y enfoques en la linea de investigacion a la que me sumé en 2008, que luego fue el foco
de mi Doctorado Sandwich en Wageningen University (Holanda) y que ahora llevo adelante como mi proyecto de Régimen
de Dedicacién Total. Esta linea busca estudiar recursos genéticos emparentados con la papa nativos de Uruguay que son
fuentes de resistencia a enfermedades y de tolerancia a sequia y frio, temas de extrema importancia en relacién a la
seguridad alimentaria y el cambio climatico. En ese sentido, he utilizado enfoques de citogenética clasica y molecular para
evaluar la introgresién del genoma de una especie silvestre (Solanum commersonii) en hibridos con papa, asistiendo al
programa de mejoramiento de INIA al encontrar evidencia de recombinacion y colinearidad entre la papa y sus parientes
silvestres que favorecen la introgresién de caracteres de interés. También he aplicado enfoques de genémica comparativa
para generar ensamblados de los parientes silvestres de la papa y evaluar su colinearidad a nivel de secuencia y su
impacto en la introgresién. Estos enfoques he podido aplicarlos a otros recursos genéticos como gramineas forrajeras
estivales nativas y frutales nativos. También logramos evaluar la variabilidad genética presente en poblaciones naturales de
parientes silvestres de la papa, integrando investigadores de distintas disciplinas y en colaboracién con grupos de Brasil,
evidenciando su estructura en grupos genéticos con una distribucion geogréfica propia. Representando esta variabilidad,
elaboramos una coleccién nlcleo que estamos evaluando para varios caracteres de interés para el mejoramiento. La linea
de investigacion de mi PhD se continda,

integrando toda mi formacién anterior, en mi Régimen de DT y en mi proyecto

CSIC. Tienen como objetivo relevar toda la diversidad genética de parientes

silvestres de la papa de la regién de la manera mas eficiente, para identificar

grupos genéticos y generar colecciones nucleo. Contamos ahora con una coleccién nucleo bien caracterizada y accesible
para su uso en premejoramiento y nos proponemos escalar estas caracterizaciones a la colecciéon completa de toda la
diversidad de parientes silvestres de Uruguay. Finalmente, hemos aplicado enfoques de genotipado por secuenciacién en
distintas poblaciones de mapeo (biparentales o paneles diversos) para construir mapas genéticos y encontrar regiones de
los genomas de nuestras papas silvestres asociados a caracteres de interés como resistencia a enfermedades o estreses
abidticos, ya sea por mapeo de QTL o mapeo asociativo. El desarrollo de estas y otras herramientas (como marcadores
microsatélites en papas silvestres y yerba mate) permiten explorar, utilizar y conservar méas eficientemente los recursos
fitogenéticos de Uruguay.
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Ciudad: Quito, Ecuador

Ano del evento: 2025

Medio de divulgacién: Internet

Reference genomes for Latin American crop wild relatives are published by the global North (2025)
P GAIERO, CASTINEIRA LATORRE, E, TORANZA, C., SPERANZA, P
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Resumen

Evento: Regional

Descripcion: IX Simpdésio Brasileiro de Genética Molecular de Plantas
Ciudad: Buzios, Brasil

Ano del evento: 2025

Medio de divulgacién: Internet

https://sbg.org.br/eventos/xsbgmp/

Terraincognita: conociendo el genoma del guayabo del pais. (2024)

PRITSCH C, Oberti, H, VAIO M, Baz Natali, M. Mangino, BERNA, L., Florencia Rossi ,
RODRIGUEZ-DECUADRO, S., QUEZADAM , P GAIERO, Carla V Filippi, S. GARAYCOCHEA
DINI, M., J Gonzalez-Gutiérrez, A Varani

Publicado

Resumen

Evento: Nacional

Descripcion: 110 Encuentro Nacional sobre frutos nativos.

Ciudad: Durazno

Ano del evento: 2024

Medio de divulgacion: Internet

Repetitive sequences, chromosome affinities and genome evolution in the grass genus Paspalum
(Poaceae). (2024)

VAIO M, Carvalho, R. F., F Ruiz-Ruano, A Pedrosa-Harand , P GAIERO, G Rua, SPERANZA, P
Publicado

Resumen

Evento: Internacional

Descripcién: XX International Botanical Congress

Ciudad: Madrid

Afo del evento: 2024

Medio de divulgacioén: Internet

Screening a core collection of potato wild relatives from Uruguay for bacterial wilt resistance (2023)

Stancov, V, FERREIRA, V., MARIANA ANDINO, VIDAL, R., GONZALEZ-ARCOS M, G. A. GALVAN
, SPERANZA, P, FRANCISCO VILARO, SIRI M.I., P GAIERO

Publicado

Resumen

Evento: Internacional

Descripcién: 7th International Bacterial Wilt Symposium

Ciudad: Montevideo

Ano del evento: 2023

Medio de divulgacién: Internet

.Valor nutricional de tubérculos de una coleccién nucleo de parientes silvestres de la papa de Uruguay.
(2023)

P GAIERO, RODRIGUEZ, G., Bonjour, F., Nufez, N, GONZALEZ-ARCOS M, FRANCISCO
VILARO , PABLO GONZALEZ BARRIOS, SPERANZA, P, IBANEZ, F.

Publicado

Resumen

Evento: Internacional

Descripcion: XIV Simposio Internacional de Recursos Genéticos para las Américas y el Caribe.
Ciudad: Valdivia, Chile

Ano del evento: 2023

Caracterizacion de parientes silvestres de la papa nativos de Uruguay por su resistencia a marchitez
bacteriana (2023)

Nufiez, N, RODRIGUEZ, G., F Tourné, MONTEVERDE, E., PABLO GONZALEZ BARRIOS,
FERREIRA, V., SIRIM.I., G. A. GALVAN , SPERANZA, P, FRANCISCO VILARO, P GAIERO
Publicado

Resumen

Evento: Internacional

Descripcion: XIV Simposio Internacional de Recursos Genéticos para las Américas y el Caribe.
Ciudad: Valdivia, Chile

Afo del evento: 2023
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Medio de divulgacién: Internet

Evaluacion de la respuesta a tizén tardio (Phytophthora infestans) en parientes silvestres de la papa del
Uruguay mediante ensayos de hoja desprendida, en maceta y a campo. (2023)

Bruno Vique, Hernandez-Lista N , Nufez, N, RODRIGUEZ, G., GONZALEZ-ARCOS M, DIANA
VALLE , Moreira, V., G.A. GALVAN , FRANCISCO VILARO , PABLO GONZALEZ BARRIOS , P
GAIERO

Publicado

Resumen

Evento: Internacional

Descripcion: XIV Simposio Internacional de Recursos Genéticos para las Américas y el Caribe.
Ciudad: Valdivia, Chile

Ano del evento: 2023

Medio de divulgacién: Internet

Caracterizacion de resistencia a sarna en germoplasma de papay seleccion de genotipos contrastantes
para andlisis metagendémico en la geocaulésfera. (2023)

Denis N., FERREIRA, V., RODRIGUEZ, G., Nufiez, N, FRANCISCO VILARO, DIANAVALLE , P
GAIERO, SIRIML.I.

Publicado

Resumen

Evento: Nacional

Descripcién: VIl Jornada Uruguaya de Fitopatologia (SUFIT)

Ciudad: Montevideo, Uruguay

Afo del evento: 2023

Medio de divulgacién: Internet

Estimacao dos parametros de diversidade genética das espécies de batata- silvestre diploides
conservadas na Embrapa (2023)

R Nicolao, P GAIERO, CM Castro, G Heiden

Publicado

Resumen expandido

Evento: Local

Descripcién: XXV Encontro de pés-graduacéo - Universidade Federal de Pelotas
Ciudad: Pelotas

Ano del evento: 2023

Medio de divulgacién: Internet

Caracterizacion de resistencia a sarna en germoplasma de papa y seleccion de genotipos contrastantes
para analisis metagendmico en la geocaulésfera. (2023)

Denis N., FERREIRA, V., G Rodriguez, Nufez, N, DIANAVALLE , FRANCISCO VILARO, P GAIERO
,SIRIMLIL

Publicado

Resumen expandido

Evento: Nacional

Descripcion: VII JORNADA URUGUAYA DE FITOPATOLOGIA

Ciudad: Montevideo

Ano del evento: 2023

Anales/Proceedings:Libro de resumenes de la VIl JORNADA URUGUAYA DE FITOPATOLOGIA Y
V JORNADA URUGUAYA DE PROTECCION VEGETAL

Medio de divulgacién: Internet
https://www.sufit.org.uy/wp-content/uploads/2023/12/Libro-de-Resumenes-Jornada-SUFIT-
2023.pdf

Breeding for potato bacterial wilt resistance in Uruguay. (2023)

FRANCISCO VILARO, GONZALEZ-ARCOS M, G. A. GALVAN , BOSCHI, F.;, P GAIERO, C Zipfel,
PIANZZOLA, MJ, FERREIRA, V., SIRIM.I., C Lopes, DALLA-RIZZA, M.

Publicado

Resumen expandido

Evento: Internacional

Descripcién: 7th International Bacterial Wilt Symposium

Ciudad: Montevideo

Ano del evento: 2023
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Medio de divulgacién: Internet

Adding value to our genetic resources: characterization of potato wild relatives from Uruguay for
bacterial wilt resistance and other relevant traits for prebreeding (2023)

P GAIERO, Abad-Njers, German, TORANZA, C., Stancov, V, FERREIRA, V., Denis N., Alcoba, F., F
Tourné , N Hernandez-Lista, Moreira, V., A Amarillo, S Silva, S Ramos, NUfez, N, IBANEZ, F.
Sandro, MARIANA ANDINO, VIDAL, R., G. A. GALVAN , G Rodriguez , PABLO GONZALEZ
BARRIOS, SIRI M.I., GONZALEZ-ARCOS M, FRANCISCO VILARO, Pablo Rafael SPERANZA
GASTALDI

Publicado

Resumen

Evento: Internacional

Descripcién: 7th International Bacterial Wilt Symposium

Ciudad: Montevideo

Ano del evento: 2023

Medio de divulgacién: Internet

Evaluation of resistance to bacterial wilt in advanced potato (Solanum tuberosum L.) germplasm (2023)

L Viera, Alcoba, F., PABLO GONZALEZ BARRIOS , G Rodriguez , GONZALEZ-ARCOS M ,
FERREIRA, V., G.A. GALVAN , SIRI M.I., P GAIERO, FRANCISCO VILARO

Publicado

Resumen

Evento: Internacional

Descripcién: 7th International Bacterial Wilt Symposium

Ciudad: Montevideo

Ano del evento: 2023

Medio de divulgacioén: Internet

Optimizing screenings to simplify phenotyping and dissect the genetic architecture of bacterial wilt
resistance in potato wild relatives from Uruguay using GWAS (2023)

Nunez, N, PABLO GONZALEZ BARRIOS , G Rodriguez , SPERANZA, P, FRANCISCO VILARO, P
GAIERO

Publicado

Resumen

Evento: Internacional

Descripcién: 7th International Bacterial Wilt Symposium

Ciudad: Montevideo

Ano del evento: 2023

Medio de divulgacién: Internet

Evaluacidn de la resistencia a Marchitez Bacteriana (Ralstonia solanacearum) en germoplasma
avanzado de papa. (2022)

L Viera, P GAIERO, SIRIM.I., FRANCISCO VILARO
Publicado

Resumen

Evento: Nacional

Descripcion: 11l Congreso Nacional de Biociencias
Ciudad: Montevideo

Ano del evento: 2022

Medio de divulgacién: Internet

Evaluacién de la resistencia a tizén tardio (Phytophthora infestans) en genotipos de una poblacién
nucleo de parientes silvestres de papa en condiciones controladas (2022)

N Hernandez-Lista, Moreira, V., G. A. GALVAN , PABLO GONZALEZ BARRIOS , P GAIERO
Publicado

Resumen

Evento: Nacional

Descripcion: 11l Congreso Nacional de Biociencias

Ciudad: Montevideo

Ano del evento: 2022

Medio de divulgacion: Internet

Ensamblado del genoma diploide de Paspalum umbrosum como referencia para estudios comparativos
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y mejoramiento en gramineas forrajeras estivales del género. (2021)

P GAIERO, MONTEVERDE, E., VAIO M, SPERANZA, P
Publicado

Resumen

Evento: Regional

Descripcion: XVIII Congreso Latinoamericano de Genética
Ciudad: Valdivia, Chile

Afo del evento: 2021

Anales/Proceedings:Journal of Basic and Applied Genetics
Volumen:32

Fasciculo: 1

Serie: https://sag.org.ar/jbag/project/vol-xxxii-suppl-1/
Paginainicial: 213

Paginafinal: 213

ISSN/ISBN: 1852-6233

Editorial: Sociedad Argentina de Genética

Ciudad: Buenos Aires, Argentina

Medio de divulgacién: Internet

DOI:DOI: 10.35407/bag.2021.32.01.suppl.15

Genetic resources and prebreeding of wild potatoes from Brazil: unlocking the treasure chest. (2020)

P GAIERO, G Heiden, PEREIRADASILVA A, C Marques, | Bashir, R Nicolao, SPERANZA, P
Publicado

Resumen

Evento: Internacional

Descripcién: SOL international online meeting

Ano del evento: 2020

Medio de divulgacién: Internet

https://solgenomics.net/sol2020

Comparative genomics of potato (Solanum tuberosum L.) and the diploid wild relatives Solanum
commersonii and S. chacoense (2019)

P GAIERQO, Sandro PA, GUTIERREZ, L., Zheng C, Zhang X, Tang H, van de Geest H , Sdnchez-
Pérez G, Peters SA, FRANCISCO VILARO, Schranz ME, de Jong H , SPERANZA, P
Publicado

Resumen

Evento: Regional

Descripcion: XVII Congreso Latinoamericano de Genética

Ciudad: Mendoza, Argentina

Ano del evento: 2019

Anales/Proceedings:Suplemento del Journal of Basic and Applied Genetics

Volumen:30

Publicacion arbitrada

Editorial: Sociedad Argentina de Genética

Ciudad: Buenos Aires ? Argentina

Palabras clave: Genome assembly genetic map anchoring collinearity introgression

Areas de conocimiento:

Ciencias Agricolas / Biotecnologia Agropecuaria / Biotecnologia Agropecuaria / Gendmica
Medio de divulgacién: Internet

Financiacion/Cooperacion:

INIA Las Brujas / Apoyo financiero, Uruguay

http://alag2019.org/

Parientes silvestres de la papa: herramientas citogenéticas y genédmicas para evaluar homologia
cromosémicay colinealidad (2019)

P GAIERQO, Schranz ME, de Jong H, SPERANZA, P

Publicado

Resumen

Evento: Regional

Descripcién: XVII Congreso Latinoamericano de Genética

Ciudad: Mendoza, Argentina

Ao del evento: 2019

Anales/Proceedings:Suplemento del Journal of Basic and Applied Genetics
Volumen:30
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https://doi.org/DOI: 10.35407/bag.2021.32.01.suppl.15

ISSN/ISBN: 1852-6233

Publicacion arbitrada

Escrita por invitacion

Editorial: Sociedad Argentina de Genética

Ciudad: Buenos Aires ? Argentina

Palabras clave: Parientes silvestres Introgresién mapeo citogenéticoensamblado de genoma
gendmica comparativa colinealidad

Areas de conocimiento:

Ciencias Agricolas / Otras Ciencias Agricolas / Otras Ciencias Agricolas / Premejoramiento
Medio de divulgacién: Internet

Financiacion/Cooperacion:

Facultad de Agronomia/ Cooperacion, Uruguay

http://alag2019.org/

Caracterizacion morfolégica y molecular de parientes silvestres de papa de Uruguay. (2019)

Abad-Njers, German, MARIANA ANDINO, P Gonzalez-Barrios, F Vilard, SPERANZA, P, P
GAIERO

Publicado

Resumen

Evento: Regional

Descripcion: XII Simposio Internacional de Recursos Genéticos para las Américas y el Caribe
(SIRGEAC)

Ciudad: Rocha

Ano del evento: 2019
Anales/Proceedings:https://sirgeac.org/SIRGEAC.2019-Anales-LibroResumens-ISBN-(978-9974-
94-766-5).pdf

ISSN/ISBN: 978-9974-94-766-5

Medio de divulgacion: Internet
https://sirgeac.org/SIRGEAC.2019-Anales-LibroResumens-ISBN-(978-9974-94-766-5).pdf

Avances en el mapeo genético de resistencia a Ralstonia solanacearum en una poblacién biparental de
Solanum commersonii. (2019)

Bachiller, FERREIRA, V., PA Sandro, L Moreira, GUTIERREZ, L., F Vilaro, SPERANZA, P, P
GAIERO

Publicado

Resumen

Evento: Nacional

Descripcién: Jornadas de la Sociedad Uruguaya de Fitopatologia

Ciudad: Montevideo

Ano del evento: 2019

Medio de divulgacioén: Internet

Viabilidad de polen y produccién de polen no reducido en parientes silvestres de la papa de Uruguay
(2019)

A Amarillo, F Vilard, SPERANZA, P, P GAIERO
Publicado

Resumen

Evento: Nacional

Descripcion: 11 Congreso Nacional de Biociencias
Ciudad: Montevideo

Afo del evento: 2019

Medio de divulgacién: Internet

Utilizacion de recursos genéticos de Papa en Programa Nacional: Resultados y Perspectivas. (2019)

P GAIERQO, F Vilaro

Publicado

Resumen expandido

Evento: Regional

Descripcion: Xl Simposio Internacional de Recursos Genéticos para las Américas y el Caribe
(SIRGEAC)

Ciudad: Rocha

Ano del evento: 2019
Anales/Proceedings:https://sirgeac.org/SIRGEAC-Resumenes.MyC.MIX.pdf

ISSN/ISBN: 978-9974-94-766-5
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Escrita por invitacion

Medio de divulgacién: Internet
https://sirgeac.org/uso-y-conservacion-de-recursos-fitogeneticos-en-especies-cultivadas-para-la-
sost

Valorizacion de parientes silvestres de la papa como recursos fitogenéticos mediante herramientas
citogenéticas, genéticas y genémicas. (2019)

P GAIERQO, F Vilaré, Hde Jong, SPERANZA, P
Publicado

Resumen expandido

Evento: Regional

Descripcion: Congreso REDBIO 2019

Ciudad: Montevideo

Ano del evento: 2019

Escrita por invitacion

Medio de divulgacién: Internet
http://redbio.com.uy/redbio2019/

Assessing transferrability of microsatellite markers for genetic diversity studies in wild potato species
in Uruguay (2018)

P GAIERO, A Dinges, P Speranza

Publicado

Resumen

Evento: Nacional

Descripcién: American Society of Agronomy nnual meeting
Ciudad: Baltimore, MD, USA

Ano del evento: 2018

Medio de divulgacién: Internet
https://www.acsmeetings.org/home

Poster ganador de primer premio en su categoria

Las fracciones repetidas de los genomas de especies del género Solanum. (2017)

P GAIERO, VAIOM, LBERKE, E SCHRANZ,HDE JONG, P SPERANZA
Publicado

Resumen

Evento: Nacional

Descripcién: Congreso Nacional de Biociencias

Ciudad: Montevideo

Ano del evento: 2017

Anales/Proceedings:Libro de Resimenes

Palabras clave: tomato Potato wild relatives Transposable elements RepeatExplorer
Areas de conocimiento:

Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Bioldgicas / Genética y Herencia / Gendmica
Medio de divulgacién: Internet
http://sub.fcien.edu.uy/novedades-congreso/libroderesumenes-
congresonacionaldebiociencias2017

Intact DNA purified from flow-sorted nuclei unleashes the potential of nanochannel-based genome
mapping in Solanum species. (2016)

P GAIERO, H SIMKOV4, J VRANA , SANTINAQUE F, LOPEZ-CARRO B, G FOLLE, J VAN DE
BELT, F BECKER, E SCHIJLEN ,SPETERS, G S4NCHEZ-PéREZ, J DOLEZEL ,H DE JONG
Publicado

Resumen

Evento: Internacional

Descripcién: Plant and Animal Genome Conference (PAG)

Ciudad: San Diego, California

Ano del evento: 2016

Palabras clave: optical mapping HMW DNA purification genome assembly structural variation
Areas de conocimiento:

Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Bioldgicas / Genética y Herencia / Gendmica

Medio de divulgacién: Internet

http://www.intlpag.org/2016/

Respuesta a la embriogénesis gamética en especies silvestres diploides del género Solanum y su
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implicancia en proyectos de secuenciacion del genoma y mejoramiento genético (2016)

ACASTILLO, PGAIERO, LOPEZ-CARRO B, F VILARO

Publicado

Resumen

Evento: Internacional

Descripcion: IX Encuentro REDBIO

Ciudad: Lima, Peru

Ano del evento: 2016

Palabras clave: cultivo de anterasgenotipos haploides cultivo in vitro

Areas de conocimiento:

Ciencias Agricolas / Agricultura, Silviculturay Pesca / Horticultura, Viticultura / Mejoramiento
Genético

Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Bioldgicas / Biologia del Desarrollo / Regeneracion in vitro
http://www.redbioperu.com.pe/main/web/index.php/rbio-pages/show?page=news

Comparative cytogenomics in the genus Solanum (2016)

P GAIERO

Publicado

Resumen

Evento: Regional

Descripcion: ALAG 2016

Ciudad: Montevideo

Afo del evento: 2016

Palabras clave: optical mapping BAC FISH genome assembly cytogenetics collinearity genome
sequencing

Areas de conocimiento:

Ciencias Naturalesy Exactas / Ciencias Bioldgicas / Genéticay Herencia / Gendmica
Medio de divulgacioén: Internet

The repetitive fraction in the genomes of species belonging to Solanum section Petota (2016)

VAIO M, P GAIERO, F VILARO, P SPERANZA , H DE JONG

Publicado

Resumen

Evento: Regional

Descripcion: ALAG 2016

Ciudad: Montevideo

Ano del evento: 2016

Anales/Proceedings:Suplemento de Journal of Basic and Applied Genetics
Palabras clave: gendmica comparativa secuencias repetidas LTR retrotrasposons
Areas de conocimiento:

Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Bioldgicas / Genética y Herencia / Gendmica
Medio de divulgacién: Internet
http://www.sag.org.ar/sitio/ultimos-numeros-publicados/

Evaluacién genética del diseio de las areas de conservacion en los palmares de Yatay de Santo
Domingo, Uruguay (2016)

SCANCELA, PRODRIGUEZ , P GAIERO, H GIORDANO, G JOLOCHIN, P SPERANZA
Publicado

Resumen

Evento: Regional

Descripcion: ALAG 2016

Ciudad: Montevideo

Ano del evento: 2016

Anales/Proceedings:Journal of Basic and Applied Genetics

Palabras clave: Diversidad genética estructura de poblaciones SSR

Areas de conocimiento:

Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Bioldgicas / Genéticay Herencia / Genética de la
Conservacion

Medio de divulgacién: Internet
http://www.sag.org.ar/sitio/ultimos-numeros-publicados/

Disefio de microsatélites para Solanum commersonii a partir de informacién genémica (2016)
M| REBOLLO, PASANDRO , P GAIERO, VAIO M, F VILARO , P SPERANZA



Publicado

Resumen

Evento: Regional

Descripcion: ALAG 2016

Ciudad: Montevideo

Ano del evento: 2016

Anales/Proceedings:Journal of Basic and Applied Genetics
Palabras clave: introgresién SSR mapeo genéticosegregacion
Areas de conocimiento:

Ciencias Agricolas / Biotecnologia Agropecuaria / Biotecnologia Agricola y Biotecnologia
Alimentaria/ marcadores moleculares

Medio de divulgacién: Internet
http://www.sag.org.ar/sitio/ultimos-numeros-publicados/

Optical Mapping of Solanum sp. (2015)

SPETERS, P GAIERO, HVAN DE GEEST, E SCHIJLEN , SAFLITOS, G SANCHEZ-PéREZ, J
DOLEZEL, HSIMKOV4, JVAN DE BELT, AHASTIE, H DE JONG

Publicado

Resumen

Evento: Internacional

Descripcion: Plant Genomics Congress London

Ciudad: Londres

Ano del evento: 2015

Anales/Proceedings:Plant Genomics Congress London

Palabras clave: genome assembly tomato potato structural variation

Areas de conocimiento:

Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Bioldgicas / Genéticay Herencia/ Gendmica
Medio de divulgacion: Internet

http://www.globalengage.co.uk/plantgenomics.html

Advances in Breeding for Potato Bacterial Wilt (Ralstonia Solanacearum) resistance (2015)

F VILARO , M GONZALEZ , G GALVAN , F BOSCHI, M DALLARIZZA , Z CYRIL, P GAIERO , M
ANDINO, V FERREIRA, P SPERANZA

Publicado

Resumen

Evento: Internacional

Descripcién: 18th Triennial Meeting of the EAPR Section Breeding and Varietal Assessment and
the EUCARPIA Section Potatoes

Ciudad: Vico Equense, Italia

Afo del evento: 2015

Palabras clave: introgressive hybridization bacterial wilt sexual polyploidization EFR receptor
Areas de conocimiento:

Ciencias Agricolas / Agricultura, Silviculturay Pesca / Horticultura, Viticultura / Mejoramiento
Genético

Ciencias Agricolas / Biotecnologia Agropecuaria / Biotecnologia Agricola y Biotecnologfa
Alimentaria/ Transformacion

Medio de divulgacién: Internet
http://www.pgsonline.it/corsi-congressi/assessment-section-and-the-eucarpia-section-potatoes

Taming the wild potato: cytogenetic and genomic characterization of the Solanum commersonii
germplasm for introgressive hybridization breeding. (2015)

P GAIERO, M SILVEIRA, G GALVAN,, MANDINO, P SANDRO, J VAN DE BELT, C. MAZZELLA, P

SPERANZA, H DE JONG, F VILARO

Publicado

Resumen

Evento: Internacional

Descripcién: 18th Triennial Meeting of the EAPR Section Breeding and Varietal Assessment and
the EUCARPIA Section Potatoes

Ciudad: Vico Equense, Italia

Ano del evento: 2015

Palabras clave: introgressive hybridization sexual polyploidization 2n gameteshomoeologous
pairing cytogenetic mapping sequence colinearity

Areas de conocimiento:

Ciencias Agricolas / Agricultura, Silviculturay Pesca / Agricultura / Mejoramiento Genético
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Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Bioldgicas / Genética y Herencia / Gendmica

Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Bioldgicas / Genética y Herencia / Citogenética
comparativa

Medio de divulgacién: Internet
http://www.pgsonline.it/corsi-congressi/assessment-section-and-the-eucarpia-section-potatoes

Detection, Characterization, and Biological Analysis of Long Tandem Repeats Using Nanochannel
Technology (2015)

S CHAN, WWANG, BTEN HALLERS,SPETERS, P GAIERO, H DE JONG, G SANCHEZ-PéREZ , A
HASTIE , H CAO

Publicado

Resumen

Evento: Internacional

Descripcion: Plant and Animal Genome Conference XXI|I|

Ciudad: SAN DIEGO

Ano del evento: 2015

Anales/Proceedings:Plant and Animal Genome Conference XXII1

Palabras clave: complex genome regions plant genomes copy number variation

Areas de conocimiento:

Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Bioldgicas / Genéticay Herencia/ Gendmica
Medio de divulgacién: Internet
http://www.bionanogenomics.com/wp-content/uploads/2015/01/PAG-poster_Chan.pdf

Optical Mapping of the Solanum arcanum Genome (2015)

SPETERS, P GAIERO, H VAN DE GEEST, SAFLITOS, GSANCHEZ-PéREZ, H DE JONG
Publicado

Resumen

Evento: Internacional

Descripcion: International Plant & Animal Genome XXII1

Ciudad: San Diego, California, EEUU

Ano del evento: 2015

Palabras clave: comparative genomics genome assembly synteny

Areas de conocimiento:

Ciencias Naturalesy Exactas / Ciencias Bioldgicas / Genéticay Herencia/ Gendmica
Medio de divulgacioén: Internet

http://www.intlpag.org/

Genetic, cytogenetic and genomic tools to assist the use of a wild relative (Solanum commersonii) in
potato breeding (2014)

P GAIERO, F VILARO , P SPERANZA , E SCHRANZ, H DE JONG

Publicado

Resumen

Evento: Internacional

Descripcion: All-inclusive breeding: Integrating high-throughput science

Ciudad: Wageningen

Ano del evento: 2014

Anales/Proceedings:All-inclusive breeding: Integrating high-throughput science booklet
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Flash oral presentation Solanum commersonii (2x=24, 1EBN), a genetic resource of potato, carries
resistance to bacterial wilt and frost tolerance. It can be used in potato breeding through its
production of unreduced gametes. Our main objective is to explore its use in introgressive
hybridisation breeding through advanced genetic and genomic approaches. Our results suggest
that lack of genome differentiation facilitates homeologous pairing and recombination, but small-
scale rearrangements may prevent introgression of specific chromosome regions. Sequence
assembly of the S. commersonii genome is underway, coupled with optical mapping of stretched
DNA in nanochannels to detect these fine structural variations.

Comparative BAC-FISH mapping and homoeologous pairing between potato and a wild relative (S.
commersonii Dun.) used in introgressive hybridization breeding (2014)
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Solanum commersonii (2x=24, 1EBN), a wild species native to Uruguay, is one of the diverse
genetic resources in the potato tertiary gene pool. It has attracted the attention of breeders due to
its unique resistance to bacterial wilt (Ralstonia solanacearum) and frost tolerance. The main
objective of this study is to explore the use of this species by reducing major bottlenecks in
introgressive hybridisation breeding through advanced genetic and genomic approaches. To
circumvent postzygotic incompatibility and avoid ploidy level manipulations we exploited the
production of unreduced (2n) female gametes. S. tuberosum Group Phureja (2x=24, 2EBN) was
used as pollinator parent in the first cross. The 3x hybrids obtained were crossed to S. tuberosum
Group Tuberosum (4x=48, 4EBN) to produce 5x BC1 individuals. BC2 and BC3 families were
obtained by backcrossing those to different Group Tuberosum genotypes. All materials were
characterized for resistance to R. solanacearum under controlled conditions and for morphological
and agronomical traits in field trials. Cases of remaining aneuploidy were assessed. A detailed
description of meiosis was made to evaluate homeologous recombination. Pairing behaviour at
diakinesis of the 3x hybrids was studied and quantified by Fluorescent in situ Hybridization (FISH)
using combinations of chromosome-specific BAC probes. This same approach is being applied to
pachytene complements of S. commersonii to analyze collinearity with S. tuberosum. Additionally,
we performed GISH on complements of the hybrids and backcrosses using S. commersonii as probe.
A large variation in combining ability was observed in BC2 genotypes through progeny evaluation.
Segregation among genotypes was observed for all traits in advanced backcrosses, allowing
selecting for bacterial wilt resistance, tuber yield and commercial quality. Segregation patterns
suggest that bacterial wilt resistance could be controlled by several genes. Triploid hybrids showed
nearly-autotriploid meiotic behaviour, forming up to 12 trivalents indicating high pairing affinity. In
these hybrids, chromosomes identified by FISH with potato BACs as probes appear both in Il and
I+ configurations at diakinesis. The position of BAC signals and loop formation in pachytene
trivalents revealed rearrangements between some homeologues. In the backcrosses we observed
multiple pairing at pachytene and complex multivalent formation at diakinesis. Even under highly
specific conditions, genome painting did not discriminate chromosomes from different species,
suggesting little divergence in repetitive sequences. The lack of genome differentiation facilitates
homeologous pairing and recombination, but rearrangements may prevent introgression of specific
chromosome regions. Comparative cytogenetic mapping and the evaluation of synteny among
these species by high-resolution BAC-FISH mapping will help anticipate potential drawbacks like
linkage drag. Sequencing of the S. commersonii genome is underway, coupled with optical mapping
of stretched DNA in nanochannels to achieve accurate de novo assembly of the genome and
detection of structural variations. This will be the first high quality reference genome of a potato
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wild relative. It will be available for genomic comparisons with other Solanum sequences and it can
be a very valuable breeding tool. The genetic materials developed in this project might be a very
valuable contribution to the available germplasm of cultivated potato.

Chromosome rearrangements with no genomic divergence in a wild potato relative: a bottleneck for its
use in potato breeding? (2014)
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Structural rearrangements despite lack of genomic divergence in a wild potato relative: implications
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Potato domestication and selection has led to reduced diversity levels and vulnerability to biotic
and abiotic stresses. However, its gene pool has a rich diversity of resources, among which

Solanum commersonii carries unique bacterial resistance and frost and drought tolerance. This
species has been used in potato introgressive hybridization breeding requiring artificial ploidy level
manipulation or the use of unreduced gametes. We used S. phureja as a bridge species in crossings
with S. tuberosum to produce interspecific hybrids and derived backcrossing families. However, it is
uncertain that there is homeologous recombination among their genomes. To help overcome this
major bottleneck in the use of S. commersonii for potato breeding, the main objective of this work is
to analyze genomic relationships among Solanum commersonii, S. phureja and S. tuberosum
through current cytogenetic and genomic approaches. We studied chromosome pairing and
multivalent formation using FISH with chromosome-specific BACs. Triploid hybrids showed nearly-
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autotriploid meiotic behaviour, forming up to 12 trivalents indicating high pairing affinity.
Chromosomes identified through BAC-FISH in triploid hybrids appear both in 1l and Il +]
configurations at diakinesis. However, position of BAC signals and loop formation in pachytene
trivalents revealed structural rearrangements between some of the homeologues. FISH analyses
have demonstrated so far translocations between chromosomes 1 and 4. In pentaploid hybrids and
backcrosses there is multiple pairing in pachytene complements with breaks in homeologous
pairing along chromosomes and complex multivalent formation at diakinesis stages. We evaluated
genomic divergence among the different species through genome painting strategies (GISH). Even
under highly stringent conditions, genome painting did not discriminate chromosomes belonging to
different species, suggesting little divergence among species at the retrotransposon level. Lack of
genome differentiation among these species apparently allows the necessary homeologous pairing
and recombination among their chromosomes, although structural rearrangements may prevent
introgression of specific chromosome regions
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genética y mejorar la sostenibilidad del cultivo (2022)

P GAIERO

Pais: Uruguay

Idioma: Espanol

Medio divulgacion: Internet

Disponibilidad: Restricta

Institucién Promotora/Financiadora: CSIC 1+D, Udelar

Evaluacién de cruzabilidad de una coleccién ntcleo de parientes silvestres de la papa (2021)
SilvaS, Hernandez N, Ramos S, Amarillo A, P GAIERO

Pais: Uruguay

Idioma: Espaniol

Medio divulgacion: Internet

Nombre del proyecto: Evaluacion de cruzabilidad de una coleccién nucleo de parientes silvestres de
la papa

Disponibilidad: Irrestricta

Institucién Promotora/Financiadora: Comision Sectorial de Investigacion Cientifica - Udelar

Informe final: "La Agrogenémica como estrategia interdisciplinaria para potenciar el avance enla
produccidén agropecuaria de Uruguay" (2021)

Rodriguez-Osorio Nelida, PRITSCH C, P GAIERO, Da SilvaC. C., ARMSTRONG E, NAYAH
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https://enperspectiva.uy/

Pais: Uruguay

Idioma: Espanol

Medio divulgacion: Internet

Nombre del proyecto: La Agrogendmica como estrategia interdisciplinaria para potenciar el avance
en la produccioén agropecuaria de Uruguay

Disponibilidad: Irrestricta

Institucién Promotora/Financiadora: Espacio Interdisciplinario - Udelar

Recopilacion de informacion para Informe Pais Recursos Genéticos - (2020)
P GAIERO, FRANCISCO VILARO

Pais: Uruguay

Idioma: Espaniol

Disponibilidad: Irrestricta

Institucién Promotora/Financiadora: FAO

ORGANIZACION DE EVENTOS

Mesa de la Sociedad Uruguaya de Genética en el Il Congreso Nacional de Biociencias (2022)

P GAIERO

Congreso

Sub Tipo: Organizacién

Lugar: Uruguay ,Raddison Montevideo Montevideo

Idioma: Espanol

Medio divulgacién: Internet

Institucién Promotora/Financiadora: Sociedad Uruguaya de Biociencias

Chromosomal genomics (2016)

P GAIERO, M Guerra

Congreso

Sub Tipo: Otra

Lugar: Uruguay ,Radisson Montevideo

Idioma: Espaniol

Medio divulgacion: Internet

Institucién Promotora/Financiadora: Asociacién Latinoamericana de Genetica

OTRA PRODUCCION TECNICA

Biological challenges to the use of CWR in hybrid potato breeding (2021)
P GAIERO

Pais: Kenia

Idioma: Inglés

Medio divulgacion: Internet

Web: https://cipotato.org/wp-content/uploads/2021/07/03.-Paola-Gaiero-Biological-challenges-
CWR:in-hybrid

Presentacién oral en el webinar "Use of potato wild relatives in pre-breeding for new genetic
variability"

Lugar: Zoom, Nairobi

Institucién Promotora/Financiadora: International Potato Center (CIP)

Convenio Marco - Memorandum of Understanding WUR - UdelaR (2013)
P GAIERO, M BLANCO

Pais: Holanda

Idioma: Espanol

Medio divulgacion: Internet

Web: http://www.expe.edu.uy/ documento 020070-000237-13

Convenio Marco para facilitar la cooperacion, intercambio y acceso a fondos concursables entre
Wageningen University and Research Centre (Holanda) y Universidad de le Republica (UdelaR)
Institucién Promotora/Financiadora: UdelaR

Palabras clave: collaboration
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Areas de conocimiento:
Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Bioldgicas / Genética y Herencia / Gendmica

Evaluaciones
EVALUACION DE PROYECTOS
COMITE EVALUACION DE PROYECTOS

Comité Técnico de Proyectos Fondo Vaz Ferreira (2023 / 2023)

Sector Gobierno/Publico / Ministerio de Educacion y Cultura/ Consejo Nacional de Innovacion,
Cienciay Tecnologia (CONICYT), Uruguay
Cantidad: Menos de 5

Comité de Evaluacion y Seguimiento para el Programa de Becas de Posgrados Nacionales (2023 / 2024

)

Sector Gobierno/Publico / Agencia Nacional de Investigacion e Innovacion / Agencia Nacional de
Investigacion e Innovacion, Uruguay
Cantidad: De 5220

Comision de evaluacion del Programa de Apoyo a la Investigacion Estudiantil (2022 /2024 )

Sector Educacion Superior/Publico / Universidad de la Republica / Comision Sectorial de
Investigacion Cientifica, Uruguay
Cantidad: De 5220

Comité Técnico Académico proyectos Fondo Maria Vifias (2022 / 2024 )

Sector Gobierno/Publico / Agencia Nacional de Investigacion e Innovacion / Agencia Nacional de
Investigacion e Innovaciéon/ Fondo Maria Vifas , Uruguay
Cantidad: De 5220

SubComision Agraria del Programa de Apoyo a la Investigacion Estudiantil (2020 / 2022)

Sector Educacion Superior/Publico / Universidad de la Republica / Comision Sectorial de
Investigacion Cientifica/ Programa de Apoyo a la Investigacion Estudiantil (PAIE), Uruguay
Cantidad: De 5220

EVALUACION INDEPENDIENTE DE PROYECTOS

Becas de Posdoctorado Nacional 2021 (2021 /2021)

Uruguay
ANII
Cantidad: Menos de 5

Proyectos Iniciaciéon CSIC (2019 /2019)

Uruguay
Cantidad: Menos de 5

Proyectos FCE ANII (2018 /2018)

Uruguay
ANII
Cantidad: Menos de 5

Evaluacién Proyecto ANII (2017 / 2022)
Uruguay
Cantidad: De 5220

EVALUADOR|

AIN[T]1]
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Becas de Posgrado Nacional (2017 / 2022)

Uruguay
Cantidad: Menos de 5

EVALUACION DE PUBLICACIONES
COMITE EDITORIAL

Plant Genetic Resources - Characterisation and Utilization (2023 / 2025)

Tipo de publicacién: Revista

Editorial: Cambridge University Press
Cantidad: De 5220

Associate Editor

Boletin de la Sociedad Argentina de Botanica (2021 / 2025)

Tipo de publicacion: Revista

Editorial: Sociedad Argentina de Botanica
Cantidad: De 5220

Editora de Seccion Genéticay Evolucion

REVISIONES

The Plant Genome (2025 )

Tipo de publicacion: Revista
Cantidad: Menos de 5

Plant Biotechnology Journal (2025 )

Tipo de publicacién: Revista
Cantidad: Menos de 5

Brazilian Archives of Biology and Technology (2025 )

Tipo de publicacion: Revista
Cantidad: Menos de 5

Wellcome Trust Tree of Life Project (2024 )

Tipo de publicacion: Revista
Cantidad: Menos de 5

Ecology and Evolution (2024 )

Tipo de publicacion: Revista
Cantidad: Menos de 5

Agrociencia (2023)

Tipo de publicacion: Revista
Cantidad: Menos de 5

Agronomy Research (2022)

Tipo de publicacién: Revista
Cantidad: Menos de 5

Frontiers in Plant Science (2022)

Tipo de publicacion: Revista
Cantidad: Menos de 5

Frontiers in Genetics (2021 )

Tipo de publicacion: Revista
Cantidad: Menos de 5

PeerJ) (2021)

Tipo de publicacién: Revista
Cantidad: Menos de 5
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Protoplasma (2021)

Tipo de publicacion: Revista
Cantidad: Menos de 5

Polibotanica (2020 /2020)

Tipo de publicacién: Revista
Cantidad: Menos de 5

Journal of Agronomy Research (2020 /2020)

Tipo de publicacion: Revista
Cantidad: Menos de 5

Comparative Cytogenetics (2019 /2019)

Tipo de publicacion: Revista
Cantidad: Menos de 5

Chromosome Research (2019 /2019)

Tipo de publicacién: Revista
Cantidad: Menos de 5

Grass and Forage Science (2017)

Tipo de publicacion: Revista
Cantidad: Menos de 5

Cytogenetics and Genome Research (2015)

Tipo de publicacion: Revista
Cantidad: Menos de 5

Plant Systematics and Evolution (2014 / 2015)

Tipo de publicacion: Revista
Cantidad: Menos de 5

African Journal of Biotechnology (2014 / 2014)

Tipo de publicacion: Revista
Cantidad: Menos de 5

Australian Journal of Botany (2012 /2012)

Tipo de publicacién: Revista
Cantidad: Menos de 5

EVALUACION DE EVENTOS Y CONGRESOS

IV Congreso Nacional de Biociencias (2025 )

Revisiones
Uruguay

Sociedad Uruguaya de Genética - Sociedad Uruguaya de Biociencias
Revisién de resimenes enviados por miembros de la Sociedad Uruguaya de Genética

7th International Bacterial Wilt Symposium (2023)

Comité programa congreso
Uruguay

11l Congreso Nacional de Biociencias (2022 )

Revisiones
Uruguay
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Simposio "Pangendémica y gendmica comparativa en plantas cultivadas" - ALAG 2021 (2021)

Comité programa congreso
Chile

11 Congreso Nacional de Biociencias (2019)

Revisiones
Uruguay

Simposio "Chromosomal Genomics in Plants" - ALAG 2016 (2016 )

Comité programa congreso
Uruguay

Sociedad Uruguaya de Genética
EVALUACION DE CONVOCATORIAS CONCURSABLES

Concursos para cargos de Prof. Adjunto y Ayudante en el Departamento de Produccion Animal y
Pasturas, Facultad de Agronomia, Udelar (2024 / 2025)
Comité evaluador

Uruguay
Cantidad: Menos de 5

Becas de Posdoctorado Nacional 2021 (2021 /2021)
Evaluacién independiente

Uruguay

Cantidad: Menos de 5

ANII

Becas de Maestria Nacionales (2017 )
Evaluacién independiente

Uruguay

Cantidad: Menos de 5

ANII

Concursos para contratos del Laboratorio de Evolucién y Domesticacién de las Plantas (2016 / 2022)

Comité evaluador

Uruguay

Cantidad: Menos de 5
Universidad de la Republica

Concursos para contratos del Departamento de Biologia Vegetal (2011 /2012)

Uruguay
Cantidad: Menos de 5
Facultad de Agronomia - UdelaR

JURADO DE TESIS

Maestria en Bioinformética - PEDECIBA (2023 / 2023)

Jurado de mesa de evaluacién de tesis

Sector Educacion Superior/Publico / Programa de Desarrollo de las Ciencias Bésicas / Area Biologfa
(PEDECIBA), Uruguay

Nivel de formacién: Maestria

Programa de Pés-Graduacio em Agronomia. (2021 /2022)

Jurado de mesa de evaluacién de tesis

Sector Extranjero/Internacional/Otros / Universidad Federal de Pelotas / Facultade de Agronomia
Eliseu Maciel, Brasil

Nivel de formacion: Doctorado
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Licenciatura en Bioquimica (2020 / 2020)

Jurado de mesa de evaluacién de tesis
Sector Educacion Superior/Publico / Universidad de la Republica / Facultad de Ciencias , Uruguay
Nivel de formacién: Grado

Programa de Pés-Graduagcio em Agronomia. (2020 / 2021)

Jurado de mesa de evaluacién de tesis

Sector Extranjero/Internacional/Otros / Universidade Federal de Pelotas / Faculdade de
Agronomia Eliseu Maciel , Brasil

Nivel de formacién: Maestria

Mestranda em Genética e Melhoramento de Plantas (2020 /2021)

Jurado de mesa de evaluacién de tesis
Sector Extranjero/Internacional/Otros / Universidade Federal de Lavras, Brasil
Nivel de formacién: Maestria

Maestria en Ciencias Agrarias (2017 / 2022)

Jurado de mesa de evaluacién de tesis

Sector Educacion Superior/Publico / Universidad de la Republica / Facultad de Agronomia,
Uruguay

Nivel de formacion: Maestria

Ingenieria Agronémica (2015)

Jurado de mesa de evaluacién de tesis

Sector Educacién Superior/Publico / Universidad de la Republica/ Facultad de Agronomia,
Uruguay

Nivel de formacién: Grado

Licenciatura en Ciencias Bioldgicas (2014 / 2023)

Jurado de mesa de evaluacién de tesis
Sector Educacion Superior/Publico / Universidad de la Republica / Facultad de Ciencias , Uruguay
Nivel de formacion: Grado

Formacion de RRHH

TUTORIAS CONCLUIDAS
POSGRADO

ESTRUCTURA GEOGRAFICA DE LA VARIABILIDAD GENETICA DE LA YERBA MATE NATIVA EN
URUGUAY (2021 - 2025)

Tesis de maestria

Sector Educacion Superior/Publico / Universidad de la Republica / Facultad de Agronomia,
Uruguay

Programa: Maestria académica en Ciencias Agrarias opcion Ciencias Vegetales

Tipo de orientacién: Asesor

Nombre del orientado: Carolina Tassano

Pais: Uruguay

BUSCANDO EL MANI PERDIDO: ESTUDIO DE LA DIVERSIDAD GENETICA Y ESTADO DE
CONSERVACION DE ARACHIS HYPOGAEA EN URUGUAY (2020 - 2023)

Tesis de maestria

Sector Educacion Superior/Publico / Programa de Desarrollo de las Ciencias Bésicas / Area Biologfa
(PEDECIBA), Uruguay

Programa: Maestria en Bioinformatica

Tipo de orientacién: Asesor

Nombre del orientado: Ignacio Naya

Pais: Uruguay

Integrante del Tribunal de Defensa de Tesis de Maestria en Bioinformatica

GRADO
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Meiosis en una F2 de hibridos interespecificos del género Paspalum (2021 - 2023)

Tesis/Monografia de grado

Sector Educacion Superior/Publico / Universidad de la Republica / Facultad de Agronomia /
Departamento de Biologia Vegetal , Uruguay

Programa: Carrera de ingenieria Agronémica

Tipo de orientacién: Asesor

Nombre del orientado: Facundo Bassini

Pais: Uruguay

Integrante del Tribunal de Trabajo final de grado de Ingenieria Agronémica

Evaluacion de la resistencia a Marchitez bacteriana, causada por la bacteria Ralstonia solanacearum, en
germoplasma avanzado de papa (Solanum tuberosum) (2021 - 2023)

Tesis/Monografia de grado

Sector Educacién Superior/Privado / Universidad de la Empresa/ Universidad de la Empresa -
Facultad de Ciencias Agrarias, Uruguay

Programa: Agronomia

Tipo de orientacién: Cotutor en pie de igualdad ( FRANCISCO VILARO, P GAIERO, SIRI M.1.)
Nombre del orientado: Luciana Viera

Pais: Uruguay

Evaluacion de resistencia a Ralstonia solanacearum en una coleccidn nuicleo de parientes silvestres de
lapapa.(2019 - 2021)

Tesis/Monografia de grado

Sector Educacion Superior/Publico / Universidad de la Republica / Facultad de Ciencias , Uruguay
Programa: 4 afos completos de la licenciatura en Bioguimica

Tipo de orientacion: Cotutor en pie de igualdad ( P GAIERO, SIRI M.I.)

Nombre del orientado: Valentina Stancov

Pais: Uruguay

Identificacion de grupos genéticos y distribucién de la variabilidad en parientes silvestres de la papa
(2018 - 2020)

Tesis/Monografia de grado

Sector Educacion Superior/Publico / Universidad de la Republica / Facultad de Ciencias , Uruguay
Programa: 1992 - LICENCIATURA EN CIENCIAS BIOLOGICAS

Tipo de orientacion: Cotutor en pie de igualdad ( P GAIERO)

Nombre del orientado: Germéan Abad Njers

Pais: Uruguay

Palabras Clave: Diversidad genética parientes silvestres de la papacolecciones nucleo variabilidad
morfoldgica

Areas de conocimiento:

Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Bioldgicas / Ciencias de las Plantas, Botanica / Sistematicay
Morfologia

Forma de herencia y mapeo de marcadores moleculares en Paspalum dilatatum.

Tesis/Monografia de grado

Sector Educacion Superior/Publico / Universidad de la Republica / Facultad de Agronomia,
Uruguay

Tipo de orientacion: Cotutor en pie de igualdad

Nombre del orientado: Gina Dogliotti

Pais: Uruguay

EVALUACION GENETICA DE LA EFECTIVIDAD DEL DISENO Y MANEJO DE LAS RESERVAS DE
PALMARES DE PALMA YATAY PARA LA CONSERVACION DE LA ESPECIE

Tesis/Monografia de grado

Sector Educacién Superior/Publico / Universidad de la Republica/ Facultad de Agronomia,,
Uruguay

Programa: Ingenieria Agrondmica

Nombre del orientado: Pablo Rodriguez

Pais: Uruguay

Palabras Clave: variabilidad genéticamarcadores microsatélites exclusion de pastoreo
Areas de conocimiento:

Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Bioldgicas / Genéticay Herencia / Genética para la
Conservacion



Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Biolégicas / Genética y Herencia / Genética de poblaciones

EVALUACION GENETICA DE LA EFECTIVIDAD DEL DISENO Y MANEJO DE LAS RESERVAS DE
PALMARES DE PALMA YATAY PARA LA CONSERVACION DE LA ESPECIE

Tesis/Monografia de grado

Sector Educacion Superior/Publico / Universidad de la Republica / Facultad de Agronomia,
Uruguay

Programa: Ingenieria Agrondmica

Nombre del orientado: Santiago Cancela

Pais: Uruguay

Palabras Clave: variabilidad genéticamarcadores microsatélites exclusion de pastoreo
Areas de conocimiento:

Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Bioldgicas / Genética y Herencia / Genética de poblaciones
Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Biologicas / Genéticay Herencia / Genética para la
Conservacion

OTRAS

Genotipado de una poblacién biparental de mapeo de Solanum commersonii. mediante marcadores
moleculares tipo microsatélites

Otras tutorias/orientaciones

Sector Educacion Superior/Publico / Universidad de la Republica / Facultad de Agronomia /
Laboratorio de Evoluciény Domesticacion de las Plantas, Departamento de Biologia Vegetal ,
Uruguay

Nombre del orientado: Leonardo Moreira

Pais: Uruguay

Evaluacion de fertilidad de polen y caracteres morfolégicos en una coleccion de parientes silvestres de
la papa de Uruguay

Iniciacion a la investigacion

Sector Educacion Superior/Publico / Universidad de la Republica / Facultad de Agronomia /
Laboratorio de Evoluciony Domesticacion de las plantas , Uruguay

Tipo de orientacién: Tutor Unico o principal

Nombre del orientado: Andrea Amarillo

Pais: Uruguay

Evaluacion de fertilidad de polen, caracteres morfoldgicos y variabilidad genética en una coleccion de
parientes silvestres de la papa de Uruguay

Iniciacion a la investigacion

Sector Educacién Superior/Publico / Universidad de la Republica/ Facultad de Agronomia /
Laboratorio de Evoluciony Domesticacién de las plantas , Uruguay

Tipo de orientacion: Tutor Unico o principal

Nombre del orientado: Soraya Silva

Pais: Uruguay

Assessing transferrability of microsatellite markers for genetic diversity studies in wild potato species
in Uruguay

Iniciacion a la investigacion

Sector Educacion Superior/Publico / Universidad de la Republica / Facultad de Agronomia /
Laboratorio de Evoluciony Domesticacién de las plantas , Uruguay

Tipo de orientacién: Cotutor en pie de igualdad

Nombre del orientado: Anne Dinges

Pais: Uruguay

Areas de conocimiento:

Ciencias Agricolas / Agricultura, Silviculturay Pesca / Horticultura, Viticultura / PreMejoramiento
Pasantia de estudiante de lowa State University

Puesta a punto de amplificacién de marcadores SSR en una retrocruza entre S. commersonii y papa
cultivaday su pedigree

Otras tutorias/orientaciones

Sector Educacion Superior/Publico / Universidad de la Republica / Facultad de Agronomia,
Uruguay

Tipo de orientacién: Asesor
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Nombre del orientado: Victoria Dodera

Pais: Uruguay

Palabras Clave: microsatélites

Areas de conocimiento:

Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Biolégicas / Genética y Herencia / Marcadores moleculares

TUTORIAS EN MARCHA

POSGRADO

Citogenomica comparativa y enfoques integrados para resolver el origen de citotipos triploides en
espécies silvestres da Secao Petota de Solanum L. de Uruguay y sur de Brasil (2025)

Tesis de doctorado

Sector Extranjero/Internacional/Otros / Universidade Federal de Lavras, Brasil
Programa: Genética e Melhoramento de Plantas.

Tipo de orientacion: Cotutor

Nombre del orientado: Tiago Yukio Inoue

Pais/Idioma: Brasil,

Citogendomica comparativa com enfoque integrados pararesolver a origem dos citétipos triploides em
espécies silvestres da Secao Petota de Solaum L. de Uruguai e do Brasil (2024)

Tesis de doctorado

Sector Extranjero/Internacional/Otros / Universidade Federal de Lavras/ Departamento de
Biologia, Brasil

Programa: Genética e Melhoramento de Plantas.

Tipo de orientacién: Cotutor

Nombre del orientado: Tiago Yukio Inoue

Pais/ldioma: Brasil,

Diseccién de la arquitectura genética de la respuesta al tizén tardio (Phytophthora infestans) en
parientes silvestres de la papa del Uruguay, mediante fenotipado masivo, sensoramiento remoto y
mapeo asociativo. (2023)

Tesis de maestria

Sector Educacion Superior/Publico / Universidad de la Republica / Facultad de Agronomia /
Departamento de Biologia Vegetal, Laboratorio de Evoluciéony Domesticacion de las Plantas,
Uruguay

Programa: Maestria en Ciencias Agrarias - Opcién Ciencias Vegetales

Tipo de orientacion: Cotutor en pie de igualdad ( P GAIERO, PABLO GONZALEZ BARRIOS)
Nombre del orientado: Bruno Maximiliano Vique Lasserre

Pais/Idioma: Uruguay,

Beca ANII de Maestria

Explorando la respuesta fenotipica y la arquitectura genética de la resistencia a la marchitez
bacteriana en parientes silvestres de la papa de Uruguay por estudios de mapeo asociativo (GWAS).
(2023)

Tesis de maestria

Sector Educacion Superior/Publico / Universidad de la Republica / Facultad de Agronomia /
Departamento de Biologia Vegetal, Laboratorio de Evoluciény Domesticacion de las Plantas,
Uruguay

Programa: Maestria académica en Ciencias Agrarias opcion Ciencias Vegetales

Tipo de orientacion: Cotutor en pie de igualdad ( P GAIERO, MONTEVERDE, E.)

Nombre del orientado: Nicolds Nufez

Pais/Idioma: Uruguay,

Beca ANII de Maestria

Estructura geografica de la diversidad genética en Yerba Mate: ;deriva o seleccion? (2023)

Tesis de maestria

Sector Educacion Superior/Publico / Universidad de la Republica / Facultad de Agronomia,
Uruguay

Programa: Maestria en Bioinformética (PEDECIBA)

Tipo de orientacion: Cotutor

Nombre del orientado: Pablo Armand-Ugoén

Pais/Idioma: Uruguay,
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Estado de conservacién y riesgo de disminucion de la yerba mate en la Quebrada de los Cuervos. (2021)

Tesis de maestria

Sector Educacion Superior/Publico / Universidad de la Republica / Facultad de Agronomia,
Uruguay

Programa: Maestria académica en Ciencias Agrarias opcion Ciencias Vegetales

Tipo de orientacién: Asesor

Nombre del orientado: Rodrigo Olano

Pais/Idioma: Uruguay,

GRADO

Evaluacién de la resistencia vertical a tizon temprano (Alternaria sp.) de genotipos de una poblacién
nucleo de parientes silvestres de papa en condiciones controladas (2022)

Tesis/Monografia de grado

Sector Educacion Superior/Publico / Universidad de la Republica / Facultad de Agronomia,
Uruguay

Programa: Ingenieria Agrondmica - opcion Produccion Vegetal Intensiva, Horticultura
Tipo de orientacion: Cotutor en pie de igualdad ( P GAIERO, Moreira, V. N.)

Nombre del orientado: Camila Couture

Medio de divulgacién: Papel

Pais/Idioma: Uruguay, Espafol

Evaluacidn de la resistencia vertical a tizon tardio (Phytosphthora infestans) de genotipos de una
poblacién nucleo de parientes silvestres de papa en condiciones controladas. (2021)
Tesis/Monografia de grado

Sector Educacién Superior/Publico / Universidad de la Republica/ Facultad de Agronomia,
Uruguay

Programa: Ingenierfa Agrondmica - opcion Produccion Vegetal Intensiva, Horticultura

Tipo de orientacion: Cotutor en pie de igualdad ( P GAIERO, Moreira, V. N.)

Nombre del orientado: Natali Hernandez

Pais/Idioma: Uruguay, Espafiol

Otros datos relevantes
PREMIOS, HONORES Y TiTULOS

International English Language Testing System (IELTS) (2011)

(Internacional)

Cambridge ESOL

Examen de inglés académico exigido por todas las universidades europeas como requisito para la
inscripcion a estudios de posgrado. Evalla lenguaje y hablidades orales, auditivas, de lecturay
escritas. Nota global obtenida 9 (maximo 9)

Anglo Diploma in Teaching English as a Foreign Language (2004)

(Nacional)
Instituto Cultural Anglo-Uruguayo
Curso de Capacitacion Docente para la ensenanza de Inglés

Cambridge Examinations in English for Language Teachers-Level Two (CEELT 2) (2002)

(Internacional)
Cambridge ESOL
Awarded grade A (Reading, Writing and Listening) and grade B (Speaking).

Certificate of Proficiency in English (2000)

(Internacional)
Cambridge ESOL

First Certificate in English (1998)

(Internacional)
Cambridge ESOL
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PRESENTACIONES EN EVENTOS

XIV Jornadas de la Sociedad de Bioquimica y Biologia Molecular (SBBM) (2024)

Simposio

Valorizacion de recursos fitogenéticos: explorando la diversidad y las bases genéticas de
caracteristicas de interés en parientes silvestres de la papa nativos de Uruguay.
Uruguay

Tipo de participacién: Expositor oral

Alcance geografico: Nacional

7th International Bacterial Wilt Symposium (2023)

Simposio

Adding value to our genetic resources: characterization of potato wild relatives from Uruguay for
bacterial wilt resistance and other relevant traits for prebreeding.

Uruguay

Tipo de participacién: Expositor oral

Alcance geografico: Internacional

9th RepeatExplorer Workshop on the Application of Next Generation Sequencing to Repetitive DNA
Analysis (2021)

Taller

Exploring the genomes of potato wild relatives from southern South America.
Republica Checa

Tipo de participacién: Expositor oral

Nombre de la institucion promotora: Macas Lab - Ceske Budejovice

Use of potato wild relatives in pre-breeding for new genetic variability (2021)

Seminario

Biological challenges to the use of CWR in hybrid potato breeding

Kenia

Tipo de participacién: Expositor oral

Nombre de la institucion promotora: Centro Internacional de la Papa (CIP)

Congraso de la Asociacién Latinoamericana de Genética (2019)

Congreso

Parientes silvestres de la papa: herramientas citogenéticas y gendmicas para evaluar homologia
cromosomicay colinealidad

Argentina

Tipo de participacién: Expositor oral

Nombre de la institucion promotora: Asociacion Latinoamericana de Genética - ALAG

X Encuentro REDBIO (2019)

Encuentro

Valorizacion de parientes silvestres de la papa como recursos fitogenéticos mediante herramientas
citogenéticas, genéticas y gendmicas.

Uruguay

Tipo de participacién: Expositor oral

Nombre de la institucion promotora: REDBIO

XII Simposio Internacional de Recursos Genéticos para las Américas y el Caribe (SIRGEAC) (2019)
Simposio

Utilizacién de recursos genéticos de Papa en Programa Nacional: Resultados y Perspectivas.
Uruguay

Tipo de participacién: Expositor oral

Nombre de la institucion promotora: SIRGEAC

Reunion de trabajo en Departamento de Agraria, Universidad Federico Il, Portici, Napoles (2018)

Encuentro
Exploring the use of wild relatives in potato breeding through cytogenetic and genomic approaches
Italia
Tipo de participacion: Conferencista invitado
Carga horaria: 1
Nombre de la institucion promotora: Departamento de Agraria, Universidad Federico Il Areas de
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conocimiento:

Ciencias Agricolas / Agricultura, Silviculturay Pesca / Horticultura, Viticultura / Premejoramiento
http://www.agraria.unina.it/avvisi/bacheca-studenti/-
/asset_publisher/mXAEpvBsp7wr/content/18220320-20181219%-exploring-the-use-of-wild-
relatives-in-potato-breeding?
_101_INSTANCE_mXAEpvBsp7wr_tabld=&redirect=http%3A%2F%2Fwww.agraria.unina.it%2Favvisi%
studenti%3Fp_p_id%3D101_INSTANCE_mXAEpvBsp7wr%26amp;p_p_lifecycle%3D0%26amp;p_p_state
2%26amp;p_p_col_count%3D1

Congreso de la Asociacion Latinoamericana de Genética (2016)

Congreso

Comparative cytogenomics in the genus Solanum

Uruguay

Tipo de participacién: Expositor oral

Nombre de la institucion promotora: ALAG Palabras Clave: chromosomal rearrangements
chromosome evolution homoeologous recombinationwild relatives introgressive hybridization
comparative genomics

Areas de conocimiento:

Ciencias Agricolas / Otras Ciencias Agricolas / Otras Ciencias Agricolas / Premejoramiento

Congreso de la Asociacién Latinoamericana de Genética (2016)

Congreso

Simposio: Chromosomal Genomics in plants

Uruguay

Tipo de participacién: Moderador

Carga horaria: 5

Nombre de lainstitucion promotora: ALAG Palabras Clave: Comparative cytogenomics
centromeros de plantas sequencing complex plant genomes abordaje cromosdmico cytogenetics
Areas de conocimiento:

Ciencias Naturalesy Exactas / Ciencias Bioldgicas / Genéticay Herencia/ Gendmica

Workshop: The Potato-Ralstonia solanacearum pathosystem: advances in breeding for resistance
(2015)

Taller

Exploring the use of a wild relatives in potato breeding through genetic, cytogenetic and genomic
tools

Uruguay

Tipo de participacién: Expositor oral

Carga horaria: 5

Nombre de la institucion promotora: INIAy Facultad de Agronomia

Simposio Genética en Produccién Animal y Vegetal - 1l Jornadas de la SUG (2014)

Congreso

Herramientas de citogenética molecular en mejoramiento vegetal: trucos nuevos para un perro
viejo

Uruguay

Tipo de participacién: Expositor oral

Carga horaria: 10

Nombre de la institucion promotora: Sociedad Uruguaya de Genética

19th Triennial Conference European Association of Potato Research (2014)

Congreso

Presentacién oral: GENETIC, CYTOGENETIC AND GENOMIC TOOLS TO ASSIST THE USE OF A
WILD RELATIVE (SOLANUM COMMERSONII) IN POTATO BREEDING.

Bélgica

Tipo de participacién: Expositor oral

Carga horaria: 2

Nombre de la institucion promotora: European Association of Potato Research Areas de
conocimiento:

Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Biologicas / Genética y Herencia / Mejoramiento Genético
Ciencias Naturalesy Exactas / Ciencias Bioldgicas / Genéticay Herencia / Citogenética comparativa

All-inclusive breeding: Integrating high-throughput science (2014)

65



Simposio

Genetic, cytogenetic and genomic tools to assist the use of a wild relative (Solanum commersonii) in
potato breeding

Holanda

Tipo de participacién: Expositor oral

Carga horaria: 4

Nombre de la institucion promotora: Wageningen University

1l Jornadas de Genética de Uruguay (2011)

Congreso

GENETICAY CONSERVACION: AVANCES EN EL CONOCIMIENTO DE LAS PALMAS NATIVAS
DE URUGUAY

Uruguay

Tipo de participacién: Expositor oral

Carga horaria: 3

Nombre de la institucion promotora: Sociedad Uruguaya de Genética Palabras Clave: Butia Syagrus
Trithrinax FISH morfologia polinica ISSR

Areas de conocimiento:

Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Bioldgicas / Conservacion de la Biodiversidad / Genética de
la Conservacion

Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Bioldgicas / Genética y Herencia / Genética de Poblaciones
Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Bioldgicas / Genética y Herencia / Citogenética Vegetal

111 Simposio Latinoamericano de Citogenética y Evolucion (2011)

Simposio

[l Simposio Latinoamericano de Citogenéticay Evolucion - Disertacion: GENETICA,
SISTEMATICAY CONSERVACION: ESTADO ACTUAL DEL CONOCIMIENTO DE LAS PALMAS
NATIVAS DE URUGUAY

Argentina

Tipo de participacién: Expositor oral

Carga horaria: 2 Palabras Clave: Butia Syagrus FISH morfologia polinicaAttaleinae

Areas de conocimiento:

Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Bioldgicas / Conservacion de la Biodiversidad / Genética de
la Conservacion

Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Biologicas / Biologia Reproductiva / Palinologia

Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Biologicas / Genética y Herencia / Citogenética Molecular

Jornada de Posgrados de la Facultad de Agronomia (2010)

Encuentro

Diversidad en palmas (Arecaceae) nativas: Citogenética, contenido de ADN y analisis moleculares
poblacionales. Presentacién seleccionada como una de las tres mejores tesis defendidas del afio de
la Maestria en Ciencias Agrarias, Opcién Ciencias Vegetales.

Uruguay

Tipo de participacién: Expositor oral

Nombre de la institucion promotora: Unidad de Posgrados y Educacion permanente, Facultad de
Agronomia

JURADO/INTEGRANTE DE COMISIONES EVALUADORAS DE TRABAJOS ACADEMICOS

Origem da batata triploide Solanum calvescens Bitter (Solanaceae). (2023)

Candidato: Tiago Yukio Inoue

Tipo Jurado: Tesis de Doctorado

P GAIERO, G Braz, GATorres

Genética e Melhoramento de Plantas. / Sector Extranjero/Internacional/Otros / Institucion
Extranjera/ Universidade Federal de Lavras/ Brasil

Pais: Brasil

Idioma: Portugués

Tribunal de seguimiento de Proyecto de Doctorado

Mapeamento fisico de sequéncias satélite de espécies nativas brasileiras do género Solanum. (2023)

Candidato: Karla Carvalho de Azevedo
Tipo Jurado: Tesis de Maestria
P GAIERO, L Olivera, GATorres

66



Genética e Melhoramento de Plantas. / Sector Extranjero/Internacional/Otros / Institucion
Extranjera/ Universidade Federal de Lavras / Brasil

Pais: Brasil

Idioma: Portugués

Tribunal de seguimiento proyecto de Maestria

Evaluation of desirable characteristics of wild potatoes for the improvement of cultivated potato
(Solanum tuberosum) (2022)

Candidato: Ikram Bashir

Tipo Jurado: Tesis de Doctorado

P GAIERO, AC de Oliveira, AdaSilva, G Maia, G Heiden

Programa de Pés-Graduacdo em Agronomia / Sector Extranjero/Internacional/Otros / Institucién
Extranjera/Universidad Federal de Pelotas / Brasil

Pais: Brasil

Idioma: Inglés

Solanum malmeanum, a promising wild relative for potato breeding (2021)

Candidato: Rodrigo Nicolao

Tipo Jurado: Tesis de Maestria

P GAIERO, G Heiden, C Marques, Ada Silva, AC de Oliveira

Posgrado en Agronomia - Fitomelhoramento / Sector Extranjero/Internacional/Otros / Institucion
Extranjera/ Universidad Federal de Pelotas / Brasil

Pais: Brasil

Idioma: Portugués

FRACAO DO DNA REPETITIVO NA ESPECIE DE BATATA SILVESTRE Solanum calvescens Bitter E
ESPECIES RELACIONADAS (2021)

Candidato: Clara Mitre do Prado

Tipo Jurado: Tesis de Maestria

P GAIERO, L Oliveira, GA Torres

Genética e Melhoramento de Plantas. / Sector Extranjero/Internacional/Otros / Institucion
Extranjera/ Universidade Federal de Lavras / Brasil

Pais: Brasil

Idioma: Portugués

Desarrollo de poblaciones de mapeo para uso y domesticacion de recursos fitogenéticos nativos (2020)

Candidato: Pablo Andrés Sandro

Tipo Jurado: Tesis de Maestria

P GAIERO, GUTIERREZ, L., CASTRO, ARIEL JULIO

Maestria académica en Ciencias Agrarias opcion Ciencias Vegetales / Sector Educacion
Superior/Publico / Universidad de la Republica / Facultad de Agronomia / Uruguay
Pais: Uruguay

Idioma: Espaniol

Mecanismos de formacién de polen no reducido y distribucion de la diversidad genética en poblaciones
naturales de Solanum commersonii (Solanaceae) de Uruguay? (2018)

Candidato: Manuela Silveira

Tipo Jurado: Tesis de Maestria

P GAIERO, EL Camadro, G Heiden, SPERANZA, P

Maestria en Ciencias Agrarias - Opcién Ciencias Vegetales / Sector Educacion Superior/Publico /
Universidad de la Republica / Facultad de Agronomia/ Uruguay

Pais: Uruguay

Idioma: Espanol

Uso de S.commersonii en el mejoramiento genético de papa para resistencia a R.solanacearum:
caracterizacién de una BC3(2017)

Candidato: Mariana Andino

Tipo Jurado: Tesis de Maestria

P GAIERO, SIRIM.I., EL Camadro, SPERANZA, P, G.A. GALVAN , FRANCISCO VILARO
Maestria en Ciencias Agrarias - Opcién Ciencias Vegetales / Sector Educacion Superior/Publico /
Universidad de la Republica / Facultad de Agronomia/ Uruguay

Pais: Uruguay

Idioma: Espanol
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CONSTRUCCION INSTITUCIONAL

Desde noviembre de 2018 fui primer suplente a la Asamblea del Claustro de la Facultad de Agronomia, pasé
aser titular en 2020.

Desde marzo de 2022 soy presidente de la Asamblea del Claustro de la Facultad de Agronomia.

Desde 2023 soy suplente al Consejo de la Facultad de Agronomia.

Participo de la Comision de Carrera de Ingenieria Agronémica, Fagro, desde febrero de 2022.

Integro desde 2023 el Grupo de Trabajo del Area Tecnologiay Ciencias de la Naturalezay el Habitat para la
elaboracién del Plan de Estudio de la Licenciatura en Bioinformatica.

Desde 2021 participé en la creaciéon y coordinacion del Grupo de gestion de Residuos quimicos de
laboratorios en Fagro, Sayago

Soy miembro desde el 2019 de la Comisién Directiva de la Sociedad Uruguaya de Genética e integro la
subcomisién de Finanzas. En 2022 participé en la coordinacion de la Mesa de la Sociedad Uruguaya de
Genética dentro del 111 Congreso Nacional de Biociencias (SUB), con una charla por la Dra. Nélida Rodriguez
Osorioy presentaciones de estudiantes de grado y posgrado, actuando como Moderadora. En 2021 realicé
la propuestay coordinacién del Simposio Pangendmica y gendmica comparativa en plantas cultivadas para el
Congreso Latinoamericano de Genética (ALAG 2021, virtual). Este afio participo de la elaboracion de
propuestay busqueda de apoyos de candidatura de la Directiva de la Sociedad Uruguaya de Genética para
gue Montevideo sea sede del Congreso Latinoamericano de Genética (ALAG 2026).

En 2023 fui integrante del Comité Organizador local del 7th International Bacterial Wilt Symposium,
Montevideo, Uruguay.

Fui miembro del Comité Editorial creador del Boletin del Departamento de Biologia Vegetal de la Facultad
de Agronomia, para la difusion de las actividades de investigacion de sus miembros y para fomentar la
interaccion entre laboratorios e investigadores.

Soy Editora de Seccidon Genéticay Evolucion del Boletin de la Sociedad Argentina de Botanica desde 2021.
Soy Associate Editor de la revista Plant Genetic Resources - Conservation and utilization de Cambridge
University Press.

Gestioné junto con un grupo de Funcionarias TAS y docentes la Sala de Recreacion y Espacio de Cuidados
durante los periodos de vacaciones escolares en la Facultad de Agronomia (2023-2024).

Organizaciény co-coordinacion junto con Elena Castifeira de los Seminarios de tesistas y reuniones de
laboratorio del Laboratorio de Evolucion y Domesticacion de las Plantas, Departamento de Biologia Vegetal,
Facultad de Agronomia, Universidad de la Republica.

Informacion adicional

Editora de Seccion Genéticay Evolucién del Boletin de la Sociedad Argentina de Botanica (2021-)
Miembro de la Sociedad Uruguaya de Biociencias (2005-)

Miembro de la Sociedad Uruguaya de Genética (2007-) - Miembro de la Comisién Directiva 2019-
2024 e integrante de subcomision Financiera

Miembro de la American Genetics Association (2008-) (01/08/2008)

Beca completa de la American Genetics Association para realizar el curso "Spatial Genetics:
distribution patterns of genetic variation"

Beca de la ReGeneC para participar del IV Taller de Genética para la Conservacion: Herramientas
moleculares en Conservacion (02/08/2008)

Beca de Maestria por convenio INIA-UdelaR (11/2009) (12/05/2010)

Beca CSIC para realizacion de pasantia en la Universidade de Caxias do Sul, Brasil (3/2009)

Beca CSIC para participacion en el 55° Congresso Brasileiro de Genética, Aguas de Linddia, Sao
Paulo, Brasil (8/2009)

Beca CSIC pararealizacién del VII Curso de Atualizacao em Técnicas de Citogenética Molecular:
FISH de BACs, en el Laboratorio de Citogenética Molecular, Universidade Federal de Pernambuco,
Recife, Brasil (7/2011)

Beca CSIC para participacion en el [l Simposio Latinoamericano de Citogenéticay Evolucion,
Corrientes, Argentina (9/2011)

Beca Programa 720 UdelaR pararealizacion de pasantia de investigacién y elaboracion de proyecto
de PhD en Wageningen University, Wageningen, Holanda. (28/11/2011)

Beca CSIC pararealizacién de pasantia de PhD Sandwich en Wageningen University, Wageningen,
Holanda. (2012)

Beca CSIC para realizaciéon de pasantia de PhD Sandwich en Wageningen University, Wageningen,
Holanda. (2013)

Beca CSIC para larealizacion de pasantia de PhD Sandwich en Wageningen University, Wageningen, Holanda. (2014)

Beca del Programa de Movilidad Académica de Recursos Humanos (1er llamado), CSIC UdelaR, para participar del XXIV
International Plant & Animal Genome, San Diego, California, EEUU (2016)

Beca MIA CSIC para realizar la defensa de mi tesis de Sandwich PhD (4 a 13 de diciembre) en la Wageningen University (WUR),
Holanda. Reuniones y presentacion de seminario en Facultad de Agraria, Universidad Federico Il Portici, Napoles Italia (2018).
Beca del proyecto G2P-SOL programa Horizon 2020 para asistir a la Escuela de capacitacion ?Utilizando la diversidad de la papa en
mejoramiento genético? Centro Internacional de la Papa (CIP), La Molina, Lima ? Pert, 5 a 7 de noviembre 2019.

Beca MIA CSIC para participar del Congreso Latinoamericano de Genética (ALAG 2019) en
Mendoza, Argentina (2019).
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Beca MIA CSIC para participar del XIV Simposio de Recursos Genéticos para las Américas y el
Caribe (SIRGeAC) en Valdivia, Chile (2023).

Sandro et al. Development of nuclear microsatellite markers in Solanum commersonii (Sect. Petota) from whole-genome sequence
data and transferability to other potato wild relatives. Ultima autoray corresponding author . En correccién de revisiones -
Manuscript ID PGR-SC-22-186. Plant Genetic Resources, CUP.

Siri MI, Gaiero P, Ferreira V, Rodriguez G, Nufez N, Arias M, Schvartzman C, Murchio S, Dalla Rizza
M, Gonzélez-Arcos M, Galvan G, Vilaré F. Programas de mejoramiento genético para cultivos
resistentes a Ralstonia solanacearum. En: Zuluaga P & Soto-Sudrez M (eds). Ralstonia
solanacaearum. Corporacion Colombiana de Investigacién Agropecuaria? AGROSAVIA, Colombia.
Por invitacién, en revision.

Nicolao R, Gaiero P, Poczai P, Castro CM, Heiden G. Microsatellite-Based Assessment of
Population Differentiation among Wild Potato Relatives (Solanum commersonii, S. chacoense, and
S. malmeanum) from southern South America. Pronto para enviar a TAXON, Solanaceae IX:
Systematics, genomics, and evolution https://onlinelibrary.wiley.com/doi/full/10.1002/tax. 132777
msockid=35ce72d3af306414225f6731ae676583

Tassano C, Gaiero P, Guerrero JC, Speranza P. EXTREME GEOGRAPHIC STRUCTURE IN REAR-
EDGE POPULATIONS OF ILEX PARAGUARIENSIS (YERBA MATE) SUPPORTS THE
HYPOTHESIS OF THEIR LONG TERM ISOLATION IN CLIMATIC MICROREFUGIA. Pronto para
enviar a Journal of Biogeography

Bonifacino et al. Uruguay?s Online Flora: a groundbreaking new resource connecting Science,
Society, and Conservation. Taxon, en redaccion

Indicadores de produccion

ACTIVIDADES 2
Lineas de investigacion 5
Proyectos Investigacién Desarrollo 26
Docencia 9
Extension 3
Gestion Académica 6
Capacitacion Entrenamiento 3
Pasantia 5
- o 81
PRODUCCION BIBLIOGRAFICA
Articulos publicados en revistas cientificas 16
Completo 16
Trabajos en eventos 62
Libros y Capitulos 3
Libro publicado 1
Capitulos de libro publicado
Otros tipos 10
- _ 10
PRODUCCION TECNICA
EVALUACIONES 31
Evaluacién de proyectos 10
Evaluacion de eventos &)
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https://onlinelibrary.wiley.com/doi/full/10.1002/tax.13277?msockid=35ce72d3af306414225f6731ae676583

Evaluacion de publicaciones
Evaluacion de convocatorias concursables

Jurado de tesis

FORMACION RRHH

Tutorias/Orientaciones/Supervisiones concluidas

Tesis/Monografia de grado

Otras tutorias/orientaciones

Iniciacion a la investigacion

Tesis de maestria
Tutorias/Orientaciones/Supervisiones en marcha
Tesis/Monografia de grado

Tesis de maestria
Tesis de doctorado
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