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Datos Generales

INSTITUCION PRINCIPAL
Universidad de la Republica/ Facultad de Medicina / U.A. de Desarrollo Biotecnoldgico / Uruguay

DIRECCION INSTITUCIONAL
Institucion: Universidad de la Republica / Facultad de Medicina / Sector Educacion Superior/Publico
Direccién: Av. Alfredo Navarro 3051 / 11600
ANDRES IRIARTE ODINI Pais: Uruguay / Montevideo / Montevideo
Licenciado Teléfono: (2) 24871288
Correo electronico/Sitio Web:airiarte@higiene.edu.uy http://www.higiene.edu.uy/ddbp/Ibc/

airiarteo@gmail.com Formacion
http://www.higiene.edu.uy/d
dbp/Ibc/
Formacion académica
SNI
Ciencias Naturales y Exacta CONCLUIDA
s/ Ciencias Bioldgicas
Categorizacion actual: Nivel DOCTORADO
[l (Activo)

Doctorado en Ciencias Biolégicas (UDELAR-PEDECIBA) (2010 - 2013)

Fecha de publicacién: 18/12/2025 Universidad de la Republica - Facultad de Ciencias, Uruguay
Vitima actualizacion: 18/12/2025 Titulo de la disertacion/tesis/defensa: Evolucion del sesgo selectivo en el uso de codones sinénimos
y aminodcidos
Tutor/es: Héctor Musto
Obtencion del titulo: 2013
Financiacion:
Universidad de la Republica / Comision Académica de Posgrado, Uruguay
Palabras Clave: Uso de Codones inferencia bayesiana
Areas de conocimiento:
Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Bioldgicas / Biologia Celular, Microbiologia / Gendmica
Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Bioldgicas / Biologia y Biologia de la Evolucién / Evolucion
Molecular

MAESTRIA

Maestria en Ciencias Bioldgicas (UDELAR-PEDECIBA) (2007 - 2009)

Universidad de la Republica - Facultad de Ciencias, Uruguay

Titulo de la disertacion/tesis/defensa: Estudio de patrones gendémicos en organismos totalmente
secuenciados miembros de la clase Mollicute, con especial énfasis en el orden Mycoplasmatales
Promedio de aprobaciones = 10

Tutor/es: Hector Musto

Obtencion del titulo: 2009

Palabras Clave: Uso de Codones Gendmica Bio-informaética

Areas de conocimiento:

Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Biolégicas / Biologia y Biologia de la Evolucién / Evolucion
Molecular

GRADO

Licenciatura en Ciencias Bioldgicas (2000 - 2007)

Universidad de la Republica - Facultad de Ciencias, Uruguay

Titulo de la disertacion/tesis/defensa: Busqueda de Seleccién Molecular en el ADN mitocondrial de
roedores Subterraneos Promedio de aprobaciones = 8 Promedio general = 6.48

Tutor/es: lvanna Tomasco


https://x.com/LComputacional/
http://0000-0002-5862-0152
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mailto:airiarteo@gmail.com
http://www.higiene.edu.uy/ddbp/lbc/
mailto:airiarte@higiene.edu.uy
http://www.higiene.edu.uy/ddbp/lbc/

Obtencion del titulo: 2007

Palabras Clave: Roedores Subterraneos ADN mitocondrial Seleccion Molecular

Areas de conocimiento:

Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Bioldgicas / Biologia y Biologfa de la Evolucién / Evolucion
Molecular

Formacion complementaria
CONCLUIDA
POSDOCTORADOS

ANALISIS GENOMICO DE NUEVAS ESPECIES DE B-RIZOBIOS AISLADAS EN URUGUAY (2013 -
2016)

Sector Gobierno/Publico / Ministerio de Educacion y Cultura/ Instituto de Investigaciones
Biologicas Clemente Estable, Uruguay

Palabras Clave: Bacterias fijadoras de nitrégeno

Areas de conocimiento:

Ciencias Naturalesy Exactas / Ciencias Bioldgicas / Genéticay Herencia/ Gendmica
Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Bioldgicas / Biologfa Celular, Microbiologia /

CURSOS DE CORTA DURACION

Gestion de la Comunicacion Organizacional (07/2023 - 07/2023)

Sector Educacion Superior/Publico / Universidad de la Republica / Instituto de Capacitaciony
Formacion José Jorge "Tito" Martinez Fontana, Uruguay

10 horas

Palabras Clave: Comunicacion organizacional y estratégica Gestion administrativa Diagnostico
Liderazgo

Areas de conocimiento:

Ciencias Sociales / Comunicacion y Medios / Comunicacion de Medios y Socio-cultural /

Integracion y conformacion de equipos de trabajo (06/2023 - 06/2023)

Sector Educacion Superior/Publico / Universidad de la Republica / Pro Rectorado de Gestion
Administrativa, Uruguay

12 horas

Palabras Clave: Conformacién de equipos de trabajo Conflictos y resolucion de conflictosLiderazgo

Liderazgo y Gestion de Recursos Humanos (06/2022 - 07/2022)

Sector Educacién Superior/Publico / Universidad de la Republica / Facultad de Veterinaria/
Educacion Permanente, Uruguay

30 horas

Palabras Clave: Liderazgo y Motivacién Trabajo en equipo Comunicacién organizacional efectiva
Areas de conocimiento:

Humanidades / Otras Humanidades / Otras Humanidades /

Liderazgo y desarrollo de habilidades blandas (05/2022 - 05/2022)

Sector Educacion Superior/Publico / Universidad de la Republica / Facultad de Veterinaria/
Educacion Permanente, Uruguay

25 horas

Palabras Clave: Liderazgo y Motivacién Trabajo en equipo Comunicacién organizacional efectiva
Areas de conocimiento:

Ciencias Sociales / Economiay Negocios / Negocios y Administracién /

Ciencias Sociales / Psicologia / Psicologia especial / Liderazgo

Reconstruccién y anélisis de redes metabdlicas en la era postgenémica (01/2015 - 01/2015)

Sector Educacion Superior/Publico / Universidad de la Republica / Facultad de Ciencias, Uruguay
25 horas

Palabras Clave: Andlisis de genomas

Areas de conocimiento:

Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Biologicas / Otros Topicos Bioldgicos / Bioinformatica



Biology of bacterial non-coding RNAs, EMBO COURSE (01/2014 - 01/2014)

Sector Extranjero/Internacional/Otros / Universidad Nacional de Quilmes, Argentina

40 horas

Palabras Clave: Regulation prokaryotes small RNAs

Areas de conocimiento:

Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Bioldgicas / Biologia Celular, Microbiologia / Gendmicay
Bioinformatica

Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Biologicas / Biologia Celular, Microbiologia / ncRNA

Curso basico de tecnologias de secuenciado masivo y biologia de pequefios ARNs (01/2011 - 01/2011)

Sector Organizaciones Privadas sin Fines de Lucro/Sociedades Cientifico-Tecnolégicas / Institut
Pasteur de Montevideo / Institut Pasteur de Montevideo, Uruguay

Palabras Clave: IncRNA, RNAmisc

Areas de conocimiento:

Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias de la Computacién e Informacién / Ciencias de la
Informaciony Bioinformatica / Gendmica

Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Bioldgicas / Bioguimica y Biologia Molecular /

Next Generation Sequencing (NGS) data analysis (punto focal de Montevideo de UNU-BIOLAC, la
Facultad de de Ciencias y el INIA) (01/2010 - 01/2010)

Sector Educacion Superior/Publico / Universidad de la Republica / Facultad de Ciencias , Uruguay
39 horas

Areas de conocimiento:

Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Bioldgicas / Genética y Herencia / Gendmica

Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias de la Computacién e Informacién / Ciencias de la
Informacion y Bioinformatica /

Computational Methods for Next-generation Sequencing Data and Transcriptomics (Maestria en
Bioinformatica) (01/2010 - 01/2010)

Sector Educacién Superior/Publico / Programa de Desarrollo de las Ciencias Basicas / Programa de
Desarrollo de las Ciencias Basicas , Uruguay

30 horas

Palabras Clave: Transcriptomica Secuenciacion

Areas de conocimiento:

Ciencias Agricolas / Ciencias Veterinarias / Ciencias Veterinarias /

Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias de la Computacién e Informacién / Ciencias de la
Informacion y Bioinformatica /

The First Joint Pasteur Institute/Welcome Trust Course on Genomics in S. Am (01/2006 - 01/2006)

Sector Organizaciones Privadas sin Fines de Lucro/Sociedades Cientifico-Tecnoldgicas / Institut
Pasteur de Montevideo / Institut Pasteur de Montevideo, Uruguay

60 horas

Areas de conocimiento:

Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Biologicas / Biologfa y Biologia de la Evolucion / Gendmica

PARTICIPACION EN EVENTOS

Pasantia Postdoctoral, Lab. Dr. Gabriel Rinaldi, Oxford, UK. (2025)

Tipo: Otro

Institucién organizadora: Departamento de Biologia, Universidad de Oxford, Reino Unido
Alcance geografico: Internacional

Areas de conocimiento:

Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Bioldgicas / Zoologfa, Ornitologfa, Entomologia, Etologia /
Parasitologia

Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Biolégicas / Genética y Herencia / Gendmica Funcional

FEMS Micro (Congreso anual de la Federacién Europea de Sociedades de Microbiologia) (2025)
Tipo: Congreso

Institucién organizadora: Federacion Europea de Sociedades de Microbiologia, Italia

Alcance geogréfico: Internacional

Palabras Clave: Microbiologia molecularevolucién microbiana microbiomas publicacién cientifica
Areas de conocimiento:

Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Biologicas / Biologia Celular, Microbiologia /



Understanding and predicting microbial evolutionary dynamics 2025 (Microbiology Soc. UK) (2025)
Tipo: Congreso

Institucién organizadora: Microbiology Society UK., Reino Unido

Alcance geogréfico: Internacional

Palabras Clave: Dindmica evolutiva microbiana adaptacién evolucion experimental gendmica
poblacional modelado predictivo

Areas de conocimiento:

Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Biologicas / Biologia Celular, Microbiologia / Gendmica de
poblaciones & Evolucion

Ciclo de charlas anuales: Fronteras en Genémica: "Un encuentro con editores para discutir las tltimas
tendencias y avances del area" (2024)

Tipo: Encuentro

Institucién organizadora: Unidad Académica de Desarrollo Biotecnoldgico de la Facultad de
Medicina & RSG Uruguay (Grupo regional de estudiantes de la ISCB), Uruguay

Alcance geografico: Nacional

Palabras Clave: Avances en genémica Impacto cientifico Edicién y publicacion Perspectiva editorial
Areas de conocimiento:

Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Biologicas / Otros Topicos Biologicos / Gendmica

SMBE Regional Meeting in South America (2022)

Tipo: Congreso

Institucién organizadora: Society for Molecular Biology & Evolution, Uruguay

Alcance geografico: Regional

Palabras Clave: Evolucion molecular Gendmica comparativa Diversidad evolutiva Red regional de
investigadores

Areas de conocimiento:

Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Bioldgicas / Biologfa y Biologia de la Evolucién / Evolucion
molecular y Genémica comparativa

Pasantia Postdoctoral, Lab. Dr. Federico Hoffmann, MISSISSIPPI, EEUU (2019)

Tipo: Otro

Institucién organizadora: Department of Biochemistry and Molecular Biology. Mississippi State
University., Estados Unidos

Palabras Clave: Andlisis de filomas e integracién de datos de expresion al analisis de familias
multigénicas.

Areas de conocimiento:

Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Biologicas / Biologia y Biologia de la Evolucion / Gendmica
Comparativa

Celebrating the 10th Anniversary of SolBio and 10th Anniversary of the Master in Bioinformatics
Uruguay (2009 - 2019) (2019)

Tipo: Congreso

Institucién organizadora: SOIBIO & Maestria en Bioinformatica (PEDECIBA), Uruguay

Alcance geografico: Internacional

Palabras Clave: Bioinformatica Gendmica Omica y metagendmica Modelado y algoritmos
Colaboracién Iberoamericana

Areas de conocimiento:

Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Bioldgicas / Otros Topicos Bioldgicos / Bioinformatica &
Gendmica

Pasantia postdoctoral. Alfonso Valencia, Lab. Barcelona Supercomputing Center, Barcelona, Espana.
(2018)

Tipo: Otro

Institucién organizadora: Alfonso Valencia, Lab., Espafia

Palabras Clave: Reconstruccion de modelos metabdlicos a escala gendmicaBiologia de Sistemas
Salmonella enterica

Areas de conocimiento:

Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Biolégicas / Otros Topicos Bioldgicos / Gendmicay Biologia
de Sistemas

Il Reunidn Argentina de Biologia de ARNs no codificantes (2018)

Tipo: Encuentro



Institucién organizadora: Universidad Nacional de Quilmes / Universidad Nacional de Buenos Aires
/ CONICET, Argentina

Areas de conocimiento:

Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Bioldgicas / Bioguimica y Biologia Molecular /

Primera Jornada Argentina de Biologia de ARN no codificantes (2017)

Tipo: Congreso

Institucién organizadora: Universidad Nacional de Quilmes, Bernal & A AM., Argentina
Palabras Clave: ARNs no codificantes Gendmica

Areas de conocimiento:

Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Bioldgicas / Bioquimica y Biologia Molecular /

EMBO workshop ?Evolution in the time of genome architecture? (2017)

Tipo: Congreso

Institucién organizadora: EMBO, Italia

Palabras Clave: Chromosome architecture regulation of gene expression. New perspectives on
genome evolution

Areas de conocimiento:

Ciencias Naturalesy Exactas / Ciencias Bioldgicas / Genéticay Herencia/ Gendmica

Pasantia postdoctoral. Francisco Penagaricano Lab., UF, Gainesville, USA. (2016)

Tipo: Otro

Institucién organizadora: Department of Animal Sciences, University of Florida, Estados Unidos
Palabras Clave: Candidate Genes SNP association studies Bull fertility Generalized linear mixed
models

Areas de conocimiento:

Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Bioldgicas / Otros Topicos Bioldgicos / Bioinformatica
Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Bioldgicas / Genéticay Herencia/

PASANTIA POSTDOCTORAL: Anilisis de sistemas metabélicos sumando datos de expresion.
Laboratorio de Biologia de Sistemas y Epigendmica Prof. Dr. Arndt Benecke. (2015)

Tipo: Otro

Institucién organizadora: Institut de Biologie Paris Seine, Universite Pierre & Marie Curie, Paris,
Francia

Areas de conocimiento:

Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Bioldgicas / Otros Topicos Biologicos / Biologia de
Sistemas,

Modeling and data analysis for the Healthy Human Global project-Research Camp (2015)

Tipo: Encuentro

Institucién organizadora: Institut Pasteur, Uruguay

Palabras Clave: Data Analysis Genomics NGS

Areas de conocimiento:

Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Biologicas / Otros Topicos Biologicos / Biologia
computacional

PASANTIA POSTDOCTORAL, Lab. Dr. Hasan Khatib, WISCONSIN, EEUU. (2014)

Tipo: Otro

Institucién organizadora: Animal Science Dpt., University of Wisconsin-Madison, Estados Unidos
Palabras Clave: RNAseq resistencia a la insulina

Areas de conocimiento:

Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Bioldgicas / Bioquimica y Biologia Molecular / Genémica

PASANTIA POSTDOCTORAL, Lab. Dr. Federico Hoffmann, MISSISSIPPI, EEUU. (2013)

Tipo: Otro

Institucién organizadora: Department of Biochemistry and Molecular Biology. Mississippi State
University., Estados Unidos

Palabras Clave: Evolucion Molecular Bioinformatica Genémica Comparativa

Areas de conocimiento:

Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Biologicas / Biologia y Biologia de la Evolucion /
Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Bioldgicas / Genéticay Herencia /

PASANTIA Lab. de Genémica Animal del Departamento de Ciencia Animal, UC-DAVIS (2011)



Tipo: Otro

Institucién organizadora: UNIVERSITY OF CALIFORNIA, DAVIS, Estados Unidos

Palabras Clave: Transcriptomica RNA-seq Bovino

Areas de conocimiento:

Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Bioldgicas / Bioguimica y Biologia Molecular / Gendmica
Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Bioldgicas / Otros Tépicos Biolégicos / Bioinformética

International Society for Computational Biology Regional Latin American Meeting (ISCB-LA) (2010)
Tipo: Congreso

Institucién organizadora: International Society for Computational Biology, Uruguay

Palabras Clave: Gendmica Bioinformatica.

Areas de conocimiento:

Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Bioldgicas / Otros Topicos Biologicos / Biologia
computacional

¢Por qué, cémo y donde publicar articulos cientificos? Seminario para Autores (2010)

Tipo: Seminario
Institucién organizadora: Elsevier America Latina, Uruguay

Taller de Genémica: desde los microarrays al secuenciado masivo (2009)

Tipo: Taller

Institucién organizadora: Unidad de Gestién Cientifica, IP Montevideo, Uruguay

Palabras Clave: Gendmica Bio-informatica Microarrays

Areas de conocimiento:

Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Bioldgicas / Bioquimica y Biologia Molecular / Genémica
Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias de la Computacién e Informacién / Ciencias de la
Informaciony Bioinformatica / Gendmica

Primeras Jornadas de la Sociedad Uruguaya de Genética. (2008)

Tipo: Congreso

Institucién organizadora: Sociedad Uruguaya de Genética., Uruguay

Areas de conocimiento:

Ciencias Naturalesy Exactas / Ciencias Bioldgicas / Genéticay Herencia / Genética

1era. Jornada Uruguaya de Bioinformatica (Local), JUBiLo 08 (2008)

Tipo: Encuentro

Institucién organizadora: Instituto Pasteur de Montevideo., Uruguay

Areas de conocimiento:

Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Biolégicas / Biologia y Biologia de la Evolucién /
Bioinformética

XXXV Congreso Argentino de Genética. (2006)

Tipo: Congreso

Institucién organizadora: Universidad Nacional de San Luis. San Luis., Argentina
Areas de conocimiento:

Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Bioldgicas / Genéticay Herencia / Genética

Aplicaciones del ADN mitocondrial al estudio de la diversidad genética. (2006)

Tipo: Taller

Institucién organizadora: Universidad Nacional de San Luis. San Luis., Argentina

Areas de conocimiento:

Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Biologicas / Biologia y Biologia de la Evolucion / Genética

2° Simposio Internacional sobre enfermedades pridnicas en el animal y el hombre (2005)

Tipo: Congreso

Institucién organizadora: Facultad de Ciencias, UDELAR, Uruguay

Areas de conocimiento:

Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Bioldgicas / Biologia y Biologia de la Evolucidon / Genética

VIIl. Jornadas de la Sociedad Zoolégica del Uruguay. (2005)

Tipo: Congreso
Institucién organizadora: Sociedad Zooldgica del Uruguay., Uruguay



Areas de conocimiento:
Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Bioldgicas / Zoologia, Ornitologia, Entomologia, Etologia /
Genética

Idiomas

Inglés

Entiende muy bien/Hablabien/ Lee muy bien/ Escribe muy bien

Areas de actuacion

CIENCIAS NATURALES Y EXACTAS

Ciencias Bioldgicas /Biologiay Biologia de la Evolucion /Gendmica comparativa & Evolucion
molecular

CIENCIAS NATURALES Y EXACTAS

Ciencias Bioldgicas /Biologia Celular, Microbiologia /Gendmica de patdgenos

CIENCIAS NATURALES Y EXACTAS

Ciencias Biologicas /Otros Tépicos Bioldgicos /Biologfa computacional

Actuacion profesional

SECTOR EDUCACION SUPERIOR/PUBLICO - PROGRAMA DE DESARROLLO DE LAS CIENCIAS
BASICAS - URUGUAY

Programa de Desarrollo de las Ciencias Basicas
VINCULOS CON LA INSTITUCION

Otro (12/2025 - ala fecha)

Investigador Gr.5 10 horas semanales 10 horas semanales

Otro (06/2020 - 12/2025)

Investigador Gr.4 10 horas semanales

Otro (06/2014 - 06/2020)

Investigador Gr.3 10 horas semanales
ACTIVIDADES
DOCENCIA

Ciencias Bioldgicas (03/2017 - a la fecha)

Maestria

Responsable

Asignaturas:

Introduccion a la linea de comandos y a la programacién para andlisis bioinformaticos, 60 horas,
Tedrico-Préctico

Areas de conocimiento:

Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Bioldgicas / Otros Tépicos Biolégicos / Gendmica &
Bioinformatica

Ciencias Bioldgicas (04/2017 - 12/2020)

Maestria

Responsable

Asignaturas:

Gendmica Evolutivay Estructural, 60 horas, Tedrico-Practico

Areas de conocimiento:

Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Bioldgicas / Genética y Herencia / Gendmica



Ciencias Biolégicas (12/2016 - 12/2016)

Maestria

Organizador/Coordinador

Asignaturas:

Aplicaciones de la secuenciacién masiva a los estudios evolutivos y ecolégicos en eucariotas, 30
horas, Tedrico-Practico

Areas de conocimiento:

Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Biologicas / Biologia y Biologia de la Evolucion / Gendmica

Ciencias Bioldgicas (11/2015 - 12/2015)

Maestria

Organizador/Coordinador

Asignaturas:

Pautas para la formulacién de un proyecto de investigacién en ciencias bioldgicas, 30 horas, Tedrico
Areas de conocimiento:

Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Bioldgicas / Otros Tépicos Bioldgicos /

GESTION ACADEMICA

Miembro Suplente Comision Maestria Bioinformatica (Representando al area Biologia) (06/2020 -
12/2024)

Participacion en consejos y comisiones 2 horas semanales
Areas de conocimiento:
Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Bioldgicas / Bioguimica y Biologia Molecular /

Miembro titular Comisién Maestria Bioinformatica (Representando al drea Biologia) (04/2017 -
05/2019)

Participacion en consejos y comisiones 3 horas semanales
Areas de conocimiento:
Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Bioldgicas / Otros Topicos Biologicos / Bioinformatica

SECTOR EXTRANJERO/INTERNACIONAL/OTROS - REINO UNIDO

Wellcome Genome Campus / Wellcome Connecting Science
VINCULOS CON LA INSTITUCION

Otro (11/2023 - alafecha)

Profesor invitado 5 horas semanales
Profesor invitado en los cursos de Gendmica y Bioinformatica que se dictan en el Instituto de
Higiene, Sala Prof. Hormaeche.

ACTIVIDADES
DOCENCIA

Curso Wellcome Connecting Science (05/2025 - 05/2025)

Perfeccionamiento

Invitado

Asignaturas:

Helminth Bioinformatics - Latin America & the Caribbean, 70 horas, Tedrico-Practico

Areas de conocimiento:

Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Biologicas / Otros Topicos Biologicos / Biologia
Computacional

Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Biologicas / Zoologia, Ornitologia, Entomologia, Etologia /
Parasitologia

Curso Wellcome Connecting Science (11/2023 - 11/2023)

Perfeccionamiento

Invitado

Asignaturas:

Cancer Genome Analysis - Latin America and the Caribbean, 70 horas, Tedrico-Practico



Areas de conocimiento:
Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Bioldgicas / Otros Tépicos Biolégicos / Biologia
Computacional

EXTENSION

Taller para educadores: Ensefiando sobre ADN, genomas y parasitos (05/2025 - 05/2025 )

Instituto de Higiene 10 horas

Areas de conocimiento:

Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Bioldgicas / Otros Topicos Biologicos / Parasitologia &
Gendmica

SECTOR EDUCACION SUPERIOR/PUBLICO - UNIVERSIDAD DE LA REPUBLICA - URUGUAY

Facultad de Medicina/ Instituto de Higiene
VINCULOS CON LA INSTITUCION

Funcionario/Empleado (10/2019 - a la fecha)

Profesor Agregado 40 horas semanales / Dedicacién total
Escalafon: Docente

Grado: Grado 4

Cargo: Efectivo

Funcionario/Empleado (05/2016 - 10/2019)

Profesor Adjunto 30 horas semanales / Dedicacion total
Escalafén: Docente

Grado: Grado 3

Cargo: Efectivo

Funcionario/Empleado (11/2013 - 04/2016)

Prof. Adjunto 20 horas semanales
Escalafon: Docente

Grado: Grado 3

Cargo: Interino

ACTIVIDADES

LINEAS DE INVESTIGACION

Gendmica Evolutiva y Funcional de Platelmintos (02/2011 - a lafecha)

The study of genomes confirmed that duplication is a powerful evolutionary mechanism, generating
raw material for the acquisition of new functions in the cell. In many cases the increase of copiesin a
family of genes has proven to be the result of an adaptive process. | have studied the evolution of
gene families in platyhelminthes and other phyla. Studies mainly include transcriptomic and
phylogenetic analyzes, gene structure identification, protein 3D prediction and molecular distances
estimations.

Fundamental

20 horas semanales

Instituto de Higiene, Depto. Desarrollo Biotecnolégico, Coordinador o Responsable

Equipo: Andrés IRIARTE ODINI

Gendmica Comparativa y Funcional de Patégenos Bacterianos (04/2013 - alafecha)

One of the main goals of comparative genomics is the elucidation of the genetic basis of the
phenotypic differences among species and strains. The genomic approach is of particular
importance when analyzing complex phenotypes that depends on a combination of several genetic
elements, such as pathogenicity, virulence or symbiosis. The genomic variability may include several
levels (rearrangements, presence/absence of genes, indels or single nucleotide variants). | study
these genomic traits and its evolutionary dynamics in pathogenic and nonpathogenic bacteria,
including clinical and environmental isolates of Salmonella, Acinetobacter and Shewanella, among
other.

Mixta



10 horas semanales

Instituto de Higiene, Depto. Desarrollo Biotecnolégico, Coordinador o Responsable

Equipo: Andrés IRIARTE ODIN|

Areas de conocimiento:

Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Bioldgicas / Biologia Celular, Microbiologia / Gendmicay
Bioinformatica

Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Bioldgicas / Biologia y Biologia de la Evolucion / Gendmica

PROYECTOS DE INVESTIGACION Y DESARROLLO

Gendmica funcional del patégeno zoonético emergente Staphylococcus pseudintermedius como base
para el estudio de la Sensibilidad Colateral, una estrategia innovadora para combatir la resistencia
antibidtica.(03/2023 - ala fecha)

La resistencia a antimicrobianos (RAM) es un problema creciente a nivel mundial que ocupa 'y
preocupa a organizaciones sanitarias nacionales e internacionales vinculadas ala salud humanay
animal. Una estrategia prometedora para el tratamiento de infecciones que se basa en la evolucion
de la Sensibilidad Colateral, es decir, la resistencia contra un farmaco A que causa
concomitantemente sensibilidad a un segundo farmaco B. La Sensibilidad Colateral, entre Ay B,
podria capturar alas bacterias en una restriccién, evitando asi la aparicion de multirresistencia
durante el tratamiento. Por otro lado, estudios recientes han identificado que ciertos cambios
metabdlicos estan ligados a la capacidad de adquirir resistencia y que existen vias comunes que
convergen funcionalmente con la resistencia frente a un grupo de antimicrobianos, incluso con
distintos mecanismos de accién. Esto abre la posibilidad de terapias combinadas que podrian limitar
la aparicion de dichas resistencias. Varios microorganismos han demostrado alta virulenciay gran
capacidad para adquirir resistencia a antimicrobianos, entre ellos especies de los géneros
Enterococcus, Staphylococcus, Klebsiellay Acinetobacter. En particular Staphylococcus
pseudintermedius es un patégeno oportunista que presenta una gran capacidad de adquirir
resistencia antimicrobiana mediante transferencia horizontal y mutaciones. Esta especie
representa una amenaza para la salud animal y es un potencial reservorio de determinantes de
resistencia. En el marco del concepto de "Una sola salud" este proyecto propone contribuir al
conocimiento de los mecanismos de RAM en S. pseudintermedius, un patégeno emergente, de alta
relevanciay con gran potencial zoonético. Mediante andlisis transcriptémicos y gendmicos
comparativos buscamos entender mejor el funcionamiento de la sensibilidad colateral y la
asociacion del metabolismo y los ARNs no codificantes pequefos ala RAM. De esta forma se busca
contribuir al desarrollo de estrategias alternativas para combatir infecciones. Los aspectos
funcionales abordados en este proyecto son originales y novedosos, generando informacion y
experiencia que va mas alla de la especie seleccionada.

10 horas semanales

Laboratorio de Biologia Computacional , Departamento Desarrollo Biotecnolégico, Instituto de
Higiene, Facultad de Medicina.

Investigacion

Coordinador o Responsable

En Marcha

RRHH formados en el proyecto:

Pregrado:1

Doctorado:1

Financiacion:

Comisién Sectorial de Investigacion Cientifica, Uruguay, Apoyo financiero

Equipo: IRIARTE A., German Matias Traglia, Lancaster, DIANAL., L. PARDO

Palabras clave: Resistencia Sensibilidad Staphylococcus zoonosis

Areas de conocimiento:

Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Bioldgicas / Biologia Celular, Microbiologia / Gendmica
funcional

Grupos-CSIC: Evaluacion genémica y proteémica de dos serovariedades de Salmonella enterica
subespecie enterica con comportamientos patogénicos diferenciales (04/2013 - ala fecha)

Genodmica gomparativay evolutiva

10 horas semanales

Instituto de Higiene , Depto. Desarrollo Biotecnolédgico
Desarrollo

Integrante del Equipo

En Marcha

RRHH formados en el proyecto:

Pregrado:1
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Maestria/Magister:2

Financiacion:

Comisién Sectorial de Investigacion Cientifica, Uruguay, Apoyo financiero

Equipo: YIM L., CHAVALGOITY, A., DALESSANDRQO B., BETANCOR L. (Responsable)

Areas de conocimiento:

Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Bioldgicas / Biologia Celular, Microbiologia / Gendmicay
Bioinformatica

CSIC:1+D 2018: Estudio de asociacion del genoma completo (GWAS) en E. coli: una aproximacion
original en la busqueda de marcadores genéticos asociados al patotipo productor de la toxina Shiga
(STEC).(03/2018 - 03/2021)

Por cambios genéticos ciertas cepas de E. coli han dejado de ser comensales para pasar a ser
patdgenos. De acuerdo a los mecanismos patogénicos involucrados se reconocen distintos
patotipos, uno de ellos es el STEC, patotipo productor de toxinas Shiga (Stxs). Las infecciones por
STEC ocurren a cualquier edad pero en niflos menores de cinco afos pueden llegar a producir
procesos severos como colitis hemorragica (CH) o sindrome urémico hemolitico (SUH), el cual
puede ser mortal en la etapa aguda o dejar secuelas alargo plazo. No hay tratamiento especifico
para lainfeccion por STEC en seres humanos e incluso el uso de algunos antibidticos durante la fase
diarreica puede aumentar las chances de desarrollar complicaciones severas como SUH o PPT, Es
asi que la estrategia més efectiva hasta el momento es la prevencion de la infeccion. Por otro lado, la
presencia de STEC en carnes uruguayas destinadas a la exportacién a mercados como el europeo,
constituye una importante causa de alertas e incluso ha generado rechazos de los productos que se
traducen en pérdidas econémicas muy significativas importantes. En ambos casos el diagnostico de
la presencia de este patdgeno es fundamental. Seglin los métodos validados vy utilizados, ya seaenla
clinica, en alimentos y en ganado, se presenta la problemética de que se debe asegurar la presencia
Unicamente de los genes stx y eae para asi establecer la capacidad patogénica de la cepa. Sin
embargo, recientemente se han comenzado a identificar, a nivel mundial, cepas stx positivas y eae
negativas que tienen la capacidad patogénica, por lo tanto pensar solo en estos genes a la hora de
realizar un screening tiene claras desventajas para evaluar la capacidad patogénica potencial de los
cultivos involucrados. En este proyecto se propone una estrategia basada en analisis in-silico para la
deteccion de marcadores genéticos asociados al patotipo STEC. Se implementara la técnica GWAS
sobre genomas libremente disponibles, buscando kameros que estén asociados con: 1) el patotipo
STECvy 2) el fenotipo STEC invasivo. Se estimara un nivel de confianza de la asociacion, un nivel de
confianza para la prediccion del patotipo en base a la combinacion de multiples marcadoresy se
identificaran linajes mayormente asociados a las caracteristicas. La aproximacion propuesta en este
proyecto incluye ademas la busqueda de marcadores en las regiones regulatorias, ARNs no
codificantes pequenos y otros marcadores, que a pesar de ser relevantes para la patogenicidad y
virulencia en patdgenos bacterianos no son muy estudiados. Finalmente utilizando un banco de
cepas locales y mediante la secuenciacion de genomas completos y/o amplificacidon/secuenciaciéon
de regiones identificadas se procedera a validar las predicciones en cepas aisladas de Uruguay.

10 horas semanales

Instituto de Higiene , Depto. Desarrollo Biotecnolégico

Investigacion

Coordinador o Responsable

Concluido

RRHH formados en el proyecto:

Maestria/Magister:1

Doctorado:1

Financiacion:

Comisién Sectorial de Investigacion Cientifica, Uruguay, Apoyo financiero

Equipo: IRIARTE A.

ANII:FCE-2016: Evolucién de familias multigénicas codificantes para proteinas de secrecién en el
phylum Platyhelminthes. (03/2017 - 03/2020)

Los platelmintos parasitos presentan generalmente ciclos complejos, involucrando hospedadores
variados, incluyendo humanos y especies ganaderas y por esto tienen gran impacto en salud
humanay animal. Ejemplos de especies de este grupo son: Echinococcus granulosus, Schistosoma
mansoniy Fasciola hepatica, entre otros. Estos organismos han sido estudiados profundamente en
su biologia, pero en términos relativos a su impacto faltaria mucho por hacer. Las aproximaciones
gendmicas y computaciones han jugado un rol fundamental para seguir la investigacion a bajo costo.
Actualmente existen genomas de varias especies que se encuentran disponibles y también hay
informacion sobre el nivel de expresion de los genes. El estudio de los genomas ha confirmado que
la duplicacién es un mecanismo evolutivo poderoso, generador de materia prima para la adquisicion
de nuevas funciones en la célula. En muchos casos se ha probado que el propio aumento de copias
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en una familia de genes es el resultado de un proceso adaptativo. Los resultados preliminares
sugieren un rol importante de la seleccion natural en la evolucién de los ciclos complejos en muchos
platelmintos y especialmente en algunas genes codificantes para proteinas de secrecion exocrinas.
Mediante una aproximacion gendmica comparativa y funcional, se propone identificar genesy
familias involucrados en el proceso adaptativo en los diferentes estadios del ciclo de distintas
especies (incluyendo aspectos relacionados al nicho y a sus hospedadores intermediarios y finales) y
cuantificar el efecto de la seleccion natural operando a nivel de secuencias y sobre el proceso de
duplicacion endistintos linajes del phylum.

20 horas semanales

Instituto de Higiene , Depto. Desarrollo Biotecnolégico

Investigacion

Coordinador o Responsable

Concluido

RRHH formados en el proyecto:

Pregrado:1

Maestria/Magister:1

Doctorado:1

Financiacion:

Agencia Nacional de Investigacion e Innovacién, Uruguay, Apoyo financiero

Equipo: IRIARTE A.

Palabras clave: Cestoda Trematoda Paréasitos Candidatos vacunales proteinas excretadas péptidos
antimicrobianos Gendmica Comparativay Funcional

CSIC:1+D-2016: Genémica evolutiva y funcional de Salmonella enterica, rol de la regulacién mediada
por ARNs no codificantes pequenos en la patogenicidad diferencial observada en distintos linajes.
(04/2016 - 04/2019)

Salmonella enterica es un patégeno de aves y mamiferos, que se distribuye mundialmente y que
tiene un impacto considerable en la salud humanay animal, siendo el principal agente causal de
infecciones transmitidas por alimentos. Los distintos serotipos dentro de la especie presentan
diferencias importantes en el potencial epidémico, la virulencia y la patogenicidad. Las bases
genéticas de estas diferencias no se entienden por completo, probablemente porque son el
resultado de una combinacién de multiples cambios genéticos ocurridos a lo largo de la evolucién. El
analisis gendmico y fenotipico de las cepas de Salmonella enterica es una de las lineas de
investigacion dentro el Departamento de Desarrollo Biotecnolégico, en el Dpto. se dispone una
base de datos con cientos de genomas de la especie, incluidos 200 de cepas aisladas en el Uruguay.
Los ARN no codificantes pequefos (ARNNcp) son una nueva clase de reguladores de la expresién
génica, conservada en bacterias, tienen menos de 250 nucledtidos de longitud y actlan
principalmente como ARN antisentido sobre multiples ARN mensajeros blanco. Asi afectan el
proceso de traduccion y/o la estabilidad de su ARN mensajero. El desarrollo de la secuenciacion
masivay las estrategias gendmicas han permitido apreciar el rol de estos elementos, involucrados
enrespuesta al estrés, regulacion del metabolismo, regulacion de la transferencia horizontal,
control de la composicién de la envolturay virulencia en patdgenos. A pesar de su rol relevante,
hasta el momento pocos trabajos han abordado exclusivamente el estudio comparativo de los
ARNnNcpy sured de ARNm blanco regulados en S. enterica. Menos alin son los trabajos que han
investigado la posible asociacion de las variaciones fenotipicas observadas entre los distintos linajes
con la variabilidad genética asociada a los elementos que forman esta red regulatoria. Este proyecto
se enmarca dentro del drea de la Gendmica, subareas Gendémica Comparativay Funcional.
Mediante el uso de herramientas bioinformaticas el proyecto propone estudiar la evoluciony la
variablidad de los ARNncpy ARNm, dentro y entre serotipos. Ademas, el proyecto propone,
mediante andlisis transcriptomicos, estudiar el rol funcional de los ARNNncp y sus genes blancos en
las diferencias fenotipicas observadas entre cepas de serotipos Dubliny Enteritidis. Se estudiaran
los perfiles transcripcionales de las cepas en ensayos de invasibilidad, supervivencia en clara de
huevo y movilidad. El proyecto propuesto contribuird en varios aspectos: i) permitird identificar
actores moleculares posiblemente responsables de las diferencias fenotipicas entre los serotipos de
este importante patdgeno transmitido por alimentos, ii) complementara los estudios que se
desarrollan actualmente en el Departamento en S. enterica, i) consolidara el desarrollo de una
linea de trabajo liderada por un investigador joveny iv) contribuird a la formacién de recursos
humanos en el drea de gendmicay la biologia computacional.

20 horas semanales

Instituto de Higiene , Depto. Desarrollo Biotecnoldgico

Investigacion

Coordinador o Responsable

Concluido

RRHH formados en el proyecto:

Pregrado:1
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Maestria/Magister:1

Doctorado:1

Financiacion:

Comisién Sectorial de Investigacion Cientifica, Uruguay, Apoyo financiero

Equipo: IRIARTE A.

Palabras clave: Enterobacteria Bases genéticas de la patogenicidad & virulencia

Areas de conocimiento:

Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Bioldgicas / Biologia Celular, Microbiologia / Gendmica
Funcional y Comparativa

ANII:MOV_CO: Caracterizacion de factores celulares involucrados en la biorremediacion de
compuestos organicos por aislamientos del género Shewanella (08/2016 - 03/2019)

La creciente contaminacion en el mundo es un grave problema con severas consecuencias a largo
plazo. Las principales fuentes de contaminacién del agua causada por la mano del hombre incluyen
la mineria, laindustria, la ganaderiay agriculturay las sustancias quimicas para uso agricola. En
particular, el tratamiento y descarte de residuos industriales requiere de procesamientos
complejos que eleva los costos de los productos finales. Debido a esto, existe un interés
generalizado para el desarrollo de procesos de biorremediacién, los cuales aprovechan las
capacidades de diversos microorganismos para la recuperacién de nichos ecolégicos. Shewanella
spp. es una bacteria gram-negativas del orden de las gammaproteobacterias que posee un gran
potencial para su aplicacion en bioremediacion, asi como también, para la generacion de energia.
Shewanella se encuentra comunmente en medios acuaticos y sedimentos preferentemente
marinos. Para ser competitiva en este entorno y responder a la baja disponibilidad de recursos,
Shewanella posee un sistema de regulacion complejo vy de robustos sensores, que pueden ser
aplicados tanto en los procesos de degradacion de compuestos como de produccion de energia. Sin
embargo, el estrés generado por diversos factores externos promueve nuevos arreglos en el
genoma bacteriano, mediados por la gran variedad de elementos méviles que poseen. La relaciéon
que existe entre la versatilidad de este microorganismo para adaptarse y sobrevivir frente
ambiente adverso y su capacidad de adquirir y mantener elementos moéviles alin no ha sido
estudiada. El objetivo de este proyecto es caracterizar el pangenoma de Shewanella spp. a partir de
aislamientos recolectados de sedimentos marinos de Antéartida, caracterizar los procesos y factores
celulares involucrados en la degradacion de compuestos organicos y determinar el papel que
juegan los elementos maviles en la evolucion y adaptacion de esta bacteria a cambios ambientales y
presiones externas.

5 horas semanales

Instituto de Higiene , Depto. Desarrollo Biotecnolédgico

Investigacion

Coordinador o Responsable

Concluido

RRHH formados en el proyecto:

Maestria/Magister:1

Financiacion:

Agencia Nacional de Investigacion e Innovacién, Uruguay, Apoyo financiero

Consejo Nacional de Investigaciones Cientificas y Técnicas, Argentina, Apoyo financiero

Equipo: DIANA L., PARMECIANO G., QUIROGA C. (Responsable), MAC CORMACKW.P.,
V4ZQUEZS.C.

Palabras clave: Gammaproteobacterias biocorreccion

Areas de conocimiento:

Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Bioldgicas / Biologia Celular, Microbiologia /

DOCENCIA

Carrera de Doctor en Medicina (10/2014 - a la fecha)

Grado

Invitado

Asignaturas:

Hematologia e Inmunologia - CBCCé Auto-matriculacion, 4 horas, Tedrico-Practico
Areas de conocimiento:

Ciencias Médicas y de la Salud / Ciencias de la Salud / Ciencias de la Salud /

Carrera de Doctor en Medicina (03/2015 - a la fecha)

Grado
Invitado
Asignaturas:
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Bases Inmunoldgicas de la Vacunacion, 4 horas, Tedrico-Practico
Areas de conocimiento:
Ciencias Médicas y de la Salud / Biotecnologia de la Salud / Biotecnologia de la Salud /

Carrera de Doctor en Medicina (03/2023 - a la fecha)

Grado

Organizador/Coordinador

Asignaturas:

Introduccion al pensamiento evolutivo y su aplicacion en medicina (IPEA), 60 horas, Tedrico
Areas de conocimiento:

Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Bioldgicas / Biologia y Biologia de la Evolucién / Medicina
Evolutiva

Ciencias Médicas y de la Salud / Otras Ciencias Médicas / Otras Ciencias Médicas / Medicina
Evolutiva

Carrera de Doctor en Medicina (08/2025 - a la fecha)

Grado

Organizador/Coordinador

Asignaturas:

Medicina Evolutiva (MEDE), 60 horas, Tedrico

Areas de conocimiento:

Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Biologicas / Biologia y Biologfa de la Evolucion / Medicina
Evolutiva

Ciencias Médicas y de la Salud / Otras Ciencias Médicas / Otras Ciencias Médicas / Medicina
Evolutiva

Doctor en Ciencias Médicas (05/2014 - 12/2023)

Grado

Invitado

Asignaturas:

Metodologia Cientifica Il (2023), 20 horas, Tedrico-Préactico

Metodologia Cientifica Il (2014-2016), 30 horas, Tedrico-Préactico

Areas de conocimiento:

Ciencias Médicas y de la Salud / Otras Ciencias Médicas / Otras Ciencias Médicas /

Doctor en Ciencias Bioldgicas (PEDECIBA) (08/2018 - 09/2018)

Maestria

Invitado

Asignaturas:

V ESCUELA REGIONAL DE MICROBIOLOGIA: ?Conociendo al enemigo: herramientas para el
estudio de las interacciones entre bacterias patégenas y sus hospederos?, 60 horas, Tedrico-
Practico

Areas de conocimiento:

Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Biolégicas / Genética 'y Herencia / Gendmica Funcional

EXTENSION

(12/2013-12/2013)

CERP-Maldonado, Red Latinoamericana de Ciencias Bioldgicas (RELAB)

10 horas

Areas de conocimiento:

Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Bioldgicas / Biologia y Biologia de la Evolucion / Gendmicay
Bioinformatica

GESTION ACADEMICA

Miembro Sub-comisién Biologia y Salud, Comision Académica de Posgrado, UdelaR (10/2018 -ala
fecha)

Comisién Académica de Posgrado, UdelaR Participacion en consejos y comisiones 5 horas
semanales

Areas de conocimiento:

Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Bioldgicas / Genética y Herencia / Gendmica
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Miembro Titular Comisién Directiva Instituto de Higiene (& Director Interino) (03/2018 - 08/2022)

Instituto de Higiene Participacion en cogobierno 5 horas semanales
Areas de conocimiento:
Ciencias Médicas y de la Salud / Otras Ciencias Médicas / Otras Ciencias Médicas /

SECTOR EXTRANJERO/INTERNACIONAL/OTROS - NIGERIA

Institucion Extranjera/ Nigerian institute of Medical Research
VINCULOS CON LA INSTITUCION

Profesor visitante (08/2025 - 08/2025)

Profesor invitado 6 horas semanales
Docente virtual

ACTIVIDADES
DOCENCIA

Bioinformatic Training Workshop (08/2025 - 08/2025)

Doctorado

Invitado

Asignaturas:

Multiple Sequence Alignment and Phylogenetic Analysis, 6 horas, Tedrico-Practico

SECTOR EDUCACION SUPERIOR/PUBLICO - UNIVERSIDAD DE LA REPUBLICA - URUGUAY

Facultad de Veterinaria
VINCULOS CON LA INSTITUCION

Otro (10/2010 - 01/2023)

Docente, Programa de Posgrados Fvet 5 horas semanales

2012 - Actual Docentes Asociado del programa de Posgrados de la Universidad de la Republica,
Facultad de Veterinaria 2010 - 2012 Integrante del Nucleo de Especializaciones del Programa de
Posgrados de la Universidad de la Republica, Facultad de Veterinaria, en calidad de Docente.
Escalafén: Docente

Grado: Grado 1

Cargo: Interino

Funcionario/Empleado (10/2004 - 09/2013)

Ayudante del Area Genética 20 horas semanales
Escalafon: Docente

Grado: Grado 1

Cargo: Interino

ACTIVIDADES

LINEAS DE INVESTIGACION

Estudio in silico del genoma de animales domésticos. Identificacion y andlisis de familias génicas de
interés. (02/2011 - 12/2014)

Gendmica Comparativa

5 horas semanales

Area Genética, Depto. de Genéticay Mejora Animal., Coordinador o Responsable
Equipo: Andrés IRIARTE ODINI

Palabras clave: Bioinformatica

Areas de conocimiento:

Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Bioldgicas / Genéticay Herencia/ Gendmica
Ciencias Agricolas / Ciencias Veterinarias / Ciencias Veterinarias / Gendmica de animales
domésticos
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PROYECTOS DE INVESTIGACION Y DESARROLLO

Andlisis de la expresion diferencial de genes y sus asociaciones en cortes de diez misculos de cordero
con alto valor comercial (02/2012 - 11/2018)

RNA-seq

8 horas semanales

Facultad de Veterinaria, Area Genética, Depto. Genéticay Mejora Animal
Investigacion

Integrante del Equipo

En Marcha

RRHH formados en el proyecto:

Doctorado:1

Financiacion:

Comision Sectorial de Investigacion Cientifica, Uruguay, Apoyo financiero
Equipo: ARMSTRONG E. (Responsable) , Pefiagaricano F.

Areas de conocimiento:

Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Bioldgicas / Genéticay Herencia/ Gendmica

Estudio in silico del genoma de animales domésticos. Identificacion y analisis de familias génicas de
interés productivo, reproductivo y sanitario (02/2011 - 12/2013)

Gendmica Comparativa. Evolucién molecular.

5 horas semanales

Facultad de Veterinaria, Area Genética, Depto. Genéticay Mejora Animal
Investigacion

Coordinador o Responsable

En Marcha

Equipo: Andrés IRIARTE ODINI

Areas de conocimiento:

Ciencias Naturalesy Exactas / Ciencias Bioldgicas / Genéticay Herencia / Gendmica

Enfoque genético en el estudio de los reordenamientos cromosémicos en bovinos. Su asociacién con
problemas reproductivos y evolutivos (10/2006 - 10/2009 )

Enfoque genético para el estudio de los reordenamientos cromosémicos asociados a problemas
reproductivosy evolutivos.

20 horas semanales

Instituto de Producion Animal , Area Genética

Investigacion

Integrante del Equipo

Concluido

RRHH formados en el proyecto:

Pregrado:3

Equipo: LLAMBI'S., POSTIGLIONI A. (Responsable)

Areas de conocimiento:

Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Bioldgicas / Genética 'y Herencia / Cito-genética

Analisis del ADN mitocondrial para el estudio de relaciones filogenéticas del Ganado Criollo Uruguayo.
(01/2007 - 01/2009)

Actualmente las poblaciones de bovinos Criollos sudamericanos estan siendo estudiadas para
definir relaciones filogenéticas entre si'y con poblaciones de Europay Africa del viejo continente. Se
utiliza el andlisis de secuencias de la region control (RC) del ADN mitocondrial (ADNmt),
principalmente la region hipervariable D loop, como herramienta para entender los patrones
filogeograficos de distribucion de las reservas de ganado Criollo. Como resultados de estos y otros
estudios se han generado cientos de secuencias de dicha region en bovinos Criollos y no Criollos
pertenecientes a reservas de América del Sur y el resto del mundo que han permitido definir
tiempos de divergencia, variabilidad y relaciones filogenéticas entre estas poblaciones. En el
Uruguay, existe una reserva de bovinos Criollos en el Parque Nacional de San Miguel (33°40S;
53°38W) que hasta el momento no ha sido incluida en ninglin estudio que determine sus relaciones
filogenéticas con otras reservas sudamericanas. Dada la importancia de los recursos genéticos
locales por la adaptacion a las condiciones de nuestro pais y el nimero de investigaciones que se
realizan sobre dicha reserva, se hace actualmente imprescindible definir las relaciones filogenéticas
de esta poblacién a modo de contextualizar las investigaciones desde un punto de vista evolutivoy
genético poblacional. En tal sentido, este proyecto pretende analizar la region control del ADN
mitocondrial de animales pertenecientes a la reserva de bovino Criollo Uruguayo, Unico exponente
de ganado tipico local, que ha mostrado poseer un alto valor genético, en el marco de la
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caracterizaciony conservacion de los recursos genéticos animales mundiales.
7 horas semanales

Instituto de Produccion Animal, Area Genética

Investigacion

Coordinador o Responsable

EnMarcha

Financiacion:

Comisién Sectorial de Investigacion Cientifica, Uruguay, Otra

Equipo:

Palabras clave: ADN mitocondrial Ganado Criollo Uruguayo Filogenia

Areas de conocimiento:

Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Biolégicas / Genéticay Herencia / Genética de Poblaciones

DOCENCIA

Doctor en Medicina Veterinaria (DMV) (05/2011 - 05/2015)

Grado

Invitado

Asignaturas:

BIOINFORMATICA APLICADA A ANALISIS CELULARES Y MOLECULARES, 15 horas, Tedrico-
Practico

Areas de conocimiento:

Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Bioldgicas / Bioquimica y Biologia Molecular /

Ciencias Agricolas / Ciencias Veterinarias / Ciencias Veterinarias / Genémica

Doctor en Medicinay Tecnologia Veterinaria (10/2010- 11/2013)

Grado

Invitado

Asignaturas:

Genética. "Introduccion a la Genémica", 3 horas, Tedrico

Areas de conocimiento:

Ciencias Naturalesy Exactas / Ciencias Bioldgicas / Genéticay Herencia/ Gendmica

Doctor/a en Ciencias Veterinarias (Plan 1998) (03/2005 - 06/2013)

Grado

Invitado

Asignaturas:

Curso Biologia Molecular y Celular, Primer semestre, Unidad V. Dictado de la clase tedrica
Regulacion génica en procariotas y eucariotas., 4 horas, Tedrico

Curso Genética General, Segundo semestre., 8 horas, Tedrico-Practico

Curso Biologia Molecular y Celular, Primer semestre, Unidad V., 6 horas, Tedérico-Préactico
Areas de conocimiento:

Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Bioldgicas / Genéticay Herencia / Genética Veterinaria
Ciencias Agricolas / Ciencias Veterinarias / Ciencias Veterinarias /

Maestria en Salud / Nutricién / Reproduccién y produccién Animal (10/2011 - 12/2012)

Maestria

Invitado

Asignaturas:

Desmistificando la clonacion, bioinformatica y banco de datos en biologfa molecular, usando
parasitos como modelo, 20 horas, Tedrico-Practico

Areas de conocimiento:

Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Biologicas / Otros Topicos Bioldgicos / Bioinformatica
Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Bioldgicas / Bioquimica y Biologia Molecular /
Ciencias Agricolas / Ciencias Veterinarias / Ciencias Veterinarias /

Doctor en Medicina Veterinaria (DMV) (05/2012 - 05/2012)

Grado

Invitado

Asignaturas:

Biologia Moleculary Celular, "Codigo genético y ADN mitocondrial”, 2 horas, Tedrico
Areas de conocimiento:

Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Bioldgicas / Bioguimica y Biologia Molecular /
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(08/2008 - 08/2010)

Maestria

Asignaturas:

Aplicacion de la Genética Molecular en Produccién, Conservacién, Sanidad y Reproduccion Animal,
3 horas, Tedrico-Préactico

Areas de conocimiento:

Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Bioldgicas / Genéticay Herencia / Genética Molecular
Aplicada

(03/2005 - 03/2010)
Maestria

Asignaturas:

Citogenéticay Evolucion del PEDECIBA, Modulo Citogenética en Mamiferos Domésticos
coordinada por la Dra. Alicia Postiglioni., 4 horas, Tedrico

Areas de conocimiento:

Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Bioldgicas / Genética 'y Herencia / Evolucion Molecular

SECTOR EXTRANJERO/INTERNACIONAL/OTROS - ARGENTINA

Asociacion Argentina de Microbiologia
VINCULOS CON LA INSTITUCION

Profesor visitante (04/2018 - 04/2018)

40 horas semanales
Curso intensivo

ACTIVIDADES
DOCENCIA

Microbiologia (04/2018 - 04/2018)

Doctorado

Responsable

Asignaturas:

Introduccion ala Gendmica Comparativa de Microorganismos, 40 horas, Tedérico-Practico
Areas de conocimiento:

Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Bioldgicas / Biologia Celular, Microbiologia /

SECTOR GOBIERNO/PUBLICO - MINISTERIO DE EDUCACION Y CULTURA - URUGUAY

Instituto de Investigaciones Biologicas Clemente Estable
VINCULOS CON LA INSTITUCION

Funcionario/Empleado (11/2013 - 04/2016)
Investigador (contrato Postdoctorado) 40 horas semanales / Dedicacion total

ACTIVIDADES
LINEAS DE INVESTIGACION

ANALISIS GENOMICO DE NUEVAS ESPECIES DE B-RIZOBIOS AISLADAS EN URUGUAY (11/2013 -
04/2016)

Los rizobios son bacterias del suelo que fijan nitrogeno atmosférico solo después de haberse
establecido endosimbidticamente en nddulos radiculares de leguminosas. Estas bacterias forman
un conjunto filogenéticamente diverso distribuido dentro de las ay las B-poteobacterias, siendo los
Ultimos los méas recientemente descriptos y los menos estudiados. En Uruguay se han aislado un
conjunto de B-rizobios pertenecientes a los géneros Cupriavidus y Burkholderia asociados a una
especie del grupo de las Mimoseae: Parapiptadenia rigida (Angico). Algunas de estas cepas
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seguramente representan nuevas especies con propiedades Unicas y una historia evolutiva
particular. Describir y entender los cambios linaje-especificos ocurridos en el genoma de diferentes
rizobios es vital para entender cabalmente el proceso de fijacion de nitrégeno en simbiosis, el cual a
su vez, representa un activo importante para la productividad agricola mundial, la economia agricola
y la sostenibilidad ambiental. En la presente linea de investigacion nos planteamos una estrategia
basada en herramientas bioinformaticas para estudiar propiedades gendmicas de rizobios,
haciendo especial hincapié en cepas de B-rizobios en general y en B-rizobios aislados en Uruguay
en particular. Se pretende responder preguntas relacionadas con la organizacién, composicion y
evolucién de los genomas que acompanan el pasaje evolutivo hacia la funcion bacteriana rizobio. El
proyecto cuenta con 2 lineas que pueden desarrollarse de forma independiente. En primer lugar y
haciendo uso de informacion actualmente disponible, se pretende lograr una caracterizacion a nivel
de especie y completar estudios descriptivos y comparativos de genoma de dos aislamientos
obtenidos en Uruguay y otros producidos principalmente por el proyecto GEBA-RNB. Una segunda
linea de trabajo incluye la secuenciacién y andlisis de nuevas cepas aisladas en Uruguay. Los
resultados generados impactarian en el entendimiento de este proceso biolégico fundamental a
nivel general y en particular en los poco estudiados B-rizobios. Ademas el proyecto generara
informacion que permitird plantearse nuevos experimentos, apuntalando lineas de investigacion
existentes y facilitando la formacion de recursos humanos en el drea especifica de gendmicay
bioinformatica.

Fundamental

40 horas semanales

Departamento de Bioquimicay Gendmica Microbiana (BIOGEM), Coordinador o Responsable
Equipo: SOTELO-SILVEIRA J., FABIANOE., RAUL PLATERO

Areas de conocimiento:

Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Bioldgicas / Genética y Herencia / Gendmica

PROYECTOS DE INVESTIGACION Y DESARROLLO

GENOMICA COMPARATIVA DE BETA-RIZOBIOS, CON ESPECIAL ENFASIS EN CEPAS AISLADAS EN
URUGUAY (08/2014 -03/2017)

Los rizobios son bacterias que fijan nitréogeno atmosférico después de haberse establecido
endosimbidticamente en nddulos radiculares de leguminosas. Estas bacterias forman un conjunto
filogenéticamente diverso ubicado dentro de las alfay las beta-poteobacterias, siendo los Ultimos
los menos estudiados. Describir y entender los cambios linaje-especificos ocurridos en el genoma
de diferentes rizobios es fundamental para entender cabalmente el proceso de fijacién de
nitrégeno en simbiosis, el cual a su vez, representa un activo importante para la productividad
agricola mundial, la economia agricolay la sostenibilidad ambiental. Este proyecto pretende
responder preguntas vinculadas con la organizacién, composiciéon génica y evolucion del genoma en
relacion al pasaje evolutivo hacia la funcion bacteriana rizobio. Se toma una aproximacion basada
principalmente en el uso de herramientas bioinformaticas, analizando secuencias de genomas
actualmente disponibles en bases de datos y otras de cepas aisladas en Uruguay generadas por el
propio proyecto. Los resultados generados impactarian en el entendimiento de este proceso
biolégico fundamental, colaborando en el entendimiento de las bases gendmicas del proceso, tanto
anivel general de los rizobios, como en el caso particular de los beta-rizobios y beta-rizobios
aislados en Uruguay. Finalmente el proyecto generara informacion que permitira plantearse nuevos
experimentos, apuntalando lineas de investigacion existentes y facilitando la formacién de recursos
humanos en el rea especifica de gendmicay bioinformatica.

20 horas semanales

Departamento de Bioguimica 'y Genémica Microbianas y Depto. Genémica

Investigacion

Coordinador o Responsable

En Marcha

RRHH formados en el proyecto:

Doctorado:1

Financiacion:

Agencia Nacional de Investigacion e Innovacién, Uruguay, Apoyo financiero

Equipo: FABIANO E., SOTELO-SILVEIRA J.R., PLATERO R., RODRIGUEZ C.

Areas de conocimiento:

Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Bioldgicas / Biologia y Biologia de la Evolucion / Gendmica
comparativa

DOCENCIA
Maestria en Ciencias Biolégicas (UDELAR-PEDECIBA) (10/2015 - 10/2015)
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Maestria

Invitado

Asignaturas:

IV ESCUELA REGIONAL DE MICROBIOLOGIA: ?Diversidad microbiana: aspectos ecoldgicos y
biotecnoldgicos?, 10 horas, Tedrico-Practico

Areas de conocimiento:

Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Bioldgicas / Biologia Celular, Microbiologia / Gendmica &
Metagendmica

PEDECIBA (09/2013 - 10/2013)

Maestria

Asistente

Asignaturas:

[l ESCUELA REGIONAL DE MICROBIOLOGIA, 2 horas, Tedrico-Préactico

Areas de conocimiento:

Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Bioldgicas / Biologia Celular, Microbiologia / Genémicay
Bioinformatica

EXTENSION

(06/2014 -06/2014)

Departamento de Bioguimica'y Gendémica Microbianas y Depto. Gendmica
1 horas

SECTOR EDUCACION SUPERIOR/PUBLICO - UNIVERSIDAD DE LA REPUBLICA - URUGUAY

Facultad de Ciencias
VINCULOS CON LA INSTITUCION

Funcionario/Empleado (08/2013 - 11/2013)

Asistente de la Maestria en Bioinformatica 20 horas semanales
Seccion Biomatematica.

Escalafon: Docente

Grado: Grado 2

Cargo: Interino

Funcionario/Empleado (03/2008 - 09/2013)

Ayudante Seccién Evolucion y Sistematica. 20 horas semanales
Escalafon: Docente

Grado: Grado 1

Cargo: Interino

Funcionario/Empleado (03/2006 - 07/2007)

Ayudante Seccion Evolucion y Sistematica. 20 horas semanales
Escalafon: Docente

Grado: Grado 1

Cargo: Interino

Funcionario/Empleado (08/2005 - 02/2006)

Ayudante Seccion Evolucion y Sistematica. 20 horas semanales
Escalafon: Docente

Grado: Grado 1

Cargo: Interino

ACTIVIDADES

LINEAS DE INVESTIGACION

Evoluciéon Molecular, Uso de Codones (03/2007 - a lafecha)

6 horas semanales
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Seccion Biomatematica, Lab. de Evolucion y Organizacion del Genoma, Integrante del equipo
Equipo:

Palabras clave: Uso de Codones

Areas de conocimiento:

Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Bioldgicas / Biologia y Biologfa de la Evolucidn / Evolucion
Molecular

PROYECTOS DE INVESTIGACION Y DESARROLLO

Uso de codones sinénimos en virus (02/2011 - 12/2017)

Evolucion Molecular.

3 horas semanales

Centro de Investigaciones Nucleares, Laboratorio de Virologia Molecular
Investigacion

Integrante del Equipo

Concluido

Equipo: CRISTINA J., MUSTO H. (Responsable)

Areas de conocimiento:

Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Bioldgicas / Virologia / Evolucion Molecular

Glutation S transferasas en Echinococcus granulosus (02/2011 - 09/2013)

Evolucion Molecular de GSTs en Echinococcus

2 horas semanales

Instituto de Higiene , Catedra de Inmunologia

Investigacion

Integrante del Equipo

En Marcha

Equipo: Verdnica FERNANDEZ MANCEBO (Responsable), LAROCCASS., MUSTO H. , Paula
ARBILDI TORRES

Areas de conocimiento:

Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Bioldgicas / Bioquimica y Biologia Molecular /

Buscando las bases moleculares del plegamiento in vivo de proteinas de membrana en Aspergillus
nidulans. (03/2010- 03/2012)

3 horas semanales

Universidad de la Republica - Facultad de Ciencias, Bioguimica-Dpto. de B. Celular y Molecular //
Lab. Org. Evol. Genoma

Investigacion

Integrante del Equipo

EnMarcha

RRHH formados en el proyecto:

Pregrado:1

Maestria/Magister:1

Equipo: SANGUINETTIM., MUSTO H., MARIN M., RAMON A. (Responsable)

Palabras clave: Uso de Codones Aspergillus

Areas de conocimiento:

Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Biolégicas / Bioquimica y Biologia Molecular / Plegamiento
de proteinas de membrana eucariota

Evolucién Molecular de Citocromo c y el Rol Funcional de Tirosina 67 (02/2011 - 02/2012)

2 horas semanales

Facultad de Medicina, Departamento de Bioguimica-CEINBIO

Investigacion

Integrante del Equipo

EnMarcha

Equipo: TORTORAV., RADI R. (Responsable), E.P.LESSA

Areas de conocimiento:

Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Bioldgicas / Bioquimica y Biologia Molecular /

Proteasas Microbianas (02/2011 - 02/2012)
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2 horas semanales

Facultad de Ciencias, Seccién Bioguimica

Investigacion

EnMarcha

Financiacion:

Comisién Sectorial de Investigacion Cientifica, Uruguay, Apoyo financiero

Equipo: HECTOR ROMERO , MARTINEZ-ROSALES C., CASTRO-SOWINSKI, S. (Responsable)
Areas de conocimiento:

Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Bioldgicas / Biologfa Celular, Microbiologia /

Reconstruccion de Codones Optimos Ancestrales en Procariotas (03/2007 - 05/2010)

La mayoria de las investigaciones acerca del uso de codones sindnimos se han llevado a cabo en una
Unica especie. No obstante, en los escasos estudios que se han hecho en mas de una especie de
grupos emparentados, se ha visto que los codones 6ptimos no siempre se mantienen, sino que
algunos "aparecen" en determinadas especies y "desaparecen" en otras. Ahora, las preguntas
surgen naturalmente: dado un grupo filogenéticamente emparentado ;cuéles serian los codones
optimos del Gltimo ancestro comun del grupo? ; Qué patrones se observarian si, dentro del grupo,
se procede air "mapeando" la apariciéon y desaparicion de los codones dptimos en cada uno de los
nodos internos?; Cémo son los patrones de coevolucion entre los diferentes codones optimos,
aminoacidos con codones optimos y tRNAs?; Cémo van cambiando en los diferentes taxay en los
diferentes niveles taxonémicos? En definitiva, ;como es el tempo y el modo de evolucién de estas
caracateristicas? La extension natural de esta idea es llegar a los mismos origenes de la traduccion
scon los datos disponibles en este momento (genomas completamente secuenciados) es posible
detectar los primitivos codones traduccionalmente éptimos? ;Si esto es asi, cuales eran? En otras
palabras, ;cuales eran los codones 6ptimos de LUCA? Este proyecto plantea aportar informacion
para contestar estas preguntas a partir de la construccion de arboles filogenéticos construidos
tomando como marcadores moleculares los genes ortdlogos presentes en los procariotas
completamente secuenciados para cada nivel de clasificacion taxondmica elegido.

5 horas semanales

Lab. de Organizaciony Evolucion del Genoma, Seccion Biomatematica

Investigacion

Integrante del Equipo

En Marcha

RRHH formados en el proyecto:

Especializacion:2

Maestria/Magister:1

Doctorado:1

Equipo: ROMERO H., MUSTO H. (Responsable)

Palabras clave: Uso de Codones Reconstruccion de Caracteres Ancestrales

Areas de conocimiento:

Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Bioldgicas / Biologia y Biologia de la Evolucion / Evolucion
Molecular

DOCENCIA

Licenciatura en Ciencias Biolégicas (05/2011 - 12/2014)

Grado

Invitado

Asignaturas:

Taller de herramientas para el andlisis de secuencias de &cidos nucleicos y aminoacidos, "Uso de
Codones Sinénimos", 4 horas, Tedrico-Practico

Licenciatura en Ciencias Biolégicas (07/2008 - 06/2013)

Grado

Invitado

Asignaturas:

Curso Evolucion, Sexto semestre., 10 horas, Tedrico-Practico

Areas de conocimiento:

Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Bioldgicas / Biologfa y Biologia de la Evolucién / Evolucion
Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Bioldgicas / Biologia y Biologfa de la Evolucion /

Licenciatura en Ciencias Biolégicas (03/2012 - 05/2012)

Grado
Invitado
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Asignaturas:

Biologia Molecular, "Organizacion del Genoma Procariota”, 2 horas, Tedrico

Biologia Molecular, "Cédigo Genético ", 2 horas, Tedrico

Biologia Molecular, "Uso de Codones Sinénimos", 2 horas, Tedrico

Areas de conocimiento:

Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Bioldgicas / Bioguimica y Biologia Molecular /

PEDECIBA (12/2010 - 12/2010)

Maestria

Invitado

Asignaturas:

Biologia Molecular de Enfermedades Virales (Introduccién a la teoria de coalescencia), 12 horas,
Tedrico

Areas de conocimiento:

Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Bioldgicas / Virologia / Evolucion

Maestria en Ciencias Biolégicas (UDELAR-PEDECIBA) (09/2008 - 11/2010)

Maestria

Invitado

Asignaturas:

Introduccion ala Gendmica Computacional Participacion como docente de practico con la clase
Anélisis de Codones Sindnimos, Uso del programa CodonW, 2 horas, Tedrico-Préactico

Areas de conocimiento:

Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Biologicas / Biologfa y Biologia de la Evolucion / Evolucién
Molecular

Licenciatura Biogimica/Ciencias Bioldgicas (10/2010 - 10/2010)

Grado

Invitado

Asignaturas:

Evolucion. "Evolucién de las familias multigénicas”, 3 horas, Teodrico

Areas de conocimiento:

Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Bioldgicas / Biologfa y Biologia de la Evolucion / Familias
multigénicasy CNV

Maestria en Bioinformatica (10/2010 - 10/2010)

Maestria

Invitado

Asignaturas:

Taller de Gendmica Evolutiva, 6 horas, Tedrico-Préctico

Areas de conocimiento:

Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Biologicas / Biologia y Biologia de la Evolucion / Gendmica

Maestria en Ciencias Biolégicas (UDELAR-PEDECIBA) (03/2008 - 06/2010)

Maestria

Invitado

Asignaturas:

Estructura, organizaciony evolucion del genoma bacteriano, 3 horas, Tedrico-Préactico

Areas de conocimiento:

Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Bioldgicas / Genética y Herencia / Gendmica

Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Bioldgicas / Biologia Celular, Microbiologia / Gendmica

PEDECIBA (04/2009 - 05/2009)

Maestria

Invitado

Asignaturas:

Transduccién de sefales en Fisiologia Espermatica: aspectos basicos y aplicados, 3 horas, Tedrico-
Practico

Areas de conocimiento:

Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Bioldgicas / Biologia Reproductiva / Evolucion

Licenciatura en Ciencias Biolégicas (06/2005 - 02/2007 )
Grado
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Asignaturas:

Evolucion, 8 horas, Tedrico-Practico

Areas de conocimiento:

Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Bioldgicas / Biologia y Biologfa de la Evolucidn / Evolucion

Licenciatura en Ciencias Biologicas (08/2006 - 11/2006 )

Grado

Invitado

Asignaturas:

Evolucion, Especiacion parapatriday cromosémicay Gendmica comparativa de procariotas., 4
horas, Tedrico

Areas de conocimiento:

Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Bioldgicas / Biologia y Biologia de la Evolucion / Evolucion

EXTENSION

Lab. de Evolucién. Proyecto de Popularizacién: (02/2009 - 02/2009)

CERP del suroeste (Colonia)

1horas

Areas de conocimiento:

Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Biologicas / Biologia y Biologia de la Evolucion /

OTRA ACTIVIDAD TECNICO-CIENTIFICA RELEVANTE

Integrante del proyecto de Popularizacion La evolucion biolégica en la cultura moderna”. Responsable
Prof. Dr.E. P. Lessa. Aprobado y Financiado (ANII). (02/2011 - 12/2011)

Depto. Ecologiay Evolucion, Seccion Evolucion y Sistemética

1 horas semanales

Areas de conocimiento:

Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Biolégicas / Biologfa y Biologia de la Evolucién /

Integrante del proyecto "Elaboracién de material audiovisual para el curso de Evolucion" En la linea:
Elaboracion de Material Didactico de la CSE-UDELAR Responsable Prof. Dr. E. P. Lessa. Aprobado y
Financiado (02/2010- 02/2011)

Depto. Ecologiay Evolucién, Secciéon Evolucién y Sisteméatica

1 horas semanales

Areas de conocimiento:

Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Bioldgicas / Biologia y Biologfa de la Evolucion /

GESTION ACADEMICA

Miembro de la asamblea del claustro (Suplente) (05/2012 - 09/2013)

ASAMBLEA DEL CLAUSTRO FACULTAD DE CIENCIAS
Participacion en cogobierno

Integrante de la Comisién de Adquisiciones del Instituto de Biologia Facultad de Ciencias. (02/2012 -
12/2012)

Facultad de Ciencias, Instituto de Biologia
Participaciéon en consejos y comisiones

SECTOR EXTRANJERO/INTERNACIONAL/OTROS - CHILE

Univ de Chile
VINCULOS CON LA INSTITUCION

Profesor visitante (11/2012 - 11/2012)

20 horas semanales

ACTIVIDADES
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EXTENSION

Curso Biologia Molecular y Genémica para docentes de educacién media (11/2012 - 11/2012)

Facultad de Medicina, Instituto de Ciencias Biomédicas - Programa de Biologia Celular y Molecular
20 horas

Areas de conocimiento:

Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Bioldgicas / Bioguimica y Biologia Molecular /

CARGA HORARIA

Carga horaria de docencia: 10 horas

Carga horaria de investigacion: 30 horas
Carga horaria de formaciéon RRHH: 10 horas
Carga horaria de extension: 1 hora

Carga horaria de gestion: 4 horas

Produccion cientifica/tecnolégica

<>Uno de los principales objetivos de la genémica comparativa es dilucidar la base genética de las
diferencias fenotipicas entre especies y cepas. El enfoque gendmico es de particular importancia al
analizar fenotipos complejos que dependen de la combinacién de multiples elementos genéticos,
como la patogenicidad, la virulencia o la simbiosis. La variabilidad gendmica puede incluir distintos
niveles (reordenamientos, presencia/ausencia de genes, indels o variantes de un solo nucleétido).
Estudio estos rasgos gendmicos y su dindmica evolutiva en bacterias patégenas y no patégenas,
incluyendo aislamientos clinicos y ambientales de Salmonella, Acinetobacter y Shewanella, entre
otros.

<> El estudio de los genomas ha confirmado que la duplicacién es un mecanismo evolutivo
poderoso, que genera materia prima para la adquisicién de nuevas funciones celulares. En muchos
casos, el aumento en el nimero de copias dentro de una familia génica ha demostrado ser el
resultado de un proceso adaptativo. He estudiado la evolucion de familias de genes en platelmintos
y otros filos. Estos estudios incluyen principalmente analisis filogenéticos, identificacion de la
estructura génica, prediccion de estructuras proteicas en 3D y estimaciones de distancias
moleculares.

<> El sesgo en el uso de codones (CUB, codon usage bias) es el uso no aleatorio de codones
sindnimos, que puede evidenciarse al comparar distintos genomas, genes y regiones dentro de los
genes. Se han propuesto diferentes hipotesis para explicar el CUB a estos niveles. En la mayoria de
los organismos, la seleccién es probablemente la principal fuerza responsable de la preferencia por
ciertos tripletes en genes altamente expresados y regiones conservadas. Estos tripletes preferidos,
conocidos como codones éptimos, pueden ser mas eficientes para el proceso de traduccion. He
estudiado la dindmica evolutiva de la eleccion de codones éptimos y del CUB en un marco
filogenético. La eleccion de codones dptimos se analiza en relacién con el contenido de genes de
tRNA, la composicién gendmicay la variacién de rasgos ecofisiologicos.
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Cupriavidus necator UYPR2.512 is a rhizobial strain that belongs to the Beta-subclass of
proteobacteria, able to establish successful symbiosis with Mimosoid legumes. The initial steps of
rhizobium-legumes symbioses involve the reciprocal recognition by chemical signals, being luteolin
one of the molecules involved. However, there is a lack of information on the effect of luteolin in
beta-rhizobia. In this work, we used long-read sequencing to complete the genome of UYPR2.512
providing evidence for the existence of four closed circular replicons. We used an RNA-Seq
approach to analyze the response of UYPR2.512 to luteolin. One hundred and forty-five genes
were differentially expressed, with similar numbers of down- and up-regulated genes. Most
repressed genes were mapped to the main chromosome, while the up-regulated genes were
overrepresented among pCne512e, containing the symbiotic genes. Induced genes included the
nod operon and genes implicated in exopolysaccharides and flagellar biosynthesis. We identified
many genes involved in iron, copper, and other heavy metals metabolism. Among repressed genes,
we identified genes involved in basal carbon and nitrogen metabolism. Our results suggest that in
response to luteolin, C. necator strain UYPR2.512 reshapes its metabolism in order to be prepared
for the forthcoming symbiotic interaction.
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Polymicrobial infections are more challenging to treat and are recognized as responsible for
significant morbidity and mortality. It has been demonstrated that multiple Gram-negative
organisms take advantage of the effects of Staphylococcus aureus ?-toxin on mucosal host defense
resulting in proliferation and dissemination of the co-infecting Gram-negative pathogens. Recently,
we observed interactions between Acinetobacter baumannii and S. aureus recovered from soft
tissues samples from diabetic patient, showing that these two pathogens can be causative agents of
diabetic foot ulcer and can coexist in the site. We found that both strains are not affecting each
other, either beneficially or detrimentally, showing a state of commensalism between them. In the
present work, using three distinct A. baumannii strains, A118 (highly susceptible), A42
(intermediately susceptible) and AB5075 (high resistance) and the Cell-Free Conditional media
(CFCM) of diverse S. aureus strains , such as USA300 (MRSA), USA3007?hla, LS1 (MSSA) and LS1?
agrA, we aimed to further explore S. aureus effect on A. baumannii behavior. Transcriptomic
analysis of A. baumannii A118 generated from cells incubated in LB with or without the addition of
S. aureus USA300 CFCM was carried out. Phenotypic assays such as motility, hemolytic activity,
biofilm, and antibiotic susceptibility were performed. The analysis of the RNA-seq data, using a fold-
change cutoff of log2 > 1 (with adjusted P-value < 0.05), showed an extensive effect on expression.
Atotal of 3689 differentially expressed genes associated with a wide variety of functions, such as
biofilm formation, virulence, antibiotic susceptibility, among others, were identified. Besides, we
observed a decreased of A. baumannii motility with the addition of S. aureus USA300 CFCM or S.
aureus LS1 CFCM, and an increased with the addition of S. aureus USA300?hla CFCM or S. aureus
LSI?7agrA CFCM. Hemolytic activity was seen in A. baumannii in the presence of S. aureus LS1
CFCM. Additionally, A. baumannii showed an increased in biofilm formation in the presence of S.
aureus USA300 CFCM. Anincreased in antibiotic resistance to tetracycline in the presence of S.
aureus USA300 CFCM was observed. The present results showed that A. baumannii can respond
to soluble molecules secreted S. aureus and agreed with other studies showing strain specific
effects and responses. This versatility of A. baumannii to sense and respond to S. aureus molecules
adds for evidence of the ability to adapt to different conditions.
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Ano del evento: 2016
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Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Bioldgicas / Genéticay Herencia /
Medio de divulgacién: Otros

http://cuz.szu.org.uy/old/2017/

Exploration of an Acinetobacter johnsonii clinical strain genome revealed the presence of extensive
horizontal gene transfer (HGT) (2016)

Montafna S., Chiem K., Schramm S., German Matias Traglia, Di Noto Parmeciano G., Almuzara M.,
Claudia Barberis, Tolmasky M., Vay C., Quiroga C., IRIARTE A., Ramirez M.S.
Publicado

Resumen

Evento: Internacional

Descripciéon: ASM Microbe 2016

Ciudad: Boston

Ao del evento: 2016

Anales/Proceedings:Abstract Book - ASM Microbe 2016

Publicacion arbitrada

Areas de conocimiento:

Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Biologicas / Biologia Celular, Microbiologia /
Medio de divulgacion: Papel

https://www.asm.org/microbe2016

ANALISIS FILOGENETICO DE SRP EN ASCOMYCOTAS Y ESTUDIO DEL ROL DE LA SUBUNIDAD
SRP54 EN EL DIRECCIONAMIENTO DE PROTEINAS DE MEMBRANA (2015)

Veyga M., SANGUINETTI, M, IRIARTE A., Ramén A.

Publicado

Resumen expandido
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Descripcién: 9as Jornadas de la Sociedad de Bioquimica y Biologia Molecular
Ciudad: Montevideo

Afo del evento: 2015

Publicacion arbitrada
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Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Bioldgicas / Bioquimica y Biologia Molecular /
Medio de divulgacién: Otros

Estudio de la expresion diferencial de genes implicados en la asociacion beta rizobio?leguminosa
utilizando una aproximacion genémica. (2015)

Rodriguez C., ZABALETA, MARIA, IRIARTE A., RAUL PLATERO, FABIANO, E.

Publicado

Resumen expandido

Evento: Nacional

Descripcién: Eventos 2015 XI Encuentro Nacional de Microbidlogos

Ciudad: Montevideo

Ano del evento: 2015

Anales/Proceedings:Libro de resimenes Eventos 2015 X| Encuentro Nacional de Microbiélogos

55



Publicacion arbitrada

Areas de conocimiento:
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https://elblogdeliibce.wordpress.com/2015/06/11/eventos-2015_-xi-encuentro-nacional-de-
microbiologos

Analisis gendmico de una cepa vacunal atenuada de Salmonella. (2015)

V.PEREZ, D'Alessandro B., IRIARTE A., Martinez-Sanguiné, A, YIM, L, Chabalgoity, JA.,
BETANCOR L

Publicado

Resumen expandido

Evento: Nacional

Descripcion: Eventos 2015 XI Encuentro Nacional de Microbiélogos
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https://elblogdeliibce.wordpress.com/2015/06/11/eventos-2015_-xi-encuentro-nacional-de-
microbiologos

La oportunidad y/o la necesidad de los analisis genémicos en la microbiologia de hoy. (2015)

IRIARTE A.

Publicado

Resumen expandido

Evento: Nacional

Descripcién: Eventos 2015 XI Encuentro Nacional de Microbidlogos

Ciudad: Montevideo

Ano del evento: 2015

Anales/Proceedings:Libro de resumenes X| Encuentro Nacional Microbiélogos
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https://elblogdeliibce.wordpress.com/2015/06/11/eventos-2015_-xi-encuentro-nacional-de-
microbiologos

Invitado a dar la charla corta enla "MESA REDONDA: Nuevas aplicaciones tecnolégicas a la
microbiologia". "La oportunidad y/o la necesidad de los andlisis genémicos en la microbiologia de
hoy" Andrés Iriarte Depto. Desarrollo Biotecnoldgico, Instituto de Higiene, Facultad de Medicina,
UdelaR; Depto. de Gendmicay Depto. de Bioguimicay Gendmicas Microbianas, Instituto de
Investigaciones Bioldgicas Clemente Estable. Resumen Ya no es novedad que la microbiologia, al
igual que otras ramas de la biologia, ha experimentado una revolucién como producto del aumento
de las capacidades de secuenciaciény la aparicion masiva de los datos. Las tecnologias han
cambiado mucho en pocos afos y han mejorado su eficiencia de forma considerable. Como
consecuencia ha aumentado nuestra capacidad para obtener la informacion de los genomas y ha
mejorado nuestra confianza en los resultados de los andlisis bioinformaticos. Como producto de
esta facilidad para generar secuencias y de las politicas de compartir la informacién generada,
contamos hoy con miles de secuencias libremente disponibles: genomas, genes y funciones
ordenados en bases de datos. Hemos aumentando nuestra capacidad para responder preguntas
bioldgicas, principalmente aquellas que necesitan de un marco filogenético o de una aproximacion
comparativa. Enla era genémica hemos internalizado la idea de una extraordinaria dindmica
evolutiva en la pérdida- ganancia de genes, hemos incorporado la nocién de gendmica poblacional y
hemos hecho propios términos como pangenomay coregenoma, ademas de muchos otros
conceptos y teorfas que intentan explicar cémo se organizay evoluciona el genoma de los
microorganismos. Las aplicaciones que se le ha dado a la informacién gendmica son muchisimas,
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entre ellas destacamos su uso en el rastreo de la transmision de patdgenos. Asumir el reto hoy es
adquirir conocimiento de los rendimientos, ventajas y limitaciones de los métodos de
secuenciacion, incluso el conocimiento de herramientas que permiten el manejo de la informacién
generaday la disponible, ya que este conocimiento es esencial para hacer un correcto disefio
experimental. Este desafio se vuelve aun mas importante cuando tomamos conciencia de que los
métodos cambiany las capacidades para obtener la informacién gendmica, y por ende la
informacion gendmica disponible, aumentan constantemente.

Evolucion y biogeografia de poblaciones de Cylindrospermopsis raciborskii productoras de saxitoxinas.
(2015)

Paula Vico, IRIARTE A., Fabre A., SYLVIA BONILLA, PICCINI, C.

Publicado

Resumen expandido

Evento: Nacional

Descripcion: Eventos 2015 XI Encuentro Nacional de Microbiélogos
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Anales/Proceedings:Libro de resumenes XI Encuentro Nacional Microbidlogos
Pagina inicial: 70

Pagina final: 70

Publicacion arbitrada

Areas de conocimiento:
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microbiologos

Presentacion Oral, drea Microbiologia Ambiental. Publicado en Libro de Resimenes.

Protedmica comparativa entre aislamientos de Salmonella enterica no tifoidea con capacidad
patogénica diferencial en humanos. (2015)

Martinez-Sanguiné, A, Portela M., D’ALESSANDRO, B., V. PEREZ , IRIARTE A., BETANCORL ,
Chabalgoity, JA., YIM, L

Publicado

Resumen expandido

Evento: Nacional
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microbiologos

Identification of Two Novel B-lactamases (EBR-2 and EPF-1) from Empedobacter (Formerly
Wautersiella) falsenii Comb. Nov (2015)

Dixon C., Chiem K., Traglia G., Almuzara M., Barberis C., Montafa S., Merino C., Mussi M.A.,
Tolmasky M., IRIARTE A., Vay C., Ramirez M.S.

Publicado

Resumen expandido

Evento: Internacional

Descripcién: ASM's Interscience Conference of Antimicrobial Agents and Chemotherapy (ICAAC-
2015)

Ciudad: San Diego - USA
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Anales/Proceedings:Abstract Book ICAAC 2015
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Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Bioldgicas / Biologfa Celular, Microbiologia /
Medio de divulgacién: Internet
www.ischemo.org/news-and-publications/icc-icaac-2015/

Whole Genome Sequence (WGS) Analysis of an Acinetobacter baumannii Minocycline Resistant Strain
Belonged to a New Emerging MLST Singleton (2015)

Vilacoba E., IRIARTE A., Montafna S., Traglia G.M., Pennini M., Sucari A., Ramirez M.S.
Publicado

Resumen

Evento: Internacional
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2015)
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GENOMICA COMPARATIVA REVELA LA CIRCULACION DE VARIANTES DE SALMONELLA
ENTERICA SEROVAR ENTERITIDIS Y TYPHIMURIUM ASOCIADAS A DIFERENTES PERIODOS
EPIDEMIOLOGICOS EN URUGUAY (2014)

BETANCORL, D’ALESSANDRO, B., V. PEREZ , Martinez A., YIM, L, IRIARTE A., Chabalgoity, JA.

Publicado

Resumen

Evento: Internacional

Descripcion: XXI1 Congreso Latinoamericano de Microbiologiay el 4 Congreso Colombiano de
Microbiologia

Ciudad: Cartagena de Indias

Ano del evento: 2014

Anales/Proceedings:Revista HECHOS Microbioldgicos: Memorias XXII Congreso latinoamericano
de Microbiologia, ALAM 2014

Volumen:5

Fasciculo: 2

Paginainicial: 52

Paginafinal: 52

ISSN/ISBN: 2145-8898
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Looking for the genetic basis of the epidemic ability of Salmonella Enteritidis (2013)

D’ALESSANDRO B., BETANCORL., YIM L., IRIARTE A., THOMSON N., CHABALGOITY A.
Publicado

Resumen

Evento: Internacional

Descripcion: 4th ASM Conference on Salmonella: The Bacterium, the Host and the Environment
Ciudad: Boston

Ano del evento: 2013

Anales/Proceedings:4th ASM Conference on Salmonella: The Bacterium, the Host and the
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Pagina final: 147

Publicacion arbitrada

Editorial: American Society for Microbiology

Areas de conocimiento:

Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Biologicas / Biologfa y Biologia de la Evolucion / Gendmica
comparativa
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conferences/4th
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Genomic comparison of the closely related Salmonella enterica serovars Enteritidis and Dublin reveals
more than 30% of common genes affected by non-conservative changes (2013)

BETANCOR L., D’ALESSANDRO B., IRIARTE A., YIM L., THOMSON N., CHABALGOITY A.
Publicado

Resumen

Evento: Internacional

Descripcion: 4th ASM Conference on Salmonella: The Bacterium, the Host and the Environment
Ciudad: Boston

Ano del evento: 2013

Anales/Proceedings:4th ASM Conference on Salmonella: The Bacterium, the Host and the
Environment. Book of abstracts.

Paginainicial: 148
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conferences/4th

Searching for the molecular basis of in vivo membrane protein folding in Aspergillus nidulans (2012)

SANGUINETTI M., IRIARTE A., AMILLIS S., MONICAMARIN , MUSTO H., RAMON A,
Publicado

Resumen

Evento: Internacional

Descripcion: XLVIII Reunion Anual de la Sociedad Argentina de Investigacién Bioguimica y Biologia
Molecular

Afo del evento: 2012
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ANALISIS DEL SESGO EN EL USO DE CODONES SINONIMOS EN REGIONES TRANSMEMBRANA EN
PROCARIOTAS (2011)

IRIARTE A., JARAE., ROMERO H., MUSTO H.

Publicado

Resumen expandido
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Ciudad: Montevideo
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Anales/Proceedings:Libro de Resumenes de Posters
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http://iibce.edu.uy/SBBM/

Re-secuenciacion y analisis bioinformatico de una region del gen trofinina (BTA Xq25-33) en bovinos
(2011)

LLAMBIS., IRIARTE A., GAGLIARDI R., MONTENEGRO M.
Publicado

Resumen

Evento: Regional

Descripcion: XL CONGRESO ARGENTINO DE GENETICA
Ano del evento: 2011
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Anales/Proceedings:Journal of Basic & Applied Genetics (BAG)
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TRANSFERENCIA HORIZONTAL DE PEPTIDASAS EN EL ORDEN BURKHOLDERIALES (2010)

MARTINEZ ROSALES, C., IRIARTE A., MUSTO H., CASTRO-SOWINSKI, S.

Publicado
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Andrés Iriarte y Cecilia Martinez contribuyeron de igual manera en éste trabajo.

HORIZONTAL GENE TRANSFER IN AN EXTREME ENVIRONMENT (2010)

MARTINEZ-ROSALES C., IRIARTE A., MUSTO H., CASTRO-SOWINSKI, S.

Publicado

Completo

Evento: Internacional

Descripcién: The 13th International Symposium on Microbial Ecology
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Areas de conocimiento:
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Medio de divulgacién: Otros

http://www.isme-microbes.org/isme13

Although the Antarctic continent experiences severe environmental conditions there is a high
microbial diversity within soils and water samples. These environments constitute a suitable place
for the isolation of bacteria that produce cold-active enzymes. As part of a project aimed at the
selection of cold-adapted bacteria expressing biotechnological relevant enzymes, a
Janthinobacterium sp. strain (identified by 16S sequencing) that produce a cold-active extracellular
protease was isolated from a water sample collected in the Uruguay Lake, King George Island,
South Shetland. Zymographic analysis performed in presence of inhibitors revealed that this
protease belongs to the group of serine-peptidases. To identify the protease gene, degenerated
primers for the amplification of subtilisin-like serine proteases were used in PCR reactions. A
unigue amplification product of approximately 600 bp was obtained. By sequence analysis and PSI-
BLASTP search in MEROPS database we established that this protein belongs to S8A subfamily.
Similar homologous were found in species from a variety of orders among the phylum
Cyanobacteria. A close inspection of S8A subfamily protein members in 36 completely sequenced
species belonging to Burkholderiales order mainly discards a phylogenetic close related origin.
Cyanobacterial mats are major representatives of microbiota in Antarctic and are frequently co-
isolated with eubacteria. In this context, our results support the transfer of genetic material from
cyanobacteria to eubacteria. We thank IAU (Instituto Antéartico Uruguayo) and PEDECIBA for
partial financial support.

Echinococcus granulosus: IDENTIFICATION OF THREE GLUTATHIONE TRANSFERASES, POSSIBLY
ASSOCIATED WITH THREE DIFFERENT FUNCTIONS (2010)

LA-ROCCAS., ARBILDI P., IRIARTE A., HARISPE L., FERNANDEZ V.
Publicado
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Codon usage analysis in Enterobacteriaceae towards the detection of ancestral optimal triplets (2009)

BARAIBAR JD., IRIARTE A., ROMERO H., MUSTO H.

Publicado
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ADN-MITOCONDRIAL EN BOVINOS CRIOLLOS DEL URUGUAY (2009)
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Uso de codones en el CFTR y su relacién con la estructura proteica (2009)

PIZZOL., IRIARTE A., MARIN M.
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Descripcién: 6* Jornadas de la Sociedad de Bioquimicay Biologfa Molecular
Ciudad: Montevideo

Afo del evento: 2009

Palabras clave: Uso de Codones Estructura proteica CFTR

Areas de conocimiento:

Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Bioldgicas / Bioguimica y Biologia Molecular /
Medio de divulgacién: Papel

http://www.iibce.edu.uy/SBBM

EgGST3: UNA NUEVA GLUTATION S-TRANSFERASA DE Echinococcus granulosus (2009)

LA-ROCCAS., IRIARTE A., ARBILDI P., FERNANDEZ V.

Publicado
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ADN-MITOCONDRIAL EN BOVINOS CRIOLLOS DEL URUGUAY. ANALISIS PRIMARIOS (2008)

IRIARTE A., ARMSTRONGE., POSTIGLIONIA.
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Programa bioinformatico para estudios de variabilidad cromosémica entre especies emparentadas de
Bévidos (Bos taurus sp., Ovis aries sp. y Capra hyrcus sp.). (2007)

IRIARTE A., ARTIGASR., IRIARTEW., DE SOTO L., POSTIGLIONI A.
Publicado
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Identificacién de Heterocromatinas en cromosomas de bovinos criollos sub-fértiles (1;29). Efectos
Epigenéticos. (2007)

POSTIGLIONIA., DE SOTO L., ARTIGAS R., IRIARTE W., IRIARTE A., LLAMBI S., DE
BETHENCOURT M.

Publicado
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Distribucion de los cromosomas mono y bibraquiados bovinos en compartimientos territoriales de
nucleos interfasicos. (2007)

IRIARTEW., DESOTO L., ARTIGASR., IRIARTE A., LLAMBI S., DE BETHENCOURT M.,
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POSTIGLIONIA.
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Caracterizacion genética de dos poblaciones de bovinos de carne con introgresion de criollos
uriguayos. (2007)

POSTIGLIONI A, ARMSTRONG E., PENAGARICANO F., CAFFARO M.J_, IRIARTE A., ARTIGAS
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Genoma mitocondrial parcial de siete especies de roedores caviomorfos. (2005)
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Descripcién: VIII. Jornadas de la Sociedad Zooldgica del Uruguay.

Ciudad: Montevideo

Afo del evento: 2005

Anales/Proceedings:Actas de las VIl jornadas de la Sociedad Zooldgica del Uruguay.
Paginainicial: 35

Pagina final: 35

Areas de conocimiento:

Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Bioldgicas / Biologia y Biologia de la Evolucion / Evolucién
Molecular

Medio de divulgacion: Papel
www.serpentario.edu.uy/szu/jornadas_general/jornadas.htm

Enfoque Citogenético y Bioinformatico para el reordenamiento en Bos taurus. Lareserva de Bovinos
criollos del Uruguay como modelo de analisis cromosémico. (2005)

ARTIGASR., IRIARTE A., LLAMBIS., POSTIGLIONI A.
Publicado

Resumen

Evento: Nacional

Descripcién: Jornadas de la Sociedad Zooldgica del Uruguay
Ciudad: Montevideo

Ano del evento: 2005

Anales/Proceedings:Actas de las VIII jornadas de la Sociedad Zooldgica del Uruguay
Paginainicial: 112

Paginafinal: 112

Areas de conocimiento:
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Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Bioldgicas / Genética y Herencia / Citogenética
Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Bioldgicas / Genética y Herencia / Gendmica
Medio de divulgacién: Papel
http://www.serpentario.edu.uy/szu/jornadas_general/jornadas.htm

TEXTOS EN PERIODICOS O REVISTAS

Gendmica: donde la nanotecnologia, la biologia molecular y la informatica convergen para romper
récords (2016)

Uruguay Cienciav: 21, 1,7

Revista

IRIARTE A., Sotelo-Silveira J.

Palabras clave: Secuenciacion Masiva Gendmas

Areas de conocimiento:

Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Bioldgicas / Genética y Herencia / Gendmica
Medio de divulgacion: Papel

Fechade publicacién: 01/12/2015

Lugar de publicacion: Uruguay

http://www.uruguay-ciencia.com/

Produccion técnica
TRABAJOS TECNICOS

Informes de productos en el marco del contrato CON25-00010923 OPS - Instituto de Higiene:
"Fortalecimiento de la capacidad de analisis gendmico de virus respiratorios en el DLSP" (2025)

Consultoria

Hernan Juan, IRIARTE A.

QOrganizacion Panamericana de la Salud (OPS): fondos asignados por REVELAC-i, la Red parala
Evaluacién de Virus Respiratorios. Colaboracién orientada a fortalecer las capacidades del
Departamento de Laboratorio de Salud Publica para el analisis gendmico de virus respiratorios
mediante tecnologfas de secuenciacion de nueva generacion. El trabajo se centré en el desarrollo e
implementacién de pipelines bioinformaticos reproducibles que cubren todas las etapas del analisis,
desde la organizacion y control de calidad de los datos de secuenciacion, pasando por el
ensamblado de genomas virales, hasta el anélisis filogenético y la deteccion y anotacion de
variantes. Estos desarrollos se apoyaron en una infraestructura hibrida de almacenamientoy en la
generacion de bases de datos locales de referencia, permitiendo un manejo ordenado y seguro de
secuencias y metadatos. El principal aporte técnico de la colaboracién fue la creacion de un
conjunto integrado de scripts y flujos de trabajo que estandarizan el procesamiento de datos
gendmicos para virus como RSV, Influenza y SARS-CoV-2. Estos pipelines permiten automatizar
tareas criticas, reducir errores manuales y asegurar la reproducibilidad de los anélisis, facilitando su
aplicacion en el trabajo rutinario del laboratorio. Asimismo, se desarrollaron herramientas
especificas para el anélisis filogendmico y el estudio de variantes, integrando informacién de bases
de datos publicas y generando resultados directamente utilizables para estudios epidemiolégicos y
de vigilancia molecular. La contribucién mas relevante de los desarrollos realizados es la instalacion
de capacidades locales sostenibles, tanto a nivel de infraestructura computacional como de
formacion de recursos humanos. A través de talleres y actividades précticas, el personal del
laboratorio adquirié competencias en linea de comandos, andlisis filogenético y uso de los pipelines
desarrollados, promoviendo una mayor autonomia en el anélisis de datos genémicos. En conjunto,
el trabajo sienta las bases para la expansion futura de estas herramientas a otros patégenos y para
su integracién en sistemas de vigilancia gendmica, fortaleciendo la respuesta ante eventos
sanitarios de relevancia nacional.

Pais: Uruguay

Idioma: Espanol

Disponibilidad: Restricta

Duracion: 6 meses

Institucion financiadora: OPS

Palabras clave: Vigilancia gendmica bioinforméatica virus respiratorios filogendmica andlisis de
variantes

Areas de conocimiento:

Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Bioldgicas / Otros Tépicos Biolégicos / Bioinformética
Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Bioldgicas / Virologia /
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https://www.paho.org/es/noticias/11-12-2025-uruguay-refuerza-capacitacion-analisis-virus-
respiratorios-importancia-para

Informe Técnico Situacion Unidad de Biologia Parasitaria (UBP), Instituto de Higiene - Facultad de
Ciencias. (2020)

Asesoramiento

IRIARTE A.

Informe para el Instituto de Biologfa - Facultad de Ciencias.
Pais: Uruguay

Idioma: Espaniol

Disponibilidad: Restricta

Duracion: 1 mes

Evaluaciones
EVALUACION DE PROYECTOS
COMITE EVALUACION DE PROYECTOS

Comite CTA: Fondo Maria Vifias 2022 Modalidad 11(2022)

Sector Gobierno/Publico / Agencia Nacional de Investigacion e Innovacién / Agencia Nacional de
Investigacion e Innovacion, Uruguay
Cantidad: De 5220

EVALUACION INDEPENDIENTE DE PROYECTOS

Fondo Vaz Ferreira (MEC - PEDECIBA) (2019 /2020)

Uruguay
Cantidad: Menos de 5
Evaluacion de dos presentaciones de propuestas y una de seguimiento.

Fondo Clemente Estable 2018 (2018 )

Uruguay
Cantidad: Menos de 5

CSIC, Programa Iniciacion a la Investigacion (2013 / 2023)

Uruguay
CSIC, Programa Iniciacién a la Investigacion
Cantidad: Menos de 5

EVALUACION DE PUBLICACIONES
COMITE EDITORIAL

BMC Genomics (2023 /2025)

Tipo de publicacion: Revista

Editorial: BMC

Cantidad: Mas de 20

Editorial Board Member (desde 2023 - a la fecha)

REVISIONES

Ecology and Evolution (2025 / 2025)

Tipo de publicacién: Revista
Cantidad: Menos de 5

Folia Microbiologica (2025 / 2025)

Tipo de publicacion: Revista
Cantidad: Menos de 5
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iScience (2025 /2025)

Tipo de publicacion: Revista
Cantidad: Menos de 5

Nucleic Acid Research - Genomics and Bioinformatics (2025 )

Tipo de publicacién: Revista
Cantidad: Menos de 5

Frontiers in Genetics (2024 /2025)

Tipo de publicacion: Revista
Cantidad: Menos de 5

Plos Neglected Tropical Diseases (2024 )

Tipo de publicacion: Revista
Cantidad: Menos de 5

Molecular Phylogenetics and Evolution (2022 )

Tipo de publicacién: Revista
Cantidad: Menos de 5

Infection, Genetics and Evolution (2020)

Tipo de publicacion: Revista
Cantidad: Menos de 5

Genomics, Proteomics & Bioinformatics (2018 )

Tipo de publicacion: Revista
Cantidad: Menos de 5

Scientific Reports (2018 )

Tipo de publicacion: Revista
Cantidad: Menos de 5

RESEARCH MICROBIOLOGY (2017)

Tipo de publicacion: Revista
Cantidad: Menos de 5

The Journal of Microbiology (2017 )

Tipo de publicacién: Revista
Cantidad: Menos de 5

FEBS Letters (2016)

Tipo de publicacion: Revista
Cantidad: Menos de 5

Archives of Virology (2016 )

Tipo de publicacion: Revista
Cantidad: Menos de 5

Genome Biology and Evolution (2015 /2020)

Tipo de publicacién: Revista
Cantidad: Menos de 5

Genomics (2015 /2018)

Tipo de publicacion: Revista
Cantidad: De 5220

Molecular Genetics and Genomics (2014 / 2014)

Tipo de publicacion: Revista
Cantidad: Menos de 5
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PLOS One (2014 /2022)

Tipo de publicacion: Revista
Cantidad: Menos de 5

Molecular Biology and Evolution (2014)

Tipo de publicacién: Revista
Cantidad: Menos de 5

The Journal of Microbiology (2013 /2013)

Tipo de publicacion: Revista
Cantidad: Menos de 5

Gene (2012/2014)

Tipo de publicacion: Revista
Cantidad: De 5220

Journal of Biomolecular Structure & Dynamics (2012 /2012)

Tipo de publicacién: Revista
Cantidad: Menos de 5

Journal of Molecular Evolution (2010 /2019)

Tipo de publicacion: Revista
Cantidad: De 5a 20

EVALUACION DE CONVOCATORIAS CONCURSABLES

Llamados Grado 3 (Efectivo) Laboratorio de Organizacién y Evolucién del Genoma (2025 )

Comité evaluador

Uruguay

Cantidad: Menos de 5
Facultad de Ciencias, UdelaR

Llamado Grado 2 (Efectivo), Unidad de Biologia Parasitaria. (2024 )

Comité evaluador

Uruguay

Cantidad: Menos de 5
Facultad de Ciencias, UdelaR

Llamado Grado 2 (interino), Unidad de Biologia Parasitaria (2024 )

Comité evaluador

Uruguay

Cantidad: Menos de 5
Facultad de Ciencias, UdelaR

Llamado a contratos posdoctorales - PEDECIBA - 2023 (2023)

Evaluacién independiente
Uruguay

Cantidad: Menos de 5
PEDECIBA

Subarea Genética

Llamado a aspirantes para la provision interina de un cargo de Asistente del Laboratorio de Biologia
Parasitaria (2022)

Comité evaluador

Uruguay

Cantidad: Menos de 5

Facultad de Ciencias

LLAMADO N°064/22 - Llamar a aspirantes para la provision interina de un cargo de Asistente del
Laboratorio de Biologia Parasitaria del Departamento de Biologia Celular y Molecular del Instituto
de Biologia - INTERINO Gdo. 2, 16 hs., dedicacion media, cargo N° 12097

INVESTIGACION APLICADA: FONDO MARIA VINAS - MODALIDAD I1(2022)
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Comité evaluador
Uruguay

Cantidad: De 5 a 20
ANII

Miembro de la subcomisién para evaluacién de becas - CAP (2018 / 2023)

Comité evaluador

Uruguay

Cantidad: Mas de 20

Universidad de la Republica

Comision Académica de Posgrado (CAP), UDELAR

Becas de Movilidad y Capacitacién (ANII) (2016 )

Evaluacién independiente
Uruguay

Cantidad: Menos de 5
ANII

Vinculacién con Cientificos y Tecnologos en el Exterior (2015 )

Evaluacién independiente
Uruguay

Cantidad: Menos de 5
ANII

Beca de Posgrado Docentes-Comision Académica de Posgrado (CAP-UdelaR) (2015 / 2025)

Evaluacién independiente
Uruguay

Cantidad: Mas de 20
UdelaR

Becas de Posgrados Nacionales - Investigacion Fundamental 2015 (2015 / 2025)

Evaluacién independiente
Uruguay

Cantidad: Menos de 5
ANII

Llamados Horas Docentes - [IBCE (2014 / 2015)

Comité evaluador

Uruguay

Cantidad: De 5 a 20

Instituto de Investigaciones Bioldgicas Clemente Estable (IIBCE)-MEC

JURADO DE TESIS

Doctorado en Ciencias Biologicas (2023)

Jurado de mesa de evaluacién de tesis

Sector Educacion Superior/Publico / Programa de Desarrollo de las Ciencias Bésicas / Area Biologfa
(PEDECIBA), Uruguay

Nivel de formacion: Doctorado

1. "Variabilidad genética en aislados clinicos de Mycobacterium tuberculosis resistentes a
medicamentos antituberculosos de primeray segunda linea." Estudiante: Gabriel Morey Ledn
Directora Académica: Dra. Luisa Berna Zanotta Co-director: Dr. Carlos Robello Porto Tribunal:
Dra. Rosario Durdn, Dr. Andrés Iriarte, Dra Andrea Villarino

Doctorado en Biotecnologia (2021

Jurado de mesa de evaluacién de tesis

Sector Educacion Superior/Publico / Universidad de la Republica / Facultad de Ciencias , Uruguay
Nivel de formacion: Doctorado

1. "Taxonomiay funcién de organismos del filo Chloroflexi en sistemas de tratamiento de aguas
residuales" Licenciada Patricia Bovio Winkler. Directoras de tesis: Dra. Claudia Etchebehere, Dra.
Angela Cabezas. Tribunal: Dr. Javier Menes, Dr. Andrés Iriarte y Dra. Valeria Maia Merzel.
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Licenciatura en Bioquimica (2020 / 2023)

Jurado de mesa de evaluacién de tesis

Sector Educacion Superior/Publico / Universidad de la Republica / Facultad de Ciencias , Uruguay
Nivel de formacion: Grado

1.2023."Anélisis de familias multigénicas de Toxoplasma gondii y Neospora caninum". Joaquin
Pereira. Tutora: Dra. Luisa Berna. Tribunal: Dra. Natalia Mannise, Dr. Andres Iriarte.

Maestria en Biotecnologia (2017 / 2018)

Jurado de mesa de evaluacién de tesis

Sector Educacién Superior/Publico / Universidad de la Republica/ Facultad de Ciencias , Uruguay
Nivel de formacién: Maestria

Evaluaciény Seguimiento de Proyecto de Maestria en Biotecnologia-GONZALEZ REVELLO,
ALVARO MARTIN. "Generacién de métodos basados en gendmica para detectar microorganismos
nocivos en sistemas acuaticos"

Maestria en Bioinformatica (2016 / 2018)

Jurado de mesa de evaluacién de tesis

Sector Educacion Superior/Publico / Programa de Desarrollo de las Ciencias Basicas / Programa de
Desarrollo de las Ciencias Basicas / Maestria en Bioinformatica, Uruguay

Nivel de formacion: Maestria

1) Tesis de Maestria en Bioinformaética - Santiago Fontenla. Directores de tesis: José Torty
Guilherme Correa de Oliveira. Titulo: "Andlisis del perfil de expresion de microARNs en el estadio
Juvenil de Fasciola hepatica e identificacién de genes de las Vias de Regulaciéon por ARN pequefios
en Platelmintos". Tribunal: Dres. Fernando Alvarez-Valin, Alfonso Cayotay Andrés Iriarte. 2) Tesis
de Maestria en Bioinformatica - Matias Rodriguez. Directores de tesis: Fernando Alvarez y Alberto
Ferrarini. Titulo: "Estudio de la organizacion y dindmica evolutiva del genoma de Trypanosoma
vivax". Tribunal: Dres. Héctor Romero, Lorena Etcheverry y Andrés Iriarte. 3) Tesis de Maestria en
Bioinformética - Martin Beracochea. Directores de tesis: Dres. Federico Battistoni y Alvaro Martin,
Co-orientador: Dr. José Sotelo-Silveira. Titulo: "Bioinformatica aplicada al estudio genémico de las
cepas enddfitas Kosakonia sp. UYSO 10y Rhizobium sp. UYSO24". Tribunal: Dres. Héctor Romero,
Gonzalo Vazquez.y Andrés Iriarte.

Licenciado en Ciencias Biol6gicas (2015 )

Jurado de mesa de evaluacién de tesis

Sector Educacion Superior/Publico / Universidad de la Republica / Facultad de Ciencias , Uruguay
Nivel de formacion: Grado

Diego Simén. Titulo: GENERACION DE UNA BASE DE DATOS COMPLETAY NO
REDUNDANTE DE VIRUS Y SU ANALISIS COMPOSICIONAL. Orientador: Dr. Héctor Musto.

Maestria en Ciencias Bioldgicas (2015 / 2020)

Jurado de mesa de evaluacién de tesis

Sector Educacién Superior/Publico / Universidad de la Republica/ Facultad de Ciencias , Uruguay
Nivel de formacién: Maestria

1) 2015 - Tesis Maestria - Lucia Grafa. Director de tesis: Héctor Romero. Titulo: Estudios de
composicién nucleotidica y uso de codones en la familia Pelagibacteriaceae del ubicuo clado marino
SAR11. Tribunal: Cecilia Alonso, lvanna Tomasco y Andrés Iriarte. 2) 2017 - Tesis de Maestria en
Ciencias Bioldgicas - Javier Calvelo. Directores de tesis: Alejandro D'Anatro, Matias Feijooy
Enrique P. Lessa. Titulo: "Ensamblado del transcriptoma branquial del Pejerrey y busqueda de
seleccién positiva a nivel molecular en Actinopterigios: aportes al estudio de la osmorregulacion en
peces." Tribunal: Dres. Héctor Romero, Maria José Arezoy Andrés Iriarte. 3) 2018 - Tesis de
Maestria en Ciencias Bioldgicas - Florencia Cancela. Directores de tesis: Juan Arbizay Santiago
Mirazo. Titulo: "Aproximacion al estudio de la replicacion in vitro del virus de la Hepatitis E a través
de andlisis protedmicos y transcriptomicos" Tribunal: Dres. Matias Victoria, Héctor Romero, y
Andrés Iriarte. 4) 2019 - Tesis de Maestria en Ciencias Bioldgicas - Fabian Aldunate Caramori.
Directores de tesis: Dr. Juan Cristinay Dra. Pilar Moreno. Titulo: "Sustituciones Asociadas a
Resistencia a Drogas Antivirales Directas en las Regiones NS5Ay NS5B del genoma del Virus de la
Hepatitis C en pacientes uruguayos". Tribunal: Dr. Santiago Mirazo, Dra. Jimena Hochmanny Dr.
Andrés Iriarte. 5) 2020 - Tesis de Maestria en Ciencias Bioldgicas - Lic Jullie Dourron. Directores
de tesis: Dra. Ana Ramony Dra. Paula Gonzalez-Pombo. Titulo: "Explotacion del genoma de
Issatchenkia terricola para la identificacion de glicosidasas con potencial aplicacion en enologia.".
Tribunal: Dra. Luisa Bernd, Dra. Gabriela Irazoquiy Dr. Andrés Iriarte. 6) 2019 - Tesis de Maestria
en Ciencias Bioldgicas - Lic. Nicolas Boullosa. Directores de tesis: Dra. lvanna Tomasco y Dr. Matias
Feijoo. Titulo: "Avances en el estudio de los tucu-tucus (Ctenomys?Ctenomydae) en Uruguay:
filogeografiay transcriptomica". Tribunal: Dr. Marcelo Loureiro, Dra. Mariana Cosse y Dr. Andrés
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Iriarte.

Formacion de RRHH

TUTORIAS CONCLUIDAS
POSGRADO

Estudio del SL Trans-Splicing como mecanismo regulador en el ciclo de vida de Hymenolepis
microstoma y su evolucio?n en los platelmintos. (2019 - 2024)

Tesis de doctorado

Sector Educacion Superior/Publico / Programa de Desarrollo de las Ciencias Bésicas / Area Biologfa
(PEDECIBA) / Instituto de Higiene/Facultad de Ciencias, Uruguay

Programa: Doctorado en Ciencias Bioldgicas (PEDECIBA)

Tipo de orientacion: Cotutor en pie de igualdad ( IRIARTE A., URIEL KOZIOL, MUSTOH)
Nombre del orientado: Javier Calvelo

Pais: Uruguay

Palabras Clave: Gendmica helmintos. Gendmica funcional. Cestoda Splice leader trans-splicing
Gendmica evolutiva

Areas de conocimiento:

Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Bioldgicas / Otros Tépicos Bioldgicos / Parasitologia /
Gendmica

Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Bioldgicas / Biologia y Biologia de la Evolucién

Analisis genémico de Cylindrospermopsis raciborskii: evolucién y biogeografia de su toxicidad (2014 -
2024)

Tesis de doctorado

Sector Gobierno/Publico / Ministerio de Educacion y Cultura/ Instituto de Investigaciones
Bioldgicas Clemente Estable, Uruguay

Programa: Doctorado en Ciencias Bioldgicas (PEDECIBA)

Tipo de orientacién: Tutor Unico o principal

Nombre del orientado: Paula Vico

Pais: Uruguay

Palabras Clave: cyanobacteria cylindrospermopsin anatoxin-a and saxitoxin

Areas de conocimiento:

Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Biolégicas / Biologia y Biologia de la Evolucion / Gendmica
comparativa

Identificacion de mecanismos y nuevos actores moleculares involucrados en el proceso de FBN en 8-
rizobios, utilizando una aproximacion genémica funcional (2014 - 2024)

Tesis de doctorado

Sector Educacion Superior/Publico / Universidad de la Republica / Facultad de Ciencias , Uruguay
Programa: Doctorado en Ciencias Bioldgicas (UDELAR-PEDECIBA)

Tipo de orientacién: Cotutor (RAUL PLATERO, FABIANO, E., IRIARTE A.)

Nombre del orientado: Maria Cecilia Rodriguez Esperén

Pais: Uruguay

Palabras Clave: Nodulacién y fijacién bioldgica de nitrégeno Beta-proteobacterias Transcriptémica
RNAseq

Areas de conocimiento:

Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Bioldgicas / Biologia y Biologia de la Evolucion / Gendmica
funcional

Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Bioldgicas / Biologia Celular, Microbiologia

Prediccién de Secuencias de Insercidon en genomas bacterianos utilizando algoritmos de Machine
Learning. (2020 - 2023)

Tesis de maestria

Sector Extranjero/Internacional/Otros / Universidad de Buenos Aires , Argentina

Programa: Maestria en Explotacion de Datos y Descubrimiento del Conocimiento

Tipo de orientacion: Cotutor (IRIARTE A., German Matias Traglia)

Nombre del orientado: MIGUEL ANGEL BARROS.

Pais: Argentina

Palabras Clave: Aprendizaje automatico Gendmica bacteriana Analisis de secuencias Desarrollo de
Software
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Areas de conocimiento:

Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Bioldgicas / Otros Topicos Bioldgicos / Bioinformatica
Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Bioldgicas / Genéticay Herencia/ Gendmica

Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Bioldgicas / Biologia Celular, Microbiologia

Andlisis del transcriptoma y deteccién de polimorfismos en piel pigmentada y no pigmentada del
parpado en ganado Hereford. (2018 - 2022)

Tesis de doctorado

Sector Educacion Superior/Publico / Universidad de la Republica / Facultad de Veterinaria / Dpto.
Genéticay Mejora Animal, Uruguay

Programa: Doctorado en Produccion Animal

Tipo de orientacion: Cotutor en pie de igualdad ( IRIARTE A., ARMSTRONG E, PENAGARICANO F
)

Nombre del orientado: Eugenio Jara

Pais: Uruguay

Palabras Clave: Ganado de carne Cancer

Areas de conocimiento:

Ciencias Agricolas / Ciencias Veterinarias / Ciencias Veterinarias

?Ana?lisis de datos transcripto?micos de platelmintos desde una perspectiva evolutiva? (2018 - 2022)

Tesis de maestria

Sector Educacion Superior/Publico / Programa de Desarrollo de las Ciencias Bésicas / Area Biologfa
(PEDECIBA) / Facultad de Medicina, Uruguay

Programa: Maestria en Biologia

Tipo de orientacion: Cotutor en pie de igualdad ( IRIARTE A., TORT, J F)

Nombre del orientado: Mauricio Langleib

Pais: Uruguay

Palabras Clave: Gendmica Comparativay funcional Helmintos

Areas de conocimiento:

Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Bioldgicas / Otros Tépicos Bioldgicos / Parasitologia /
Gendmica

Roles ecolégicos y conflictos antrépicos de los zorros del Uruguay (2015 - 2022)

Tesis de doctorado

Sector Educacién Superior/Publico / Universidad de la Republica/ Facultad de Ciencias , Uruguay
Programa: Doctorado en Ciencias Bioldgicas (UDELAR-PEDECIBA)

Tipo de orientacién: Cotutor en pie de igualdad ( IRIARTE A., GONZALEZ, S., COSSE, M.)
Nombre del orientado: Natalia Mannisse

Pais: Uruguay

Palabras Clave: NGS Conservaci'on Barcodes

Areas de conocimiento:

Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Bioldgicas / Otros Topicos Bioldgicos / Biologia
computacional

Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Bioldgicas / Conservacion de la Biodiversidad

CARACTERIZACION FENOTIPICA Y GENOTIPICA DE CEPAS DE ESCHERICHIA COLI
PRODUCTORAS DE TOXINA SHIGA (0157 Y NO 0157) PROVENIENTES DE ALIMENTOS, GANADO
Y CASOS CLINICOS. IDENTIFICACION DE NUEVOS BLANCOS UTILES PARA SU DETECCION Y
CONTROL (2016 - 2021)

Tesis de doctorado

Sector Educacién Superior/Publico / Universidad de la Republica/ Facultad de Ciencias , Uruguay
Programa: Biotecnologfa

Tipo de orientacién: Cotutor en pie de igualdad (IRIARTE A.)

Nombre del orientado: Sylvia Vazquez Zeballos

Pais: Uruguay

Palabras Clave: E. coli enterohemorragicaSTEC PFGE Gendmica

Areas de conocimiento:

Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Bioldgicas / Biologia Celular, Microbiologia

Doctorado en Biotecnologia 2016-2021

Secuenciado y estudios evolutivos del genoma de la bacteria Delftia sp. JD2 y de la familia
Comamonadaceae (2013-2016)

Tesis de maestria
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Sector Educacién Superior/Publico / Universidad de la Republica/ Facultad de Ciencias , Uruguay
Programa: Maestria en Ciencias Biolégicas (UDELAR-PEDECIBA)

Tipo de orientacién: Cotutor en pie de igualdad

Nombre del orientado: Eugenio Jara

Pais: Uruguay

Palabras Clave: Secuenciacion, ensamblado y anotacidonuso de codones sindnimos

Areas de conocimiento:

Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Bioldgicas / Otros Tépicos Biolégicos / Evolucion molecular
Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Bioldgicas / Biologia y Biologia de la Evolucion / Gendmica
comparativa

GRADO

Familias multigénicas codificantes para proteinas de secrecion y su rol adaptativo en el phylum
Platyhelminthes

Tesis/Monografia de grado

Sector Educacion Superior/Publico / Universidad de la Republica / Facultad de Ciencias , Uruguay
Tipo de orientacién: Tutor Unico o principal

Nombre del orientado: Mauricio Langleib

Pais: Uruguay

Palabras Clave: Gendmica Comparativa Duplicacion génica Gusanos planos

Areas de conocimiento:

Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Bioldgicas / Otros Topicos Bioldgicos / Gendmica evolutiva

Gendémica de Echinococcus granulosus: evoluciéon molecular de glutation transferasas de clase Mu
(EgGST1)

Tesis/Monografia de grado

Sector Educacion Superior/Publico / Universidad de la Republica / Facultad de Ciencias , Uruguay
Programa: Licenciatura en Bioguimica

Tipo de orientacion: Cotutor en pie de igualdad

Nombre del orientado: Pilar dos Santos

Pais: Uruguay

Palabras Clave: anotacién expresion diferencial andlisis filogenético

Areas de conocimiento:

Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Biologicas / Biologia y Biologia de la Evolucién / Evolucion
Molecular

Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Biolégicas / Genéticay Herencia/ Gendémica

Ciencias Naturalesy Exactas / Ciencias Bioldgicas / Bioquimicay Biologia Molecular

Estudio delsesgo en el uso de codones sindnimos en regiones transmembrana en bacterias

Tesis/Monografia de grado

Sector Educacién Superior/Publico / Universidad de la Republica/ Facultad de Ciencias , Uruguay
Programa: Licenciatura en Ciencias Bioldgicas

Tipo de orientacién: Cotutor en pie de igualdad

Nombre del orientado: Eugenio Jara

Pais: Uruguay

Palabras Clave: Proteinas trasnmembrana Seleccion en la traduccion

Areas de conocimiento:

Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Bioldgicas / Otros Topicos Bioldgicos / Bioinformatica
Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Bioldgicas / Biologia Celular, Microbiologia / Gendmica

Firmas moleculares en el superreino Archaea

Tesis/Monografia de grado

Sector Educacion Superior/Publico / Universidad de la Republica / Facultad de Ciencias , Uruguay
Programa: Licenciatura en Ciencias Biolégicas

Tipo de orientacién: Cotutor en pie de igualdad

Nombre del orientado: Lucia Leyton

Pais: Uruguay

Palabras Clave: indels Archaea

Areas de conocimiento:

Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Bioldgicas / Biologia y Biologia de la Evolucion / Evolucién
Molecular

Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Bioldgicas / Biologia y Biologia de la Evolucion / Gendmica
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Introduccioén al andlisis bioinformatico del gen TRO (trofinina) en bovinos.

Tesis/Monografia de grado

Sector Educacion Superior/Publico / Universidad de la Republica / Facultad de Ciencias , Uruguay
Programa: Licenciatura en Ciencias Bioldgicas

Tipo de orientacién: Asesor

Nombre del orientado: Manuela Silveira

Pais: Uruguay

Areas de conocimiento:

Ciencias Naturalesy Exactas / Ciencias Biolégicas / Genéticay Herencia/ Gendémica

Uso de codones en Enterobacteriaceae; hacia la deteccion de codones 6ptimos ancestrales

Tesis/Monografia de grado

Sector Educacién Superior/Publico / Universidad de la Republica/ Facultad de Ciencias , Uruguay
Programa: Licenciatura en Ciencias Bioldgicas

Tipo de orientacién: Cotutor en pie de igualdad

Nombre del orientado: Juan Diego Baraibar

Pais: Uruguay

Palabras Clave: Uso de Codones Enterobacteriaceae

Areas de conocimiento:

Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Bioldgicas / Biologia y Biologia de la Evoluciéon / Evolucién
Molecular

cita asociada: BARAIBAR JD.; Iriarte A,; ROMERO H.; MUSTO H. Codon usage analysis in
Enterobacteriaceae towards the detection of ancestral optimal triplets. In: Darwin 200 South
American Celebration, 2009 Punta del Este, Maldonado . 2009. Palabras Clave: codon usage;
Enterobacteriaceae; Reconstruction of ancestral states

Estudio de la cromatina en ovinos Criollos Uruguayos. Accion de agentes clastogénicos.

Tesis/Monografia de grado

Sector Educacion Superior/Publico / Universidad de la Republica / Facultad de Ciencias , Uruguay
Programa: Licenciatura en Ciencias Biolégicas

Tipo de orientacién: Asesor

Nombre del orientado: Franko Graziano

Pais: Uruguay

Areas de conocimiento:

Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Bioldgicas / Genéticay Herencia / Citogenética

Estudio de polimorfismos del receptor de la hormona estimulante de melanocitos (MC1R) y su relacién
con el cancer de ojo en Ganado Hereford

Tesis/Monografia de grado

Sector Educacion Superior/Publico / Universidad de la Republica / Facultad de Ciencias , Uruguay
Programa: Licenciatura en Bioguimica

Tipo de orientacién: Asesor

Nombre del orientado: Marfa Jose Di Mauro

Pais: Uruguay

Areas de conocimiento:

Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Bioldgicas / Genética y Herencia

Asesoramiento en el manejo y uso de herramientas de analisis de secuencias.

OTRAS

Pasantia de técnica del Instituto IMPaM UBA-CONICET (Facultad de Medicina de la Universidad de
Buenos Aires). (2020 - 2020)

Otras tutorias/orientaciones

Sector Educacion Superior/Publico / Universidad de la Republica / Facultad de Medicina/ Dpto.
Desarrollo Biotecnolégico, Uruguay

Programa: Biologia Celular y Molecular

Tipo de orientacién: Tutor Unico o principal

Nombre del orientado: Gabriela N. Cerbino

Pais: Uruguay

Palabras Clave: Gendmica comparativa Gendémica funcional

Areas de conocimiento:

Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Biologicas / Biologia Celular, Microbiologia
Comparative genomics reveals virulent lineages of Shewanella and their evolution towards
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multidrug resistance

Pasantia de estudiante Doctoral del Instituto IMPaM UBA-CONICET (Facultad de Medicinade la
Universidad de Buenos Aires).

Otras tutorias/orientaciones

Sector Educacion Superior/Publico / Universidad de la Republica / Facultad de Ciencias , Uruguay
Tipo de orientacién: Tutor Unico o principal

Nombre del orientado: Elisabet Vilacoba

Pais: Uruguay

Palabras Clave: Gendmica Comparativa Actinobacter Ensamblado y anotacién de genomas

Areas de conocimiento:

Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Bioldgicas / Otros Topicos Bioldgicos / Bioinformatica

TUTORIAS EN MARCHA
POSGRADO

?Caracterizacion del genoma accesorio del género Shewanella y su asociacion con factores que
contribuyen a la patogenicidad? (2024)

Tesis de doctorado

Sector Extranjero/Internacional/Otros / Facultad de Ciencias Exactas y Naturales Universidad de
Buenos Aires / IMPAM | Argentina

Programa: Doctorado de la Universidad de Buenos Aires, Area Ciencias Bioldgicas

Tipo de orientacién: Cotutor

Nombre del orientado: Gabriela N. Cerbino

Pais/ldioma: Argentina,

Areas de conocimiento:

Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Biologicas / Biologia Celular, Microbiologia

Estudio molecular, comparativo y evolutivo de genomas

Estudio de la O-glicosilacion aberrante en la funcién de la Neuropilin-2 en el cdncer de mama (2021)

Tesis de doctorado

Sector Educacion Superior/Publico / Programa de Desarrollo de las Ciencias Bésicas / Area Biologia
(PEDECIBA) / Facultad de Medicina, UdelaR , Uruguay

Programa: Doctorado en Biologia

Tipo de orientacion: Cotutor en pie de igualdad ( TERESA FREIRE , FESTARI MF, IRIARTE A.)
Nombre del orientado: Mercedes Landeira Escames

Pais/ldioma: Uruguay, Espafiol

Areas de conocimiento:

Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Bioldgicas / Bioquimica y Biologia Molecular /
Transcriptomica

Ciencias Médicas y de la Salud / Medicina Basica / Bioquimica y Biologia Molecular

Andlisis de parasitos protozoarios y helmintos presentes en fecas de zorros de campo (Lycalopex
gymnocercus) y perros domésticos (Canis lupus familiaris), mediante metabarcoding de ADN y
coproparasitarios. (2021)

Tesis de maestria

Sector Educacion Superior/Publico / Programa de Desarrollo de las Ciencias Bésicas / Area Biologfa
(PEDECIBA), Uruguay

Tipo de orientacion: Tutor Unico o principal

Nombre del orientado: Valeria Da Silva Sena

Medio de divulgacién: Internet

Pais/ldioma: Uruguay, Espafiol

Areas de conocimiento:

Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Bioldgicas / Conservacion de la Biodiversidad

Analisis metagenémico de suelos para la deteccién y caracterizacion de comunidades de geohelmintos
(2019)

Tesis de maestria

Sector Educacion Superior/Publico / Programa de Desarrollo de las Ciencias Basicas / Programa de
Desarrollo de las Ciencias Basicas / Maestria en Bioinformatica, Uruguay

Tipo de orientacién: Tutor Unico o principal

Nombre del orientado: Hernan Juan
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Pais/Idioma: Uruguay, Espafiol

Areas de conocimiento:

Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Bioldgicas / Biologia y Biologia de la Evolucion / Gendmica &
Metagendmica

OTRAS

Evolucion molecular de los compenentes del complejo SRP en hongos. (2024)

Otras tutorias/orientaciones

Sector Educacion Superior/Publico / Universidad de la Republica / Facultad de Medicina/ U.A.
Desarrollo Biotecnolégico, Uruguay

Programa: Maestria

Tipo de orientacién: Tutor Unico o principal

Nombre del orientado: Ania Gomez

Pais/Idioma: Uruguay,

TUTORIAS DESISTIDAS

POSGRADO

Analisis de la respuesta transcripcional de cepas de S. enterica con caracteristicas patogénicas
diferenciales (2017)

Tesis de maestria

Sector Educacion Superior/Publico / Programa de Desarrollo de las Ciencias Bésicas / Area Biologfa
(PEDECIBA), Uruguay

Programa: Maestria en Biologia

Tipo de orientacién: Tutor Unico o principal

Nombre del orientado: Virginia Cantera

Pais/Idioma: Uruguay, Espafiol

Palabras Clave: Gendmica Funcional Enterobacterias Biologia Computacional

Areas de conocimiento:

Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Bioldgicas / Biologia Celular, Microbiologia / Gendmica
funcional

GRADO

¢{Cbémo evolucionan los ARN pequeiios de Salmonella? (2018)

Tesis/Monografia de grado

Sector Educacién Superior/Publico / Universidad de la Republica/ Facultad de Ciencias , Uruguay
Programa: Licenciado en Ciencias Bioldgicas

Tipo de orientacion: Tutor Unico o principal

Nombre del orientado: Lucfa Balestrazzi

Pais/ldioma: Uruguay, Espafiol

Palabras Clave: genes no codificantes evolucién molecular gendmica microbiana enterobacterias
Areas de conocimiento:

Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Bioldgicas / Biologia Celular, Microbiologia / Gendmica
evolutiva

Otros datos relevantes
PREMIOS, HONORES Y TITULOS

Financiacion total de la pasantia a desarrollarse en University of Florida, Gainesville, FL, USA. (2015)

(Nacional)
ANII - Beca de Movilidad

Premio Elio Garcia-Austt a la mejor Tesis de Doctorado 2013 (2014)

(Nacional)

PEDECIBA

El premio se concede a la mejor Tesis de Doctorado, desarrollada principalmente en el pais y que
constituye un aporte relevante al conocimiento cientifico en su area de estudio. El Tribunal que
entiende en la adjudicacion del premio esta constituido por 3 miembros designados por el CCA
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Biologia. Entodos los casos el Tribunal estara formado por destacados investigadores Grados 4 y/o
5 del Area Biologfa.

Financiacion total de la pasantia a desarrollarse en University of Madison-Wisconsin, WI, USA. (2014)

(Nacional)
CSIC - Programa Pasantias en el Exterior

Financiacion de posicién Postdoctoral (Asistente en Investigacién) en IPMont. (2013)

(Internacional)
IPMont

Financiacion de posicion Postdoctoral (Contrato de Investigacion) (2013)

(Internacional)
IIBCE - Instituto de Investigaciones Bioldgicas "Clemente Estable"

Financiacion total de la pasantia a desarrollarse en Mississippi State University, USA. (2012)

(Nacional)
CSIC - Programa Pasantias en el Exterior

Beca de posgrado nacional (2011)

(Nacional)
Agencia Nacional de Investigacién e Innovacion
El directorio de la ANII, atendiendo a la recomendacion del CESBE aprobd la solicitud de la beca.

Financiacidn total de la pasantia a desarrollarse en UC Davis, California, USA. (2011)

(Nacional)

CSIC - Programa de pasantias en el exterior

El cierre del primer llamado del ejercicio 2011 del Programa de Pasantias en el Exterior fue el 19 de
octubrede 2010.

Beca de Posgrado para docentes (2010)

(Nacional)

Comisiéon Académica de Posgrado, UdelaR

La Comision Académica de Posgrado de la Universidad de la Republica otorgara becas de apoyo a
docentes para realizar estudios de doctorado de la Universidad de la Republica. Monto equivalente
a Grado 2,40 horas semanales, 24 meses, a partir de la aprobacion del CDC de las becas otorgadas.
La seleccion de los estudiantes becados la realizé por la Comision Académica de Posgrado tomando
en cuenta los antecedentes académicos del postulante.

Beca de Estudio (2000)

(Internacional)

St. Clares International College, Oxford, Inglaterra

Curso de Perfeccionamiento general. Ademas de Guided Self-Access (Técnicas Autodidactas) e
ingles de negocios.

PRESENTACIONES EN EVENTOS

Primeras Jornadas de la Sociedad Uruguaya de Genética. (2008)

Congreso

ESTUDIO DE LA ASOCIACION ENTRE DIVERGENCIAMOLECULAR Y POSIBLES EVENTOS DE
ESPECIACION CROMOSOMICA ENTRE Bos taurus y Ovis aries.

Uruguay

Tipo de participacion: Expositor oral

Carga horaria: 3

Nombre de la institucion promotora: Sociedad Uruguaya de Genética. Palabras Clave: Genémica
Bio-informatica

Areas de conocimiento:

Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Bioldgicas / Biologia y Biologia de la Evolucion / Gendmica,
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Evolucién Molecular

Primeras Jornadas de la Sociedad Uruguaya de Genética. (2008)

Congreso

Efectos de la 5-Azacitidina-C sobre la cromatina de bovinos Criollos portadores de la translocacion
Robertsoniana (rob1;29).

Uruguay

Tipo de participacion: Expositor oral

Carga horaria: 3

Nombre de la institucion promotora: Sociedad Uruguaya de Genética. Palabras Clave: 5-
azacitidina-C Cromatina Bovinos Criollos

Areas de conocimiento:

Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Biologicas / Genéticay Herencia / Citogenética

Encuentro Ensefianza-aprendizaje (2005)

Seminario

Aplicacion de metodologias de ensefianza-aprendizaje en Genética Veterinaria.

Uruguay

Tipo de participacién: Otros

Carga horaria: 4

Nombre de la institucion promotora: Facultad de Ciencias. Areas de conocimiento:

Ciencias Naturalesy Exactas / Otras Ciencias Naturales / Otras Ciencias Naturales / Ensefanza

CONSTRUCCION INSTITUCIONAL

2013: Delegado de ADUR Ciencias al Consejo Federal de ADUR Central.

2012-2013: Miembro suplente de la Asamblea del Claustro - Facultad de Ciencias, (Orden Docentes).
2012-2013: Miembro titular de la Comision Directiva de ADUR Ciencias.

2018-2020. Miembro Titular de la Comisién Directiva del Instituto de Higiene, Facultad de Medicina,
UdelaR. Representante del orden Docentes. (Director Interino).

2020-2022. Miembro Suplente de la Comision Directiva del Instituto de Higiene, Facultad de Medicina,
UdelaR. Representante del orden Docentes.

2017-2019. Miembro Titular de la Comisién de Maestria en Bioinformatica, PEDECIBA. Representante del
area PEDECIBA-Biologia.

2019-2025. Miembro Suplente de la Comision de Maestria en Bioinformatica, PEDECIBA. Representante
del 4rea PEDECIBA-Biologia.

Informacion adicional

2 entrevistas en los medios: TV ciudad y la diaria.

Indicadores de produccion

ACTIVIDADES 2
Lineas de investigacion 5
Proyectos Investigacion Desarrollo 17
Docencia 34
Extensién 5
Gestion Académica 6
Otra Actividad Técnica 2
PRODUCCION BIBLIOGRAFICA 147
Articulos publicados en revistas cientificas 93

Completo 90



Resumen

Trabajos en eventos

Libros y Capitulos

Capitulos de libro publicado
Textos en periddicos

Revistas

PRODUCCION TECNICA

Trabajos técnicos

EVALUACIONES

Evaluacion de proyectos
Evaluacion de publicaciones
Evaluacion de convocatorias concursables

Jurado de tesis

FORMACION RRHH

Tutorias/Orientaciones/Supervisiones concluidas

Tesis/Monografia de grado
Tesis de doctorado
Tesis de maestria

Otras tutorfas/orientaciones

Tutorias/Orientaciones/Supervisiones en marcha

Tesis de maestria
Tesis de doctorado
Otras tutorias/orientaciones

Tutorias/Orientaciones/Supervisiones desistidas

Tesis de maestria
Tesis/Monografia de grado
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