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Datos Generales

INSTITUCION PRINCIPAL
Empresa Privada/ Kinzbio / Uruguay

DIRECCION INSTITUCIONAL

Institucion: Empresa Privada / Kinzbio / Sector Empresas/Privado
Direccién: Avenida Italia 6201 (Edificio Los Tilos) / 11500
GREGORIO IRAOLA Pais: Uruguay / Montevideo / Montevideo
Dr. Teléfono: 099394982
Correo electronico/Sitio Web: giraola@kinzbio.com http://kinzbio.com
in)

giraola@kinzbio.com Formacion
Avenida Italia 6201 (Edificio
Los Tilos)
Formacion academica
SNI
Ciencias Naturales y Exacta CONCLUIDA
s/ Ciencias Bioldgicas
Categorizacion actual: Nivel DOCTORADO
Il (Activo)

Doctorado en Ciencias Biolégicas (PEDECIBA) (2012 - 2016)

Fecha de publicacién: 28/09/2025 Institut Pasteur de Montevideo - Institut Pasteur de Montevideo, Unidad de Bioinformatica,
Ultima actualizacién: 18/12/2024 U ruguay
Titulo de la disertacién/tesis/defensa: Desarrollo y aplicacién de herramientas computacionales
para el andlisis taxondmico y patogendmico de procariotas
Tutor/es: Hugo Naya
Obtencion del titulo: 2016
Financiacion:
Universidad de la Republica / Comision Académica de Posgrado, Uruguay
Palabras Clave: Gendmica comparativa Patogenicidad bacterianaMachine Learning
Areas de conocimiento:
Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias de la Computacién e Informacion / Ciencias de la
Informacion y Bioinformatica / Gendmica bacteriana

GRADO

Licenciatura en Ciencias Bioldgicas (2006 - 2010)

Universidad de la Republica - Facultad de Ciencias, Uruguay

Titulo de la disertacion/tesis/defensa: Estandarizacion De Un Método Molecular Para La
Deteccion De Campylobacteriosis Bovina En Uruguay

Tutor/es: Ruben Gustavo Pérez Crossa

Obtencion del titulo: 2010

Palabras Clave: Campylobacter PCR

Areas de conocimiento:

Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Bioldgicas / Bioquimica y Biologia Molecular / Biologia
Molecular y Genética Bacteriana

PASAJE ADOCTORADO
MAESTRIA

Maestria en Bioinformética (PEDECIBA) (2010 - 2012)

Institut Pasteur de Montevideo - Institut Pasteur de Montevideo, Unidad de Bioinforméatica,
Uruguay

Titulo de la disertacién/tesis/defensa: Pasaje a Doctorado en Biologia (PEDECIBA)


https://twitter.com/goyoiraola
https://www.linkedin.com/in/gregorio-iraola-b600b622
https://orcid.org/0000-0002-6516-3404
mailto:giraola@kinzbio.com
mailto:giraola@kinzbio.com
http://kinzbio.com

Financiacion:

Universidad de la Republica / Comisidn Sectorial de Investigacion Cientifica, Uruguay
Areas de conocimiento:

Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias de la Computacién e Informacién / Ciencias de la
Informaciony Bioinformatica / Gendmica comparativa

Formacion complementaria
CONCLUIDA
CURSOS DE CORTA DURACION

Molecular Biology of Viral Diseases (01/2011-01/2011)

Sector Educacién Superior/Publico / Universidad de la Republica / Facultad de Ciencias , Uruguay
40 horas

Palabras Clave: Virologia molecular

Areas de conocimiento:

Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Bioldgicas / Virologia / Virologia Molecular

Bioinformatics & Comparative Genome Analyses (01/2011-01/2011)

Sector Extranjero/Internacional/Otros / Institut Pasteur de Paris , Francia

88 horas

Palabras Clave: Bioinformatica Gendmica comparativa

Areas de conocimiento:

Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias de la Computacién e Informacién / Ciencias de la
Informacion y Bioinformatica / Gendmica comparativa

Molecular Basis of Bacterial Infection (01/2010 - 01/2010)

Sector Extranjero/Internacional/Otros / Wellcome Trust Sanger Institute, Inglaterra

45 horas

Palabras Clave: Bioinformatica Mutagénesis Secuenciacién

Areas de conocimiento:

Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Biologicas / Biologia Celular, Microbiologia / Genética
bacteriana

Biologia Molecular de Enfermedades Virales (01/2010 - 01/2010)

Sector Educacién Superior/Publico / Universidad de la Republica / Centro Universitario Regional
Litoral Norte, Uruguay

40 horas

Areas de conocimiento:

Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Bioldgicas / Virologia / Biologia Molecular

Next Generation Sequencing Data Analysis (01/2010 - 01/2010)

Sector Educacion Superior/Publico / Universidad de la Republica / Facultad de Ciencias , Uruguay
40 horas

Palabras Clave: Next Generation Sequencing

Areas de conocimiento:

Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias de la Computacién e Informacién / Ciencias de la
Informacion y Bioinformatica / Tecnologias de Secuenciacion Masiva

Working With Pathogen Genomes Wellcome Trust Sanger Institute (01/2009 - 01/2009)

Sector Educacion Superior/Publico / Universidad de la Republica / Facultad de Medicina , Uruguay
40 horas

Palabras Clave: Bioinformatica, Artemis, Gendmica

Areas de conocimiento:

Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias de la Computacién e Informacién / Ciencias de la
Informacion y Bioinformatica / Gendmica comparativa

PARTICIPACION EN EVENTOS

Genomic Surveillance of Antimicrobial Resistance Workshop (2022)



Tipo: Taller

Institucién organizadora: Wellcome Trust / Surveillance and Epidemiology of Drug Resistant
Infections Consortium (SEDRIC), Reino Unido

Palabras Clave: Resistencia antibidtica Metagendmica Gendmica

Areas de conocimiento:

Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Bioldgicas / Biologia Celular, Microbiologia / Resistencia
antibidtica

Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias de la Computacién e Informacién / Ciencias de la
Informaciony Bioinformatica / Metagendmica

First Latin American Symposium (2021)
Tipo: Simposio
Institucién organizadora: Global Microbiome Network, Pert

Congreso Latinoamericano del Microbioma (2021)

Tipo: Congreso
Institucién organizadora: Universidad Auténoma Nacional de México (UNAM), México

XXV Congreso Latinoamericano de Microbiologia (2021)
Tipo: Congreso
Institucion organizadora: Asociacién Latinoamericana de Microbiologia (ALAM), Paraguay

Phage Futures Europe (2021)

Tipo: Congreso
Institucién organizadora: Kisaco Research, Bélgica

First Latinbiota Meeting (2021)

Tipo: Congreso
Institucién organizadora: Institut Pasteur Montevideo, Uruguay

9th European Conference on Computational Biology (2020)

Tipo: Congreso

Institucién organizadora: Barcelona Supercomputing Center (BSC) / Instituto Nacional de
Bioinformatica en Espafia (INB/ELIXIR-ES), Espana

Frontiers in Genomics (2020)
Tipo: Simposio
Institucién organizadora: Universidad Nacional Autonoma de México (UNAM), México

MetaSUB International Consortium Virtual Meeting 2020 (2020)

Tipo: Congreso
Institucién organizadora: MetaSUB International Consortium, Estados Unidos

XVII Congreso Latinoamericano de Genética (2019)

Tipo: Congreso

Institucién organizadora: Asociacion Latinoamericana de Genética (ALAG), Argentina
Palabras Clave: Genética Gendmica

Areas de conocimiento:

Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Bioldgicas / Genética y Herencia /

RIIP Latin American Regional Meeting (2019)

Tipo: Congreso

Areas de conocimiento:

Ciencias Médicas y de la Salud / Ciencias de la Salud / Enfermedades Infecciosas /

Scientific Symposium of the Institut Pasteur International Network Paris (2018)

Tipo: Congreso

Institucién organizadora: Institut Pasteur, Francia

Areas de conocimiento:

Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias de la Computacién e Informacién / Ciencias de la
Informacion y Bioinformatica / Microbioma



X-meeting (2018)

Tipo: Congreso

Institucién organizadora: Sociedad Brasilefa de Biologia Computacional, Brasil

Areas de conocimiento:

Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias de la Computacién e Informacién / Ciencias de la
Informacion y Bioinformatica / Microbioma

XLI Reunién Anual Sociedad de Bioquimica y Biologia Molecular de Chile (2018)

Tipo: Congreso

Areas de conocimiento:

Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias de la Computacién e Informacién / Ciencias de la
Informaciony Bioinformatica / Microbioma

Il Seminario Franco-Argentino en Biociencias (2018)

Tipo: Seminario

Institucién organizadora: Instituto Franco-Argentino, Argentina

Areas de conocimiento:

Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias de la Computacién e Informacién / Ciencias de la
Informacion y Bioinformatica / Gendmica

MISP Reaserch Camp (2017)

Tipo: Taller

Institucién organizadora: PERSIMUNE, Dinamarca

Palabras Clave: Medicina de precisién Metagendémica Gendmica bacteriana

Areas de conocimiento:

Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Bioldgicas / Biologia Celular, Microbiologia / Gendmica
bacteriana

Scientific Symposium of the Institut Pasteur International Network Paris (2016)

Tipo: Congreso

Institucién organizadora: Institut Pasteur International Network, Francia

Palabras Clave: Metagendmica Gendmica comparativa Biomarcadores

Areas de conocimiento:

Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Bioldgicas / Biologia Celular, Microbiologia / Gendmica
bacteriana

MISP Research Camp (2015)

Tipo: Taller

Institucién organizadora: Institut Pasteur International Network, Uruguay

Palabras Clave: Gendmica Secuenciacion masiva Biomedicina

Areas de conocimiento:

Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias de la Computacién e Informacién / Ciencias de la
Informacion y Bioinformatica / Biologia computacional

Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias de la Computacién e Informacién / Ciencias de la
Informacion y Bioinformatica / Genémica microbiana

Microbiology after the genomics revolution (2014)

Tipo: Congreso

Palabras Clave: Gendmica Microbiologfa

Areas de conocimiento:

Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias de la Computacién e Informacién / Ciencias de la
Informacion y Bioinformatica / Gendmica bacteriana

1l Jornadas de la Sociedad Uruguaya de Genética (2014)

Tipo: Congreso

Palabras Clave: Genética

Areas de conocimiento:

Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Bioldgicas / Genéticay Herencia/

Scientific Symposium of the Institut Pasteur International Network Paris (2014)

Tipo: Congreso
Institucién organizadora: Institut Pasteur, Francia



Areas de conocimiento:

Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias de la Computacién e Informacién / Ciencias de la
Informaciony Bioinformatica / Gendmica bacteriana

Ciencias Médicas y de la Salud / Biotecnologia de la Salud / Tecnologias que involucran la
identificacién de ADN, proteinas y enzimas /

ISCB-LA Conference on Bioinformatics (2012)

Tipo: Congreso

Institucién organizadora: International Society of Computational Biology, Uruguay
Palabras Clave: Bioinformatics Computational Biology

Areas de conocimiento:

Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias de la Computacién e Informacién / Ciencias de la
Informacion y Bioinformatica / Gendmica comparativa

Pasantia en Bioinformatica (2011)

Tipo: Otro

Institucién organizadora: Institut Pasteur Montevideo, Uruguay

Palabras Clave: Gendmica comparativa Leptospira

Areas de conocimiento:

Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias de la Computacién e Informacién / Ciencias de la
Informacion y Bioinformatica / Gendmica comparativa

Pasantia en Genética Bacteriana (2011)

Tipo: Otro

Institucién organizadora: INTA Balcarce, Argentina

Palabras Clave: Campylobacter Genética Bacteriana

Areas de conocimiento:

Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Bioldgicas / Bioquimica y Biologia Molecular / Genética
Bacteriana

Pasantia en Bioinformatica (2011)

Tipo: Otro

Institucién organizadora: Nucleo de Bioinformatica, Universidad de Caxias do Sul, Uruguay
Palabras Clave: Patogenicidad bacteriana Redes neurales

Areas de conocimiento:

Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias de la Computacién e Informacién / Ciencias de la
Informacion y Bioinformética / Patogenicidad bacteriana

XX Congreso Latinoamericano de Microbiologia (2010)

Tipo: Congreso

Institucién organizadora: Asociacion Latinoamericana de Microbiologia, Uruguay

Areas de conocimiento:

Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Bioldgicas / Biologia Celular, Microbiologia / Genética
bacteriana

Xl Jornadas de la Sociedad Uruguaya de Biociencias (2010)

Tipo: Congreso
Institucién organizadora: SUB, Uruguay

XII Congreso Argentino de Microbiologia (2010)

Tipo: Congreso

Institucién organizadora: Sociedad Argentina de Microbiologfa, Argentina

Areas de conocimiento:

Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Biologicas / Biologia Celular, Microbiologia / Genética
bacteriana

VI Jornadas de la Sociedad de Bioquimica y Biologia Molecular (2009)

Tipo: Congreso
Institucién organizadora: Facultad de Ciencas - Institut Pasteur Montevideo, Uruguay

VI Jornadas Técnicas de la Facultad de Veterinaria (2009)

Tipo: Congreso



Institucién organizadora: Facultad de Veterinaria, Uruguay

Foro de Innovacidon de las Américas (2009)

Tipo: Congreso
Institucion organizadora: ANII, Uruguay

Jornadas de la Sociedad Uruguaya de Genética (2008)

Tipo: Congreso
Institucién organizadora: UDELAR, Uruguay

Idiomas

Espafiol

Entiende muy bien /Habla muy bien/ Lee muy bien/ Escribe muy bien

Inglés

Entiende bien/ Habla muy bien/ Lee muy bien/ Escribe muy bien

Portugués

Entiende regular / Lee bien/

Areas de actuacion

CIENCIAS NATURALES Y EXACTAS
Ciencias Bioldgicas /Biologia Celular, Microbiologia

CIENCIAS NATURALES Y EXACTAS

Ciencias de la Computacion e Informacion /Ciencias de la Informacion y Bioinformatica/Gendmica
microbiana

CIENCIAS NATURALES Y EXACTAS

Ciencias de la Computacion e Informacion /Ciencias de la Informacion y Bioinformatica /Evolucion
viral

CIENCIAS NATURALES Y EXACTAS

Ciencias de la Computacion e Informacion /Ciencias de la Informacion y Bioinformatica
/Microbioma

CIENCIAS MEDICAS Y DE LA SALUD
Biotecnologia de la Salud /Biotecnologia relacionada con la Salud /Fagoterapia

Actuacion profesional

SECTOR EMPRESAS/PRIVADO - EMPRESA PRIVADA - URUGUAY

Kinzbio
VINCULOS CON LA INSTITUCION

Funcionario/Empleado (09/2023 - a la fecha)

Director Ejecutivo 40 horas semanales

Otro (05/2021 - 09/2023)
Co-fundador y Asesor Cientifico 4 horas semanales

ACTIVIDADES

LINEAS DE INVESTIGACION



Desarrollo de soluciones basadas en bacteriéfagos para bacterias relevantes en salud humana, animal y
ambiental. (05/2021 - alafecha)

Kinzbio desarrolla cécteles basados en bacteriéfagos naturales activos contra bacterias relevantes
para la salud humana, animal y ambiental, tales como Salmonella, Escherichia coliy Klebsiella.
Aplicada

4 horas semanales , Integrante del equipo

Equipo: IRAOLAG.

Palabras clave: Bacteriofagos Fagos Antimicrobianos

Areas de conocimiento:

Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Bioldgicas / Biologfa Celular, Microbiologfa /

PROYECTOS DE INVESTIGACION Y DESARROLLO

Kinzbio: desarrollando tecnologias basadas en microorganismos para un mundo mas seguro (10/2021 -
alafecha)

Através de este proyecto enmarcado en el instrumento Emprendedores Innovadores de AN,
Kinzbio busca fortalecer sus capacidades de [+D vy salida al mercado con productos basados en
bacteriofagos para minimizar el riesgo microbioldgico en procesos industriales y la contaminacion
ambiental.

4 horas semanales

Desarrollo

Integrante del Equipo

En Marcha

Financiacion:

Agencia Nacional de Investigacién e Innovacién, Uruguay, Apoyo financiero

Equipo: IRAOLAG., PUIG J., JAVIEL G.

Palabras clave: Bacteriofagos Fagos Antimicrobianos

Areas de conocimiento:

Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Bioldgicas / Biologia Celular, Microbiologia /

SECTOR EDUCACION SUPERIOR/PUBLICO - PROGRAMA DE DESARROLLO DE LAS CIENCIAS
BASICAS - URUGUAY

Area Biologia (PEDECIBA)
VINCULOS CON LA INSTITUCION

Funcionario/Empleado (12/2021 - a la fecha)

Investigador Grado 4

Funcionario/Empleado (03/2017 - 12/2021)
Investigador Grado 3

SECTOR EDUCACION SUPERIOR/PUBLICO - UNIVERSIDAD DE LA REPUBLICA - URUGUAY

Facultad de Medicina / Centro de Investigaciones Biomédicas
(CEINBIO)

VINCULOS CON LA INSTITUCION

Colaborador (05/2021 - a la fecha)

Investigador Asociado
Escalafon: No Docente

ACTIVIDADES
OTRA ACTIVIDAD TECNICO-CIENTIFICA RELEVANTE

Comité Cientifico Asesor (08/2022 - alafecha)

Programa de Alimentos y Salud (PAyS)
Areas de conocimiento:



Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Bioldgicas / Biologia Celular, Microbiologia / Microbioma

SECTOR EXTRANJERO/INTERNACIONAL/OTROS - CHILE

Universidad Mayor / Centro de Biologia Integrativa
VINCULOS CON LA INSTITUCION

Profesor visitante (03/2018 - a la fecha)
Profesor Adjunto Internacional

SECTOR ORGANIZACIONES PRIVADAS SIN FINES DE LUCRO/SOCIEDADES CIENTIFICO-
TECNOLOGICAS - INSTITUT PASTEUR DE MONTEVIDEO - URUGUAY

Institut Pasteur de Montevideo
VINCULOS CON LA INSTITUCION

Funcionario/Empleado (06/2021 - 09/2023)

Coordinador Cientifico del Centro de Innovacién en Vigilancia Epidemiolégica (CiVE) 5 horas
semanales

Funcionario/Empleado (12/2018 - 09/2023)

Responsable de Grupo G4 40 horas semanales
Responsable del Laboratorio de Gendmica Microbiana

Funcionario/Empleado (07/2016 - 12/2018)

Investigador Adjunto 40 horas semanales

Funcionario/Empleado (01/2013 - 06/2016)
Investigador Asistente 20 horas semanales

Funcionario/Empleado (12/2010 - 12/2012)

Pasante honorario 20 horas semanales
ACTIVIDADES

LINEAS DE INVESTIGACION

Evolucion, epidemiologia genémica y dinamica de determinantes genéticos de resistencia a antibiéticos
en bacterias ambientales, zoonéticas e intrahospitalarias (12/2018 - alafecha)

Comparacién de genomas bacterianos para el estudio de la evolucion de patégenos que afectan la
salud humana, de animales de producciony que son transmitidos a través del ambientes. Con
especial énfasis en el estudio de la dindmica de dispersién de mecanismos de resistencia a
antibidticos.

Mixta

1 horas semanales , Coordinador o Responsable

Equipo: Gregorio IRAOLA, Pablo FRESIA CORONEL, Ignacio FERRES CACERES , Matias
GIMENEZ MARTINEZ, Marfa Cecilia SALAZAR GONZALEZ

Areas de conocimiento:

Ciencias Naturalesy Exactas / Ciencias de la Computacién e Informacién / Ciencias de la
Informacion y Bioinformatica / Gendmica microbiana

Caracterizacion de microbiomas ambientales, humanos y de animales de produccion (12/2018 - ala
fecha)

Aplicacion de herramientas metagendmicas, gendémicas y bacterioldgicas para la caracterizaciéon de
la variabilidad de la microbiota ambiental y asociada a hospederos como humanos y animales de
produccién, con particular énfasis en el estudio de la dindmica de determinantes genéticos de
resistencia a antibiodticos.

Mixta

10 horas semanales , Coordinador o Responsable



Equipo: Gregorio IRAOLA, Pablo FRESIA CORONEL , Marfa Cecilia SALAZAR GONZALEZ ,
Veronica Beatriz ANTELO GUTIERREZ , Matias GIMENEZ MARTINEZ , Ignacio FERRES
CACERES, FeijoR

Palabras clave: Microbioma Metagendmica

Areas de conocimiento:

Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias de la Computacién e Informacién / Ciencias de la
Informacion y Bioinformatica / Microbioma

Desarrollo de herramientas bioinformaticas para microbiologia computacional (12/2018 - a lafecha)

Desarrollo de métodos, algoritmos vy pipelines bioinformaticos para el andlisis de datos de
secuenciacion masiva

Mixta

10 horas semanales , Coordinador o Responsable

Equipo: Gregorio IRAOLA, Ignacio FERRES CACERES , Matias GIMENEZ MARTINEZ , Feijo R
Palabras clave: Bioinformatica Biologia computacional Algoritmos Desarrollo de software
Areas de conocimiento:

Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias de la Computacién e Informacién / Ciencias de la
Informacion y Bioinformatica /

PROYECTOS DE INVESTIGACION Y DESARROLLO

Rol de la microbiota intestinal en la respuesta a lainmunoterapia del cincer en Uruguay (11/2020 - ala
fecha)

Determinacion del rol de la microbiota intestinal en la respuesta o resistencia a la inmunoterapia
como tratamiento al cancer de pulmény melanoma.

4 horas semanales

Investigacion

Coordinador o Responsable

En Marcha

RRHH formados en el proyecto:

Pregrado:1

Especializacion: 1

Financiacion:

Agencia Nacional de Investigacién e Innovacién, Uruguay, Apoyo financiero
GlaxoSmithKline, Inglaterra, Apoyo financiero

Equipo: IRAOLA G., RIERAN., PARADAA., OSINAGAE., BEROISN,
Palabras clave: Inmunoterapia Cancer Microbioma

Latinbiota: unlocking the composition and variability of human gut microbiota in Latin America
(04/2019 - alafecha)

El consorcio Latinbiota busca generar datos sobre la variabilidad y composicion del microbioma
intestinal humanoy su rol en la salud y la enfermedad en 8 paises de la regién latinoamericana.
10 horas semanales

Investigacion

Coordinador o Responsable

EnMarcha

Financiacion:

Wellcome Trust Sanger Institute, Inglaterra, Apoyo financiero

Equipo: IRAOLAG.

Palabras clave: Microbioma humano

Areas de conocimiento:

Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias de la Computacién e Informacion / Ciencias de la
Informaciony Bioinformatica / Microbioma

Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Bioldgicas / Biologfa Celular, Microbiologia /

A city-scale molecular map of antimicrobial resistance among hospital settings, the urban environment
and human population: towards the application of metagenomics for the assessment of stewardship
programs (06/2020 - a la fecha)

El proyecto busca comprender la dindmica de determinantes genéticos de resistencia antibioticos a
escala ciudad, comparando el microbioma de los ambientes urbanos (por ejemplo aguas residuales),
el microbioma intestinal humano de la poblaciony el microbioma hospitalario.

5 horas semanales

Investigacion

Coordinador o Responsable



EnMarcha

Financiacion:

Pfizer, Estados Unidos, Apoyo financiero

Equipo: IRAOLAG.

Palabras clave: Metagendmica Microbioma Resistencia a antibiéticos

Areas de conocimiento:

Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Bioldgicas / Biologia Celular, Microbiologia / Gendmica
bacteriana

Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias de la Computacién e Informacién / Ciencias de la
Informaciony Bioinformatica / Microbioma

Centro Uruguayo de Metagenomica: una plataforma interinsttucional para la incubacion de proyectos
aplicados al monitoreo de ambientes prioritarios (04/2017 - 05/2020)

Aplicacion de la metagendmica para el andlisis microbiolégico de ambientes urbanos vy productivos
10 horas semanales

Investigacion

Coordinador o Responsable

Concluido

RRHH formados en el proyecto:

Maestria/Magister:2

Doctorado:1

Financiacion:

Agencia Nacional de Investigacion e Innovacién, Uruguay, Apoyo financiero

Equipo: IRAOLAG., Gonnet G, Antelo V, Salazar C, Giménez, M., Fresia P

Palabras clave: Metagendmica

Areas de conocimiento:

Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias de la Computacién e Informacién / Ciencias de la
Informacion y Bioinformatica / Microbioma

Desarrollo y validacion de metodologias para el diagnéstico y control de la campylobacteriosis genital
bovina(07/2015 - 12/2019)

Fondo Sectorial de Sanidad Animal para el desarrollo de metodologias moleculares para el
diagnostico de campylobacteriosis genital bovina en Uruguay

5 horas semanales

Investigacion

Coordinador o Responsable

Concluido

RRHH formados en el proyecto:

Doctorado:1

Financiacion:

Agencia Nacional de Investigacion e Innovacion, Uruguay, Apoyo financiero

Equipo: CALLEROS L. (Responsable), COSTA, D., PEREZ R, Riet-Correa F.

Palabras clave: Genética Bacteriana Campylobacter fetus Biotecnologia Gendmica bacteriana
Areas de conocimiento:

Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias de la Computacién e Informacién / Ciencias de la
Informacion y Bioinformatica / Gendmica bacteriana

Evolucion genémica de Mycobacterium avium paratuberculosis en animales silvestres y de produccién
(04/2017 - 05/2019)

Gendmica comparativa de cepas de Mycobacterium avium paratuberculosis a nivel global para
comprender los patrones evolutivos que detras de su adaptacién a distintos hospederos
1 horas semanales

Investigacion

Integrante del Equipo

Concluido

RRHH formados en el proyecto:

Maestria/Magister:1

Financiacion:

Agencia Nacional de Investigacién e Innovacién, Uruguay, Apoyo financiero

Equipo: IRAOLAG., Fresia P, FERRES I.

Palabras clave: Mycobacterium Gendmica comparativa

Areas de conocimiento:

Ciencias Naturalesy Exactas / Ciencias de la Computacién e Informacién / Ciencias de la
Informacion y Bioinformatica / Gendmica microbiana
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Global diversity, genomic epidemiology and pathogen evolution of Leptospira spp. (03/2017 - 03/2019
)

Proyecto internacional en conjunto con otros integrantes de la Red Internacional de Institutos
Pasteur para estudiar la diversidad genética de las especies pertenecientes al género Leptospira
1 horas semanales

Investigacion

Integrante del Equipo

Concluido

RRHH formados en el proyecto:

Doctorado:1

Financiacion:

Institut Pasteur de Paris, Francia, Apoyo financiero

Equipo: IRAOLA G., FERRES I., Picardeau M, BUSCHIAZZO, A., Zarantonelli L

Palabras clave: Leptospira Genémica Diversidad Evolucion

Areas de conocimiento:

Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias de la Computacién e Informacién / Ciencias de la
Informacion y Bioinformatica / Gendmica microbiana

Tipificacion y diagndstico de Leptospira spp. por técnicas moleculares: hacia el disefio de vacunas
recombinantes (03/2014 - 03/2016)

La leptospirosis es una de las zoonosis con mas amplia distribucién en el mundo. Causada por
distintas cepas patdgenas de Leptospira spp., afecta a todas las especies de animales domésticos.
En bovinos es una de las principales causas de aborto, asi como un permanente riesgo de dispersion
de la zoonosis, en especial para trabajadores vinculados al trabajo de campo. Leptospira spp.
presenta unaenorme variabilidad antigénica, y una gran cantidad de hospedadores potenciales. Es
por ende un tema complicado a la hora de generar programas de control eficaces. La vacunacion

sigue siendo una herramienta muy preciada para la prevencién de los animales sanos y susceptibles.

Las vacunas contra leptospirosis bovina actualmente disponibles en el mercado consisten en
suspensiones de leptospiras inactivadas. En dichas formulaciones se incluyen uno o mas serovares.
Sin embargo, la eficacia de las vacunas actuales es cuestionada. Si bien la técnica de
microaglutinacion (MAT), que lleva adelante la DILAVE (Ministerio de Ganaderia, Agriculturay
Pesca) contintia siendo la técnica ?gold standard? para diagnosticar infecciones de acuerdo a
serovares, es bien conocido que presenta una baja sensibilidad. EIl MAT puede ser Util para el
diagndstico en casos agudos, pero puede dificultarlo en otros, por ejemplo en el curso crénicoy
subclinico de la enfermedad. Este proyecto se propone aislar cepas locales de Leptospira, y
tipificarlas con aproximaciones tanto seroldgicas como moleculares. Asi se podréa contar con un
cepario bien caracterizado, del que hoy no disponen las entidades nacionales de vigilanciay control
sanitario. Asimismo, desarrollar un método de diagndstico molecular rapido de Leptospira a partir
de muestras biologicas, permitiria implementar precozmente la terapia con antibioticos.

10 horas semanales

Investigacion

Integrante del Equipo

Concluido

Financiacion:

Agencia Nacional de Investigacién e Innovacién, Uruguay, Apoyo financiero

Equipo: Hugo Mario NAYA MONTEVERDE , Zarantonelli L, Picardeau M , Alejandro BUSCHIAZZO

, Gregorio IRAOLA

Palabras clave: Leptospirosis

Areas de conocimiento:

Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Bioldgicas / Biologia Celular, Microbiologia /

Andlisis transcripcional en Leptospiras formadoras de biofilms (12/2012 - 12/2014)

2 horas semanales

Institut Pasteur Montevideo, Unidad de Bioinformatica
Investigacion

Integrante del Equipo

EnMarcha

RRHH formados en el proyecto:

Pregrado:1

Equipo: RISTOW P, NAYA H (Responsable)

Palabras clave: Leptospirabiofilms NGS

Areas de conocimiento:

Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias de la Computacién e Informacién / Ciencias de la
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Informacion y Bioinformatica /

SECTOR EXTRANJERO/INTERNACIONAL/OTROS - INGLATERRA

Wellcome Trust Sanger Institute / Host-Microbiota Interactions
Laboratory

VINCULOS CON LA INSTITUCION

Otro (12/2018 - 09/2023)

International Fellow
ACTIVIDADES
PROYECTOS DE INVESTIGACION Y DESARROLLO

Latinbiota: understanding the evolution, transmission and antibiotic resistance of microbiota-
associated pathogens in South American LMICs (12/2018 - a la fecha)

Latinbiota es un proyecto de investigacion a nivel continental que busca generar informacion acerca
de la variabilidad del microbioma intestinal humano en poblaciones nativas y urbanas de América
Latina. El proyecto es liderado por mi, y se enmarca en el contexto de mi vinculacion con el
Wellcome Sanger Institute del Reino Unido como International Fellow, un programa internacional a
4 afios para fortalecer vinculos de colaboracién entre dicha institucién y cientificos extranjeros
trabajando en paises en desarrollo.

1 horas semanales

Host-Microbiota Interactions Laboratory

Investigacion

Coordinador o Responsable

En Marcha

RRHH formados en el proyecto:

Maestria/Magister:1

Doctorado:1

Financiacion:

Wellcome Trust Sanger Institute, Inglaterra, Apoyo financiero

Equipo: Gregorio IRAOLA

Areas de conocimiento:

Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias de la Computacién e Informacién / Ciencias de la
Informacion y Bioinformatica / Microbioma

Genomic epidemiology of Clostridium difficile in Latin America (12/2018 - a la fecha)

Secuenciacion y analisis comparativo del genoma completo de 500 cepas de Clostridium difficile
aisladas en 8 paises latinoamericanos. El proyecto busca comprender la epidemiologia de éste
patégeno de gran importancia en diarreas intrahospitalarias, resistentes a antibiéticos en la region
lationamericana.

1 horas semanales

Host-Microbiota Interactions Laboratory

Investigacion

Coordinador o Responsable

En Marcha

RRHH formados en el proyecto:

Doctorado:1

Financiacion:

Wellcome Trust Sanger Institute, Inglaterra, Apoyo financiero

Equipo: Gregorio IRAOLA

Comparative genomics of mammal-associated Campylobacter fetus strains (05/2015 - 11/2017)

Caracterizacién gendmica a nivel mundial de cepas de Campylobacter fetus aisladas de casos
clinicos en humanos y animales de produccién (bovinos y ovinos). El proyecto buscaba establecer
los patrones evolutivos de esta especie y las adaptaciones gendémicas asociadas a su capacidad de
infectar humanos y otros animales.

15 horas semanales

Host-Microbiota Interactions Laboratory

Investigacion
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Coordinador o Responsable

Concluido

Financiacion:

Wellcome Trust Sanger Institute, Inglaterra, Apoyo financiero
Equipo: Gregorio IRAOLA

PASANTIAS

Estadia de investigacion para el analisis de datos genémicos (09/2015 - 11/2015)

Host-Microbiota Interactions Laboratory 40 horas semanales

Areas de conocimiento:

Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias de la Computacién e Informacién / Ciencias de la
Informacion y Bioinformatica / Gendmica microbiana

SECTOR EXTRANJERO/INTERNACIONAL/OTROS - CHILE

Genoma Mayor
VINCULOS CON LA INSTITUCION

Otro (03/2018 - 12/2019)

Director de Bioinformatica 1 hora semanal
ACTIVIDADES
DIRECCION Y ADMINISTRACION

Direccion del drea Bioinformatica (03/2018 - 12/2019)

1 horas semanales

SECTOR EDUCACION SUPERIOR/PRIVADO - UNIVERSIDAD ORT URUGUAY - URUGUAY

Facultad de Ingenieria
VINCULOS CON LA INSTITUCION

Funcionario/Empleado (05/2014 - 09/2017)

Profesor Asistente 4 horas semanales
ACTIVIDADES
DOCENCIA

Licenciatura en Biotecnologia (05/2014 - 09/2016)

Grado

Asistente

Asignaturas:

Bioinformatica I, 4 horas, Tedrico-Practico

Areas de conocimiento:

Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias de la Computacién e Informacién / Ciencias de la
Informacion y Bioinformatica /

SECTOR EDUCACION SUPERIOR/PUBLICO - UNIVERSIDAD DE LA REPUBLICA - URUGUAY

Facultad de Ciencias/ Seccion Genética Evolutiva
VINCULOS CON LA INSTITUCION

Funcionario/Empleado (08/2010 - 08/2015)

Docente Ayudante 20 horas semanales
Escalafon: Docente
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Grado: Grado 1
Cargo: Efectivo

Funcionario/Empleado (05/2011-07/2011)

Ayudante de la Maestria en Bioinformatica 25 horas semanales

Dictado de las clases préacticas del curso de posgrado de la Maestria en Bioinformatica titulado
"Genéticay Evolucion"

Escalafon: Docente

Grado: Grado 1

Cargo: Interino

ACTIVIDADES
LINEAS DE INVESTIGACION

Evolucién de virus que afectan animales de produccién y compafiia (03/2009 - 07/2018)

Anélisis evolutivo utilizando herramientas gendmicas v filogenéticas de virus que infectan canidos y
aves.

2 horas semanales

Seccion Genética Evolutiva, Grupo Genética de Microorganismos, Integrante del equipo

Equipo: CALLEROS L., PEREZ R., TOMAS G, MARANDINO A., PANZERAY., SARUTE N
Palabras clave: Genética viral

Areas de conocimiento:

Ciencias Naturalesy Exactas / Ciencias Bioldgicas / Bioquimica y Biologia Molecular / Genética
Viral

DOCENCIA

Licenciatura en Ciencias Biolégicas (08/2010 - 08/2015)

Grado

Asistente

Asignaturas:

Genética General, 20 horas, Practico

Areas de conocimiento:

Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Bioldgicas / Genéticay Herencia/

Licenciatura en Ciencias Biolégicas (03/2015 - 06/2015)

Maestria

Asistente

Asignaturas:

Anélisis de la variabilidad genética en microorganismos, 4 horas, Teérico-Préactico

Areas de conocimiento:

Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias de la Computacién e Informacién / Ciencias de la
Informacion y Bioinformatica / Gendmica comparativa

Maestria en Bioinforméatica PEDECIBA (11/2013 - 12/2013)

Maestria

Invitado

Asignaturas:

Taller de Bioinformatica, 4 horas, Tedrico-Préactico

Areas de conocimiento:

Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias de la Computacién e Informacién / Ciencias de la
Informacion y Bioinformatica /

Maestria en Ciencias Biolégicas (UDELAR-PEDECIBA) (04/2013 - 06/2013)

Maestria

Asistente

Asignaturas:

Anélisis de la variabilidad genética en microorganismos, 8 horas, Tedrico-Practico

Areas de conocimiento:

Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Biolégicas / Genéticay Herencia / Genéntica viral y
bacteriana



Maestria en Bioinformatica PEDECIBA (05/2011-07/2011)

Maestria

Asistente

Asignaturas:

Genéticay Evolucion, 2 horas, Practico

Areas de conocimiento:

Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias de la Computacién e Informacién / Ciencias de la
Informacion y Bioinformatica / Genética'y Evolucion

Licenciatura en Ciencias Biolégicas (04/2010 - 05/2010)

Grado

Asistente

Asignaturas:

Anélisis de la variabilidad genética en microorganismos, 30 horas, Tedrico-Practico
Areas de conocimiento:

Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Bioldgicas / Genéticay Herencia / Genética de
Microorganismos

Maestria en Genética (04/2009 - 06/2009 )

Maestria

Asistente

Asignaturas:

Organizacién, variabilidad y funcion del genoma eucariota, 5 horas, Tedrico-Practico
Areas de conocimiento:

Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Bioldgicas / Genéticay Herencia /

CARGA HORARIA

Carga horaria de docencia: Sin horas

Carga horaria de investigacion: 20 horas
Carga horaria de formaciéon RRHH: 20 horas
Carga horaria de extensién: Sin horas

Carga horaria de gestion: 20 horas

Produccion cientifica/tecnolégica

Soy un cientifico con mas de 12 afos de experienciay méas de 50 articulos cientificos arbitrados
publicados, trabajando en los campos de la microbiologia, (meta)gendmica, biologia computacional y
analisis de datos para ciencias de la vida. Tengo una vasta experiencia en el estudio de patégenos
bacterianos y virales y los microbiomas humanos y ambientales mediante la integracion de
conjuntos de datos a gran escala generados por tecnologias de secuenciacion de segunday tercera
generacion con datos experimentales y epidemioldgicos. He adquirido y aplicado esta experiencia
en prestigiosas organizaciones de investigacion académica como el Institut Pasteur (Uruguay) o el
Wellcome Sanger Institute (Reino Unido), y en la industria como cofundador de startups de
biotecnologia o asesor cientifico de empresas internacionales. Alo largo de los afios he
desarrollado habilidades de liderazgo estableciendo y gestionando equipos cientificos y proyectos
internacionales de gran escala, lo que implicé la construccion de nuevas alianzas y colaboraciones
estratégicas externas, la coordinacion del reclutamiento de pacientes, la recoleccion de muestras, la
generaciony andlisis de datos en diferentes pafses en coordinacién con equipos cientificos locales
de diversas instituciones académicas y organizaciones con fines de lucro. También he participado
en el establecimiento de nuevos laboratorios centrados en la transferencia de tecnologias
derivadas de actividades de investigacién basica en biologia molecular y servicios de secuenciacion.
Enel contexto de la pandemia de COVID-19, mi trabajo ha sido fundamental para desarrollar e
implementar el primer programa de vigilancia gendmica en tiempo real implementado a escala
nacional en Uruguay, que ha informado periédicamente al gobierno nacional sobre la introducciony
la dindmica local de las variantes del SARS-CoV-2. Mi experiencia puede contribuir a generar
nuevos enfoques de diagndstico para enfermedades infecciosas o no transmisibles, a comprender
los patrones epidemioldgicos de las infecciones bacterianas y virales y a identificar biomarcadores
en comunidades microbianas asociadas con diversas condiciones patogenas. Actualmente, es
cofundador y CEQ de Kinzbio, una empresa de biotecnologia que desarrolla productos preventivos
y terapéuticos para bacterias resistentes a los antibiéticos utilizando una plataforma tecnoldégica
innovadora basada en la biologfa de los bacteriéfagos, busco traducir el conomcimientoy
experiencia cientifica acumulada durante mas de una década en nuevas tecnologias para mitigar el
principal problema de salud global que enfrenta la humanidad en las préximas décadas: la pandemia
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por resistencia a los antibioticos.

Produccion bibliografica
ARTICULOS PUBLICADOS
ARBITRADOS

Genetically divergent Francisella philomiragia associated with septic arthritis, Montevideo, Uruguay
(Completo, 2024)

NADIA RIERA, CECILIA SALAZAR , BERNARDINA RIVERA , ANTONIO GALIANA, ROSARIO
DURAN , MARIA MAGDALENA PORTELA , VIRGINIAANTELO, BEATRIZ PI, OSCAR
GONZALEZ , GREGORIO IRAOLA
New Microbes and New Infections, v.: 57 p.:101210 2024
Areas de conocimiento:
Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Biologicas / Biologia Celular, Microbiologia / Gendmica
bacteriana
Medio de divulgacién: Internet
Lugar de publicacién: Netherlands
ISSN: 20522975
DOI:10.1016/j.nmni.2023.101210
http://dx.doi.org/10.1016/j.nmni.2023.101210
WEB OF SCIENCE™ °)

An antibiotic produced by Pseudomonas fluorescens CFBP2392 with antifungal activity against
Rhizoctonia solani (Completo, 2023)

NADIA RIERA, DANILO DAVYT , ROSARIO DURAN , GREGORIO IRAOLA , PHILIPPE
LEMANCEAU, NATALIA BAJSA

Frontiers in Microbiology, v.: 14 2023

Areas de conocimiento:

Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Bioldgicas / Biologia Celular, Microbiologia /
Lugar de publicacién: Switzerland

E-ISSN: 1664302X

DOI: 10.3389/fmich.2023.1286926

http://dx.doi.org/10.3389/fmicb.2023.1286926

WEB OF SCIENCE™

What have we learned from a case of convalescent plasma treatment in a two-time kidney transplant
recipient COVID-19 patient? A case report from the perspective of viral load evolution and immune
response (Completo, 2023)

FABIAN ALDUNATE , ALVARO FAJARDO, NATALIA IBANEZ , FLORENCIA RAMMAURO,
HELLEN DAGHERO, RODRIGO ARCE, DIEGO FERLA, MARIANOEL PEREIRA-GOMEZ,
CECILIASALAZAR , GREGORIO IRAOLA , OTTO PRITSCH, JAVIER HURTADO , JORDAN TENZI
. MARIELA BOLLATI-FOGOLIN , SERGIO BIANCHI, NICOLAS NIN , GONZALO MORATORIO,
PILAR MORENO

Frontiers in Nephrology, v.: 3 2023

Areas de conocimiento:

Ciencias Médicas y de la Salud / Medicina Clinica / Sistema Respiratorio / COVID-19

Medio de divulgacion: Internet

E-ISSN: 28130626

DOI: 10.3389/fneph.2023.1132763

http://dx.doi.org/10.3389/fneph.2023.1132763

Fast and cost-effective SARS-CoV-2 variant detection using Oxford Nanopore full-length spike gene
sequencing (Completo, 2023)

CECILIASALAZAR, IGNACIO FERRES , MERCEDES PAZ , ALICIA COSTABILE , GONZALO
MORATORIO, PILAR MORENO, GREGORIO IRAOLA

Microbial Genomics, v.: 9 2023

Areas de conocimiento:

Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Biolégicas / Biologia Celular, Microbiologia / Genémica viral
Medio de divulgacién: Internet
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https://doi.org/10.1016/j.nmni.2023.101210
https://doi.org/10.3389/fmicb.2023.1286926
https://www.frontiersin.org/articles/10.3389/fmicb.2023.1286926/pdf?isPublishedV2=False
https://doi.org/10.3389/fneph.2023.1132763
https://www.frontiersin.org/articles/10.3389/fneph.2023.1132763/pdf

E-ISSN: 20575858
DOI: 10.1099/mgen.0.001013
http://dx.doi.org/10.1099/mgen.0.001013

WEB OF SCIENCE™ D)

Diving into the complexity of the spirochetal endoflagellum (Completo, 2023)

FABIANA SAN MARTIN, LENKA FULE, GREGORIO IRAOLA , ALEJANDRO BUSCHIAZZO,
MATHIEU PICARDEAU

Trends in Microbiology, v.: 31 p.:294 - 307, 2023

Areas de conocimiento:

Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Bioldgicas / Biologia Celular, Microbiologia / Gendmica
bacteriana

Medio de divulgacién: Internet

Lugar de publicacién: Netherlands

ISSN: 0966842X

DOI: 10.1016/j.tim.2022.09.010

http://dx.doi.org/10.1016/}.tim.2022.09.010

WEB OF SCIENCE™

Phylogenetic and Multiple-Locus Variable number tandem repeat analysis of Mycobacterium avium
subsp. paratuberculosis isolates from Argentina (Completo, 2022)

BRENDA VASINI, PABLO FARACE , AMADIO ARIEL, KARINA CIRONE, LAURAMENDEZ,
CLAUDIA MORSELLA, PABLO FRESIA , GREGORIO IRAOLA , ANDREA GIOFFRE , FERNANDO
PAOLICCHI

Veterinary Research Communications, 2022

Areas de conocimiento:

Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Biolégicas / Biologfa Celular, Microbiologia / Microbiologia
veterinaria

Medio de divulgacién: Internet

Lugar de publicacién: Netherlands

ISSN: 01657380

E-ISSN: 15737446

DOI:10.1007/511259-022-09983-8

http://dx.doi.org/10.1007/5s11259-022-09983-8
WEB OF SCIENCE™

First detection and origin of multi-drug resistant Klebsiella pneumoniae ST15 harboring OXA-48 in
South America (Completo, 2022)

CECILIASALAZAR, VERONICA ANTELO , MARIELA VIEYTES, CRISTINA DAVILA , FABIO GRILL
,ANTONIO GALIANA, GREGORIO IRAOLA
Journal of Global Antimicrobial Resistance, 2022
Palabras clave: OXA-48 Klebsiella pneumoniae Nanopore
Areas de conocimiento:
Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Bioldgicas / Biologia Celular, Microbiologia / Gendmica
microbiana
Medio de divulgacién: Internet
Lugar de publicacion: Netherlands
ISSN: 22137165
DOI: 10.1016/j.jgar.2022.08.005
http://dx.doi.org/10.1016/j.jgar.2022.08.005
WEB OF SCIENCE™

A Two-Time Point Analysis of Gut Microbiota in the General Population of Buenos Aires and Its
Variation Due to Preventive and Compulsory Social Isolation During the COVID-19 Pandemic
(Completo, 2022)

PABLO AGUILERA, MARIA FLORENCIA MASCARDI , FIORELLA SABRINA BELFORTE, AYELEN
DAIANA ROSSO , SOFIA QUESADA , IGNACIO LLOVET, GREGORIO IRAOLA , JULIETATRINKS
,ALBERTO PENAS-STEINHARDT

Frontiers in Microbiology, v.: 132022

Palabras clave: COVID-19 Microbiota

Areas de conocimiento:

Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Bioldgicas / Biologia Celular, Microbiologia / Microbioma
Medio de divulgacién: Internet
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https://doi.org/10.1016/j.jgar.2022.08.005

Lugar de publicacién: Switzerland

E-ISSN: 1664302X

DOI: 10.3389/fmich.2022.803121
http://dx.doi.org/10.3389/fmich.2022.803121

WEB OF SCIENCE™

Annotating unknown species of urban microorganisms on a global scale unveils novel functional
diversity and local environment association (Completo, 2021)

IRAOLA G., WU J., DANKO D., AFSHINNEKOO E., BEZDAN D., BHATTACHARYYA M.,
CASTRO-NALLAR E., CHMIELARCZYK A., HAZLIN N., DENGY., DIAS-NETO E., FROLOVAA.,
MASON-BUCK G., JANGS., LABAJ P., LEESP., NIETO-CABALLERO M., OSUOLALEU O.,
OZOUNIS C., PERLIN M., PRITHIVIRAJ B., RASCOVAN N., ROZANSKAA., SCHRIML L.,
SEMMLERT., SUZUKIH., UGALDE J., YOUNG B., WERNER J., ZAMBRANO M., ZHAO Y.,
MASON C., SHIT., MetaSUB International Consortium

Environmental Research, 2021

Palabras clave: Microbioma Metagendmica Ambiente construido

Areas de conocimiento:

Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Bioldgicas / Biologia Celular, Microbiologia / Microbioma
Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias de la Computacién e Informacién / Ciencias de la
Informaciony Bioinformatica / Metagendmica

Medio de divulgacién: Internet

ISSN: 00139351

E-ISSN: 10960953
WEB OF SCIENCE™

Pangenome analysis reveals genetic isolation in Campylobacter hyointestinalis subspecies adapted to
different mammalian hosts (Completo, 2021)

COSTA, D., LEVESQUE S., KUMAR N, , Fresia P, FERRES|., LAWLEY T., IRAOLAG.
Scientific Reports,v.: 11 1,p.:1- 10,2021

Palabras clave: Campylobacter hyointestinalis Pangenoma

Areas de conocimiento:

Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Bioldgicas / Biologia Celular, Microbiologia / Evolucion
bacteriana

Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias de la Computacién e Informacién / Ciencias de la
Informacion y Bioinformatica / Gendmica microbiana

Medio de divulgacién: Internet

E-ISSN: 20452322
WEB OF SCIENCE”™

COVID-19 drug practices risk antimicrobial resistance evolution (Completo, 2021)

AFSHINNEKOO E., BHATTACHARYA C., BURGUETE-GARCIA A., CASTRO-NALLARE., DENG
Y., DESNUES C., DIAS-NETO E., ELHAIKE., IRAOLAG., JANGS., LABAJ P., MASON C.,
NAGARAJANN., POULSEN M., PRITHIVIRAJB.,SIAMR., SHIT., SUZUKIH., WERNER J.,
ZAMBRANO M., BHATTACHARYYA M.

The Lancet Microbe, 2021

Palabras clave: COVID-19 Resistencia antimicrobiana

Areas de conocimiento:

Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Biologicas / Biologia Celular, Microbiologia /

Medio de divulgacién: Internet

ISSN: 26665247
WEB OF SCIENCE”™
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Ano del evento: 2013

Palabras clave: Leptospira Biofilm Leptospirosis

Areas de conocimiento:

Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias de la Computacién e Informacién / Ciencias de la
Informacion y Bioinformatica / Gendmica bacteriana

Medio de divulgacion: Internet

Identificacién de marcadores para el estudio de la variabilidad genética en Campylobacter fetus (2012)

CALLEROSL., HERNANDEZ M., IRAOLA G., PEREZ R.

Publicado

Resumen

Evento: Internacional

Descripcion: XXI Congreso de la Asociacion Latinoamericana de Microbiologia
Ciudad: Santos

Afo del evento: 2012

Palabras clave: variabilidad CRISPR

Areas de conocimiento:

Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Biologicas / Biologfa Celular, Microbiologia /
Medio de divulgacién: Internet

Shedding light into bacterial pathogenicity prediction: a machine learning approach (2012)

IRAOLA G.,VAZQUEZ G., SPANGENBERG L, NAYAH

Publicado

Resumen

Evento: Internacional

Descripcion: ISCB-LA

Ciudad: Santiago de Chile

Ano del evento: 2012

Palabras clave: Machine Learning Bacterial pathogenicity prediction
Areas de conocimiento:

Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias de la Computacién e Informacién / Ciencias de la
Informacion y Bioinformatica / Gendmica comparativa

Medio de divulgacién: Papel

Prediccién de patogenicidad bacteriana en humanos (2012)

IRAOLA G., SPANGENBERG L, VAZQUEZ G., NAYAH
Publicado

Resumen

Evento: Regional

Descripcién: Jornadas de la Sociedad Uruguaya de Biociencias
Ciudad: Piridpolis

Afo del evento: 2012

Palabras clave: Patogenicidad bacteriana

Areas de conocimiento:

Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias de la Computacién e Informacién / Ciencias de la
Informacion y Bioinformatica / Genética bacteriana

Medio de divulgacion: Papel

Modeling the emergence of new human pathogens: bacteria as their own worst friends (2012)



IRAOLA G., SPANGENBERG L, VALENZUELAS, NAYA H

Publicado

Resumen

Evento: Internacional

Descripcion: Second Meeting of the Institut Pasteur International Network Americas Region
Ano del evento: 2012

Palabras clave: Bacteria Patogenicidad Emergente

Areas de conocimiento:

Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias de la Computacién e Informacién / Ciencias de la
Informacion y Bioinformética / Gendmica bacteriana

Medio de divulgacién: Otros

Estudios de la organizacion del gen GPDH en Rhodnius prolixus y Triatoma infestans (Hemiptera-
Reduviidae) (2011)

STROPPAMM , CARRIAZO C, LAGUNAS M, IRAOLAG., PANZERAY., GEREZ DE BURGOSN
Publicado

Resumen

Evento: Regional

Descripcion: IX Congreso Argentino de Protozoologia y Enfermedades Parasitarias
Ciudad: Mar del Plata, Argentina

Ano del evento: 2011

Anales/Proceedings:Revista Médica de Rosario

Volumen:77

ISSN/ISBN: 03275019

Palabras clave: GDPH Triatoma Rhodnius

Areas de conocimiento:

Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Bioldgicas / Genéticay Herencia / Citogenética
Medio de divulgacion: Papel

Genética aplicada al estudio de virus aviares (2011)

HERNANDEZ M., TOMAS G, MARANDINO A., IRAOLA G., MAYA L., HERNANDEZ D.,
PANZERAY., FERRARAF., PEREZR.

Publicado

Resumen

Evento: Local

Descripcioén: Il Jornadas de la Sociedad Uruguaya de Genética

Ciudad: Montevideo

Ao del evento: 2011

Palabras clave: PCR Diagnéstico Virus aviares

Areas de conocimiento:

Ciencias Naturalesy Exactas / Ciencias Bioldgicas / Bioguimica y Biologia Molecular / Genética
Viral

Medio de divulgacioén: Internet

Analisis de la variabilidad genética de Campylobacter fetus en Uruguay mediante MLST (2011)

CALLEROS L., HERNANDEZ M., IRAOLAG., SILVEYRAS, CARRETTO L.
Publicado

Resumen

Evento: Local

Descripcion: Il Jornadas de la Sociedad Uruguaya de Genética

Ciudad: Montevideo

Ano del evento: 2011

Palabras clave: Campylobacter fetus MLST Variabilidad genética

Areas de conocimiento:

Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Bioldgicas / Bioguimica y Biologia Molecular / Genética
Bacteriana

Medio de divulgacién: Internet

Gendmica comparativa del género Campylobacter: identificacion de nuevos blancos de diagnoéstico
para C. fetus (2010)

IRAOLA G., HERNANDEZ M., CALLEROS L., CARRETTO L., PEREZ R.

Publicado

Resumen

Evento: Nacional
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Descripcion: Xl Jornadas de la Sociedad Urugaya de Biociencias

Ciudad: Pirdpolis

Ano del evento: 2010

Palabras clave: Genémica comparativa

Areas de conocimiento:

Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias de la Computacién e Informacién / Ciencias de la
Informacion y Bioinformatica / Gendmica comparativa

Medio de divulgacién: Internet

www.pasteur.edu.uy/sub

Deteccion de Campylobacter fetus venerealis mediante multiplex PCR (2010)

IRAOLA G., HERNANDEZ M., CALLEROS L., CARRETTO L., SILVEIRAS., PEREZ R.
Publicado

Resumen

Evento: Internacional

Descripcion: XX Congreso Latinoamericano de Microbiologia

Ciudad: Montevideo

Ano del evento: 2010

Anales/Proceedings:XX Congreso Latinoamericano de Microbiologia - Presentacion oral
Pagina inicial: 32

ISSN/ISBN: 9789974819429

Palabras clave: Campylobacter Multiplex PCR Diagnostico

Areas de conocimiento:

Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Bioldgicas / Biologia Celular, Microbiologia / Genética
bacteriana

Medio de divulgacion: Papel

www.alam2010.org.uy

Este trabajo fue seleccionado para ser presentado en forma oral

Desarrollo de un método molecular basado en RealTime PCR para el diagnéstico de Campylobacter
fetus venerealis (2010)

IRAOLA G., HERNANDEZ M., CALLEROS L., CARRETTO L., PEREZR.
Publicado

Resumen

Evento: Internacional

Descripcion: XIl Congreso Argentino de Microbiologia

Ciudad: Buenos Aires

Ano del evento: 2010

Anales/Proceedings:XIl Congreso Argentino de Microbiologia

Palabras clave: Campylobacter RealTime PCR Diagndstico

Areas de conocimiento:

Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Biologicas / Biologia Celular, Microbiologia / Genética
bacteriana

Medio de divulgacion: Papel

Www.aam.org.ar

Diagnostico y caracterizacion de subespecies de Campylobacter fetus circulantes en ganado bovino
uruguayo (2009)

IRAOLA G., HERNANDEZ M., CALLEROS L., SILVERAS., CARRETTO L., PEREZ R.
Publicado

Resumen

Evento: Regional

Descripcion: VI Jornadas de la Sociedad de Bioquimica y Biologia Molecular

Ciudad: Montevideo

Ano del evento: 2009

Palabras clave: Campylobacter, Diagndstico, PCR

Areas de conocimiento:

Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Bioldgicas / Bioquimica y Biologia Molecular / Biologia
Molecular y Genética Bacteriana

Medio de divulgacién: CD-Rom

Deteccion Molecular de Campylobacter fetus en ganado bovino uruguayo (2009)

CALLEROSL., IRAOLA G., HERNANDEZ M., CARRETTO L., PEREZ R.
Publicado
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Resumen expandido

Evento: Regional

Descripcién: Sextas Jornadas Técnicas de Veterinaria
Ciudad: Montevideo

Ano del evento: 2009

Palabras clave: Campylobacter, Diagndéstico, PCR
Areas de conocimiento:

Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Bioldgicas / Bioquimica y Biologia Molecular / Biologfa
Molecular y Genética Bacteriana

Medio de divulgacién: Internet

www.fvet.edu.uy

TEXTOS EN PERIODICOS O REVISTAS

El cosquilleo intestinal que salvé al mundo (2018)

ECOS Uruguay
Periodicos
IRAOLA G.

Medio de divulgacion: Internet

El camino del conocimiento es la recompensa (2018)

ECOS Uruguay
Periodicos
IRAOLA G.

Medio de divulgacién: Internet
http://ecos.la/WW/18/opinion/2018/07/26/25400/el-camino-del-conocimiento-es-la-
recompensa/

Una sola salud y el efecto mariposa (2018)

ECOS Uruguay
Periodicos
IRAOLA G.

Areas de conocimiento:

Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Biolégicas / Biologia Celular, Microbiologia / Resistencia
antimicrobiana

Medio de divulgacién: Internet

Fecha de publicacién: 21/04/2018
http://ecos.la/LA/18/opinion/2018/04/21/22693/una-sola-salud-y-el-efecto-mariposa/

Produccion técnica
PRODUCTOS

Pagoo (2021)

, Software
FERRESI., IRAOLAG.

Pais: Uruguay
Disponibilidad: Irrestricta
Patente o Registro:

Otros registros

https://github.com/iferres/pagoo, Pagoo

Depdsito: 10/08/2021; Examen: ; Concesién:

Patente nacional: NO

Palabras clave: Genémica comparativa R Orientacién a objetos Pangenoma

Areas de conocimiento:

Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias de la Computacién e Informacién / Ciencias de la
Informaciony Bioinformatica / Gendmica bacteriana

Medio de divulgacién: Internet



MLSTar (2018)

, Software

FERRESI.,IRAOLAG.

Software escrito en R para genotipificacion de bacterias usando datos gendémicos

Pais: Uruguay

Disponibilidad: Irrestricta

Areas de conocimiento:

Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias de la Computacién e Informacién / Ciencias de la
Informacion y Bioinformatica / Filogenética

Medio de divulgacién: Internet

https://github.com/iferres/MLSTar

Pewit (2018)

, Software

FERRES ., FresiaP, IRAOLAG.

Reconstruccion de pan-genomas bacterianos

Pais: Uruguay

Disponibilidad: Irrestricta

Areas de conocimiento:

Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias de la Computacién e Informacién / Ciencias de la
Informacion y Bioinformatica / Gendmica microbiana

Medio de divulgacién: Internet

https://github.com/iferres/Pewit

Phylen (2018)

, Software

FERRESI., IRAOLAG.

Reconstruccion filogenética utilizando la base de datos EggNOG

Pais: Uruguay

Disponibilidad: Irrestricta

Areas de conocimiento:

Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias de la Computacién e Informacién / Ciencias de la
Informaciony Bioinformatica / Filogenética

Medio de divulgacion: Internet

https://github.com/iferres/phylen

Bacfier (2014)

, Software

SPANGENBERG L, IRAOLAG.,VAZQUEZ G., NAYAH

Prediccion de patogenicidad bacteriana a partir de datos gendémicos

Pais: Uruguay

Palabras clave: Patogenicidad bacteriana Gendmica Prediccion

Areas de conocimiento:

Ciencias Naturalesy Exactas / Ciencias de la Computacién e Informacién / Ciencias de la
Informacion y Bioinformatica / Gendmica

Medio de divulgaciéon: CD-Rom

TRABAJOS TECNICOS

Métodos moleculares para el diagnéstico y tipificacion de Brucelosis: aplicabilidad, desarrollo y
transferencia de tecnologias (2015)

Informe o Pericia técnica

IRAOLA G.

Asesoramiento en herramientas para el diagndstico molecular de patégenos bacterianos
Pais: Uruguay

Idioma: Espanol

Ciudad: Montevideo

NuUmero de paginas: 5

Duracion: 1 mes

Palabras clave: PCR Diagndéstico MLST Brucella

Areas de conocimiento:

Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias de la Computacién e Informacién / Ciencias de la
Informacion y Bioinformatica / Gendmica comparativa
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Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Bioldgicas / Biologia Celular, Microbiologia / Genética
bacteriana

OTRAS PRODUCCIONES
CURSOS DE CORTA DURACION DICTADOS

Molecular, genomic and metagenomic tools to combat antimicrobial resistance (2019)

IRAOLA G.

Otro

Pais: Uruguay

Idioma: Inglés

Medio divulgacion: Internet

Tipo de participacion: Organizador

Duracion: 1 semanas

Lugar: Institut Pasteur Montevideo

Ciudad: Montevideo

Institucion Promotora/Financiadora: Institut Pasteur Montevideo
Areas de conocimiento:

Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias de la Computacién e Informacién / Ciencias de la
Informacion y Bioinformatica /

Herramientas basicas de bioinformaética con aplicaciones en metagenémica (2019)

NAYAH, GRANA, M., Fresia P, IRAOLAG.

Otro

Pais: Bolivia

Idioma: Espanol

Medio divulgacion: Internet

Tipo de participacién: Docente

Duracion: 2 semanas

Lugar: Universidad Mayor de San Andrés

Ciudad: La Paz

Institucién Promotora/Financiadora: Universidad Mayor de San Andrés
Areas de conocimiento:

Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias de la Computacién e Informacién / Ciencias de la
Informacion y Bioinformatica /

Hands-on microbiome data analysis: tools for understanding microbial communities in health and
disease (2018)

IRAOLA G.

Otro

Pais: Uruguay

Idioma: Inglés

Medio divulgacion: Internet

Tipo de participaciéon: Organizador

Duracion: 1 semanas

Lugar: Institut Pasteur de Montevideo

Ciudad: Montevideo

Institucién Promotora/Financiadora: Institut Pasteur de Montevideo
Areas de conocimiento:

Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias de la Computacién e Informacién / Ciencias de la
Informacion y Bioinformatica / Microbioma

Metagenodmica funcional y descriptiva como herramientas de bioprospeccion (2018)

IRAOLA G.

Otro

Pais: Uruguay

Idioma: Espanol

Medio divulgacion: Internet

Tipo de participaciéon: Docente

Duracion: 2 semanas

Lugar: Instituto de Investigaciones Biologicas Clemente Estable

Ciudad: Montevideo

Institucion Promotora/Financiadora: Instituto de Investigaciones Bioldgicas Clemente Estable



Areas de conocimiento:
Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias de la Computacién e Informacién / Ciencias de la
Informacion y Bioinformatica / Microbioma

Hands-on metagenomics data analysis: tools for bioprospection in clinical and environmental
microbiology (2017)

IRAOLAG.

Otro

Pais: Uruguay

Idioma: Inglés

Medio divulgacion: Internet

Veb: pasteur.uy

Tipo de participacion: Organizador

Unidad: Unidad de Bioinformatica

Duracion: 2 semanas

Lugar: Institut Pasteur de Montevideo

Ciudad: Montevideo

Institucion Promotora/Financiadora: Institut Pasteur de Montevideo

Palabras clave: Metagendmica Microbioma Analisis de datos

Areas de conocimiento:

Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias de la Computacién e Informacién / Ciencias de la
Informacion y Bioinformatica /

Informacion adicional: Financiado por UNU-Biolac, Embajada Francesa en Uruguay e Institut
Pasteur de Montevideo.

Hands-on course on high-throughput sequencing data analysis (2014)

IRAOLAG.

Otro

Pais: Uruguay

Idioma: Inglés

Tipo de participacién: Docente
Duracion: 2 semanas

Lugar: Institut Pasteur de Montevideo
Ciudad: Montevideo

Areas de conocimiento:

Ciencias Naturalesy Exactas / Ciencias de la Computacién e Informacién / Ciencias de la
Informacion y Bioinformatica /

Evaluaciones
EVALUACION DE PROYECTOS
EVALUACION INDEPENDIENTE DE PROYECTOS

Vinculacién con Cientificos y Tecnélogos del Exterior (2022)

Uruguay
Agencia Nacional de Investigacion e Innovacion (ANI1)
Cantidad: Menos de 5

Comisién Sectorial de Investigacion Cientifica (CSIC) (2021)

Uruguay
Cantidad: Menos de 5

Fondo Maria Vifas (2020 /2021)

Uruguay
Cantidad: De 5a 20

FONDECYT (2018)

Chile
Cantidad: Menos de 5

BBSRC/NERC-CONICET Joint Awards for AMR in the Environment (2018 )
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Argentina
British Bioscience Research Council
Cantidad: Menos de 5

Agencia Nacional de Investigacion e Innovacion (2015)

Uruguay
Agencia Nacional de Investigacion e Innovacion
Cantidad: De 5a 20

Agencia Nacional de Promocién de Cienciay Tecnologia (ANPCyT) (2015)

Argentina
Agencia Nacional de Promocion de Cienciay Tecnologia (ANPCyT)
Cantidad: Menos de 5

EVALUACION DE PUBLICACIONES
COMITE EDITORIAL

Frontiers in Cellular and Infection Microbiology (2022

Tipo de publicacion: Revista
Cantidad: Menos de 5

Frontiers in Genetics (2020 )

Tipo de publicacion: Revista
Cantidad: Menos de 5

REVISIONES

Cell Reports Methods (2021)

Tipo de publicacién: Revista
Cantidad: Menos de 5

Frontiers in Genetics (2021)

Tipo de publicacion: Revista
Cantidad: De 5220

ISME Communications (2021 )

Tipo de publicacion: Revista
Cantidad: Menos de 5

PLoS Genetics (2021)

Tipo de publicacién: Revista
Cantidad: Menos de 5

Microbial Genomics (2020)

Tipo de publicacion: Revista
Cantidad: Menos de 5

Microbiome (2019)

Tipo de publicacion: Revista
Cantidad: Menos de 5

Bioinformatics (2019)

Tipo de publicacion: Revista
Cantidad: Menos de 5

BMC Microbiology (2019)
Tipo de publicacion: Revista

Cantidad: Menos de 5

Peer) (2019)



Tipo de publicacién: Revista
Cantidad: Menos de 5

Infection, Genetics and Evolution (2019)

Tipo de publicacion: Revista
Cantidad: Menos de 5

elLife(2019)

Tipo de publicacion: Revista
Cantidad: Menos de 5

Clinical Microbiology and Infection (2018)

Tipo de publicacion: Revista
Cantidad: Menos de 5

Science of the Total Environment (2018 )

Tipo de publicacion: Revista
Cantidad: Menos de 5

Journal of Open Source Software (2018 )

Tipo de publicacién: Revista
Cantidad: Menos de 5

Royal Society Open Science (2017 )

Tipo de publicacion: Revista
Cantidad: Menos de 5

International Journal of Systematic and Evolutionary Microbiology (2017 )

Tipo de publicacion: Revista
Cantidad: De 5a 20

Journal of Microbiological Methods (2016 / 2018)

Tipo de publicacién: Revista
Cantidad: De 5220

Gene (2015)
Tipo de publicacion: Revista

Cantidad: Menos de 5

EVALUACION DE EVENTOS Y CONGRESOS

XLI Encuentro Anual de la Sociedad Chilena de Bioquimica y Biologia Molecular (2018 )

Revisiones
Chile

X-meeting (2018)

Revisiones
Brasil

Sociedad Brasilefia de Biologia Computacional
EVALUACION DE PREMIOS

Premios INJU 2020 (2020)

Evaluacién de premios y concursos

Cantidad: Menos de 5
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EVALUACION DE CONVOCATORIAS CONCURSABLES

Cargo concursable proyecto ANII "Centro Uruguayo de Metagenémica" (2017 )

Comité evaluador
Uruguay
Cantidad: Menos de 5

Cargo concursable proyecto ANII-FSSA-X-2014-1-105252 (2016 )

Comité evaluador
Uruguay
Cantidad: Menos de 5

JURADO DE TESIS

Ingenieria en Biotecnologia (2021)

Jurado de mesa de evaluacién de tesis
Sector Educacion Superior/Privado / Universidad ORT Uruguay / Facultad de Ingenieria, Uruguay
Nivel de formacién: Grado

Formacion de RRHH

TUTORIAS CONCLUIDAS
POSGRADO

Analisis metagenomico de la microbiota fecal de bovinos durante la infeccién con Fasciola hepatica
utilizando tecnologia Oxford Nanopore (2018 - 2024)

Tesis de doctorado

Sector Organizaciones Privadas sin Fines de Lucro/Sociedades Cientifico-Tecnolégicas / Institut
Pasteur de Montevideo / Institut Pasteur de Montevideo, Uruguay

Programa: Doctorado en Ciencias Bioldgicas (PEDECIBA)

Tipo de orientacion: Tutor Unico o principal

Nombre del orientado: Cecilia Salazar

Pais: Uruguay

Areas de conocimiento:

Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias de la Computacién e Informacién / Ciencias de la
Informaciony Bioinformatica / Gendémica microbiana

Gendmica aplicada al estudio de Campylobacter fetus en humanos y animales de produccién (2016 -
2024)

Tesis de doctorado

Sector Educacion Superior/Publico / Universidad de la Republica / Facultad de Ciencias , Uruguay
Programa: Doctorado en Ciencias Bioldgicas (UDELAR-PEDECIBA)

Tipo de orientacién: Tutor Unico o principal

Nombre del orientado: Daniela Costa

Pais: Uruguay

Palabras Clave: Campylobacter fetus Genémica

Areas de conocimiento:

Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias de la Computacién e Informaciéon / Ciencias de la
Informacion y Bioinformatica / Gendmica comparativa

Desarrollo, implementacion y optimizacion de herramientas de genémica comparativa para el género
Leptospira

Tesis de maestria

Sector Organizaciones Privadas sin Fines de Lucro/Sociedades Cientifico-Tecnoldgicas / Institut
Pasteur de Montevideo / Institut Pasteur de Montevideo / Unidad de Bioinformatica, Uruguay
Tipo de orientacién: Tutor Unico o principal

Nombre del orientado: Ignacio Ferrés

Pais: Uruguay

Palabras Clave: Gendmica Leptospira Pangenoma MLST

Areas de conocimiento:

Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias de la Computacién e Informacién / Ciencias de la
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Informacion y Bioinformatica / Gendmica bacteriana

Deteccidn y caracterizacion de plasmidos asociados a resistencia a antibioéticos en muestras de la
Penlnsula Fildes fisla Rey forge)

Tesis de maestria

Sector Gobierno/Publico / Ministerio de Educacion y Cultura/ Instituto de Investigaciones
Bioldgicas Clemente Estable, Uruguay

Tipo de orientacién: Cotutor en pie de igualdad

Nombre del orientado: Matias Giménez

Pais: Uruguay

Palabras Clave: Plasmidos Metagendmica Antartida Resistencia a antimicrobianos

Areas de conocimiento:

Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias de la Computacién e Informacién / Ciencias de la
Informacion y Bioinformatica / Gendmica microbiana

GRADO

Caracterizacion de patégenos bacterianos en ambulancias

Tesis/Monografia de grado

Sector Organizaciones Privadas sin Fines de Lucro/Sociedades Cientifico-Tecnolégicas / Institut
Pasteur de Montevideo / Institut Pasteur de Montevideo / Laboratorio de Gendémica Microbiana,
Uruguay

Tipo de orientacién: Tutor Unico o principal

Nombre del orientado: Pablo Valdez

Pais: Uruguay

Palabras Clave: Microbioma Ambulancias Patégenos Resistencia a antimicrobianos Metagendmica
Gendmica

Areas de conocimiento:

Ciencias Naturalesy Exactas / Ciencias de la Computacién e Informacién / Ciencias de la
Informacion y Bioinformatica / Gendémica Microbiana

Estudios genémicos en Campylobacter sputorum bv. sputorum

Tesis/Monografia de grado

Sector Educacién Superior/Privado / Universidad ORT Uruguay / Facultad de Ingenieria, Uruguay
Programa: Licenciatura en Biotecnologia

Nombre del orientado: Eugenia Pastor

Pais: Uruguay

Palabras Clave: Campylobacter Genémica

Areas de conocimiento:

Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias de la Computacién e Informacién / Ciencias de la
Informacion y Bioinformatica / Gendmica bacteriana

Identificacién de los genes involucrados en el metabolismo del acido sialico en Leptospira

Tesis/Monografia de grado

Sector Educacion Superior/Publico / Universidad de la Republica / Facultad de Ciencias , Uruguay
Programa: Licenciatura en Ciencias Bioldgicas

Nombre del orientado: Gabriel Martinez

Pais: Uruguay

Palabras Clave: LeptospiraAcido sialico

Areas de conocimiento:

Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias de la Computacién e Informaciéon / Ciencias de la
Informacion y Bioinformatica / Gendmica bacteriana

TUTORIAS EN MARCHA

POSGRADO

Metagendémica funcional aplicada al descubrimiento de nuevas enzimas (2022)

Tesis de doctorado

Sector Organizaciones Privadas sin Fines de Lucro/Sociedades Cientifico-Tecnoldgicas / Institut
Pasteur de Montevideo / Institut Pasteur de Montevideo / Laboratorio de Gendmica Microbiana,
Uruguay

Programa: Doctorado en Ciencias Biologicas
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Tipo de orientacién: Cotutor en pie de igualdad (IRAOLA G., MANTAB)

Nombre del orientado: Valeria Florez

Pais/Idioma: Uruguay, Espafiol

Areas de conocimiento:

Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Bioldgicas / Biologia Celular, Microbiologia / Microbioma
Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias de la Computacién e Informacién / Ciencias de la
Informaciony Bioinformatica / Gendmica Microbiana

Analisis de comunidades microbianas de suelo en sistemas ganaderos sobre campo natural (2020)

Tesis de doctorado

Sector Organizaciones Privadas sin Fines de Lucro/Sociedades Cientifico-Tecnolégicas / Institut
Pasteur de Montevideo / Institut Pasteur de Montevideo / Laboratorio de Gendmica Microbiana,
Uruguay

Tipo de orientacién: Tutor Unico o principal

Nombre del orientado: Matias Giménez

Medio de divulgacion: Internet

Pais/Idioma: Uruguay, Esparfol

Palabras Clave: Microbioma del suelo Campo natural Resistencia a antibiéticos Carbono
Metagendmica

Areas de conocimiento:

Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias de la Computacién e Informacién / Ciencias de la
Informacion y Bioinformatica / Gendmica microbiana

Diversidad, evolucién y genémica comparada del género Leptospira (2019)

Tesis de doctorado

Sector Organizaciones Privadas sin Fines de Lucro/Sociedades Cientifico-Tecnolégicas / Institut
Pasteur de Montevideo / Institut Pasteur de Montevideo / Laboratorio de Gendmica Microbiana,
Uruguay

Tipo de orientacion: Cotutor en pie de igualdad

Nombre del orientado: Ignacio Ferrés

Medio de divulgacién: Internet

Pais/Idioma: Uruguay, Espafol

Palabras Clave: Leptospira Bioinformatica Leptospirosis Gendmica comparativa Evolucion

Areas de conocimiento:

Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias de la Computacién e Informacién / Ciencias de la
Informacion y Bioinformatica / Gendmica microbiana

OTRAS

A city-scale molecular map of antimicrobial resistance among hospital settings, the urban environment
and human population: towards the application of metagenomics for the assessment of stewardship
programs (2020)

Orientacién de posdoctorado

Sector Organizaciones Privadas sin Fines de Lucro/Sociedades Cientifico-Tecnolégicas / Institut
Pasteur de Montevideo / Institut Pasteur de Montevideo / Laboratorio de Gendmica Microbiana,
Uruguay

Tipo de orientacion: Tutor Unico o principal

Nombre del orientado: Andrés Parada

Medio de divulgacién: Internet

Pais/Idioma: Uruguay, Espafiol

Palabras Clave: Metagendmica Gendmica microbiana Resistencia a antibidticos Microbioma
Areas de conocimiento:

Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias de la Computacién e Informacién / Ciencias de la
Informaciony Bioinformatica / Gendémica microbiana

Rol de la microbiota intestinal en la respuesta a inmunoterapias contra el cancer en Uruguay (2020)

Orientacion de posdoctorado

Sector Organizaciones Privadas sin Fines de Lucro/Sociedades Cientifico-Tecnolégicas / Institut
Pasteur de Montevideo / Institut Pasteur de Montevideo / Laboratorio de Gendmica Microbiana,
Uruguay

Tipo de orientacién: Tutor Unico o principal

Nombre del orientado: Nadia Riera Faraone

Medio de divulgacién: Otros

Pais/Idioma: Uruguay, Espafol

44



Palabras Clave: Microbiota Inmunoterapia Melanoma Céncer de pulmoén

Areas de conocimiento:

Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias de la Computacién e Informacién / Ciencias de la
Informaciony Bioinformatica / Metagendmica

Ciencias Médicas y de la Salud / Medicina Clinica / Oncologia

Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Bioldgicas / Biologia Celular, Microbiologia / Microbioma
humano

Otros datos relevantes
PREMIOS, HONORES Y TITULOS

Pasteur Network Talent Award (2021)

(Internacional)
Institut Pasteur International Network (RI1P)

Leén de Oro (2021)

(Nacional)
Club de Leones de Cardonay Florencio Sdnchez

Reconocimiento de la Academia Nacional de Ciencias (2021)

(Nacional)
Academia Nacional de Ciencias
Reconocimiento por la labor durante la pandemia por COVID-19 en Uruguay.

Beca de Doctorado (2014)

(Nacional)
CSIC

Beca de Maestria (2012)

(Nacional)
Comision Sectorial de Investigacion Cientifica (CSIC)

Mejor poster (SUB) (2012)

(Nacional)

Sociedad Uruguaya de Biociencias

Premio al mejor poster, titualdo "Prediccién de patogenicidad bacteriana en humanos", presentado
en el congreso de la Sociedad Uruguaya de Biociencias 2012

Beca de Maestria (2011)

(Nacional)
CSIC

Beca de Iniciacidn a la Investigacién (2010)

(Nacional)
Agencia Nacional de Investigacién e Innovacion

PRESENTACIONES EN EVENTOS

Phage Option (2024)

Congreso

A Bacteriophage Platform for the Treatment and Prevention of Bacterial Infections in Humans
Colombia

Tipo de participacion: Conferencista invitado

Alcance geogréfico: Internacional Palabras Clave: Bacteriéfagos Fagoterapia
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Areas de conocimiento:
Ciencias Médicas y de la Salud / Biotecnologia de la Salud / Biotecnologia relacionada con la Salud /
Fagoterapia

Global Microbiome Network - Fist Latin American Symposium (2021)

Congreso

The Latinbiota Consortium: understanding the gut microbiome composition and variability in
LatAm populations

Peru

Tipo de participacion: Conferencista invitado Palabras Clave: Microbioma América Latina

Areas de conocimiento:

Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Bioldgicas / Biologia Celular, Microbiologia / Microbioma
Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias de la Computacién e Informacién / Ciencias de la
Informacion y Bioinformatica / Gendmica microbiana

XXV Congreso Latinoamericano de Microbiologia (2021)

Congreso

Presentacién de 30 minutos en el simposio sobre microbiologia ambiental

Paraguay

Tipo de participacion: Conferencista invitado Palabras Clave: Microbiologia ambiental Gen?mica
microbiana Metagen?mica Bioinform?tica

Areas de conocimiento:

Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Bioldgicas / Biologia Celular, Microbiologia / Gendmica
microbiana

Ciencias Naturalesy Exactas / Ciencias de la Computacién e Informacién / Ciencias de la
Informacion y Bioinformatica / Metagendmica

Congreso Latinoamericano del Microbioma (2021)

Congreso

Presentacion de 20 minutos sobre microbioma intestinal de poblaciones latinoamericanas
México

Tipo de participaciéon: Conferencista invitado

Nombre de la institucion promotora: Universidad Auténoma de México (UNAM) Palabras Clave:
Microbioma Metagen?mica

Areas de conocimiento:

Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias de la Computacién e Informacién / Ciencias de la
Informaciony Bioinformatica / Metagendmica

Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Bioldgicas / Biologia Celular, Microbiologia / Microbioma
humano

First Latinbiota Consortium Meeting (2021)

Encuentro

Primer encuentro virtual del Consorcio Latinbiota

Uruguay

Tipo de participacién: Moderador Palabras Clave: Microbioma América Latina
Areas de conocimiento:

Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Biologicas / Biologia Celular, Microbiologia

XVII Congreso Uruguayo de Medicina Intensiva (2021)

Congreso

Aportes de la biologia molecular y la metagendmica en el combate de la multi-resistencia
Uruguay

Tipo de participacién: Conferencista invitado Palabras Clave: Metagendmica Resistencia a
antibioticos Microbiologia clinica

Areas de conocimiento:

Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Bioldgicas / Biologia Celular, Microbiologia / Gendmica
bacteriana

Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias de la Computacién e Informacién / Ciencias de la
Informaciony Bioinformatica / Microbioma

19th European Conference on Computational Biology (2020)

Congreso
Conferencista en la seccion "Global Bioinformatics Communities Latin America"
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Espana

Tipo de participacién: Conferencista invitado Areas de conocimiento:

Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias de la Computacién e Informacién / Ciencias de la
Informacion y Bioinformatica / Gendmica microbiana

RIIP South American Regional Meeting (2019)

Taller

Surveying what?s flushed away: using urban wastewater as a proxy to population?s health
Brasil

Tipo de participacion: Conferencista invitado

Nombre de la institucion promotora: Institut Pasteur International Network Areas de
conocimiento:

Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias de la Computacién e Informacién / Ciencias de la
Informacion y Bioinformatica / Gendmica microbiana

XVII Congreso Latinoamericano de Genética (2019)

Congreso

Surveying the gut microbiota from urban wastewater: implications in risk assessment and public
health

Argentina

Tipo de participacién: Conferencista invitado

Nombre de la institucion promotora: Sociedad Latinoamericana de Genética Palabras Clave:
Metagendmica Microbioma Patégenos Resistencia a antibioticos

Areas de conocimiento:

Ciencias Naturalesy Exactas / Ciencias de la Computacién e Informacién / Ciencias de la
Informacion y Bioinformatica / Gendmica microbiana

X-meeting (2018)

Congreso

Bacterial pangenome estimation walks inside taxonomy

Brasil

Tipo de participaciéon: Conferencista invitado

Nombre de la institucion promotora: Sociedad Brasilefa de Biologia Computcional Areas de
conocimiento:

Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias de la Computacién e Informacién / Ciencias de la
Informacion y Bioinformatica / Gendmica microbiana

Scientific Symposium of the Institut Pasteur International Network (2018)

Congreso

City-wide metagenomics uncover antibiotic resistance reservoirs in urban beach and sewage
waters

Francia

Tipo de participacién: Expositor oral

Nombre de la institucion promotora: Institut Pasteur International Network Palabras Clave:
Metagendmica Resistencia a antibidticos

Areas de conocimiento:

Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias de la Computacién e Informacién / Ciencias de la
Informacion y Bioinformatica / Gendmica microbiana

Scientific Symposium of the Institut Pasteur International Network (2014)

Congreso

Clinical cases of Mycobacterium tuberculosis in Uruguay boarded by whole genome sequencing
Uruguay

Tipo de participacién: Expositor oral

Carga horaria: 8 Palabras Clave: Genémica Mycobacterium Patdgenos

Areas de conocimiento:

Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias de la Computacién e Informacién / Ciencias de la
Informacion y Bioinformatica / Gendmica bacteriana

Jornadas de la Sociedad Uruguaya de Genética (2014)

Congreso
Evolucion gendmica de la patogenicidad y el tropismo de tejido en el género Campylobacter
Uruguay
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Tipo de participacién: Expositor oral

Carga horaria: 8 Palabras Clave: Campylobacter Gendmica Patogenicidad

Areas de conocimiento:

Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias de la Computacién e Informacién / Ciencias de la
Informaciony Bioinformatica / Gendmica bacteriana

XX Congreso Latinoamericano de Microbiologia (2010)

Congreso

Deteccion de Campylobacter fetus venerealis mediante multiplex PCR

Uruguay

Tipo de participacion: Expositor oral

Carga horaria: 8 Palabras Clave: Campylobacter Diagnostico Microbiologia

Areas de conocimiento:

Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Biolégicas / Biologia Celular, Microbiologia / Genética
bacteriana

JURADO/INTEGRANTE DE COMISIONES EVALUADORAS DE TRABAJOS ACADEMICOS

Disefio de una PCR miuiltiplex para detectar Pseudomonas aeruginosa y Mycobacterium avium en agua
potable (2022)

Candidato: Milly Bruzo

Tipo Jurado: Tesis/Monografia de grado

IRAOLA G.

Bioguimico Clinico / Sector Educacion Superior/Publico / Universidad de la Republica / Facultad de
Quimica/ Uruguay

Pais: Uruguay

Idioma: Espanol

Palabras Clave: PCR Microbiologia

Areas de conocimiento:

Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Bioldgicas / Biologia Celular, Microbiologia / Bacteriologia

Rol del microbioma intestinal en el mecanismo de la remision temprana de la diabetes mellitus tipo 2
ocasionada por la cirugia bariatrica (2021)

Candidato: Fernando Slamovitz

Tipo Jurado: Tesis/Monografia de grado

IRAOLAG., VIOLAM.

Ingenieria en Biotecnologia / Sector Educacion Superior/Privado / Universidad ORT Uruguay /
Facultad de Ingenieria / Uruguay

Pais: Uruguay

Idioma: Espanol

Palabras Clave: Microbioma intestinal Diabetes Cirugia bari?trica

Areas de conocimiento:

Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Bioldgicas / Biologia Celular, Microbiologia / Microbioma
Ciencias Médicas y de la Salud / Biotecnologia de la Salud / Biotecnologia de la Salud

Indicadores de produccion

ACTIVIDADES 29
Lineas de investigacion 5
Proyectos Investigacion Desarrollo 13
Docencia 8
Direccién Administracién 1
Pasantia 1
Otra Actividad Técnica 1

88

PRODUCCION BIBLIOGRAFICA

48



Articulos publicados en revistas cientificas
Completo
Trabajos en eventos

Libros y Capitulos

Capitulos de libro publicado

Textos en periddicos

Periodicos

PRODUCCION TECNICA

Productos tecnolégicos

Conregistro o patente

Trabajos técnicos

Otros tipos

EVALUACIONES

Evaluacion de proyectos

Evaluacion de eventos

Evaluacion de publicaciones

Evaluacion de convocatorias concursables

Jurado de tesis

FORMACION RRHH

Tutorias/Orientaciones/Supervisiones concluidas

Tesis/Monografia de grado
Tesis de doctorado
Tesis de maestria

Tutorias/Orientaciones/Supervisiones en marcha

Tesis de doctorado
Orientacion de posdoctorado

63

63
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