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Doctorado en Ciencias Biolégicas (UDELAR-PEDECIBA) (2015 - 2020)

Universidad de la Republica - Facultad de Ciencias, Uruguay

Titulo de la disertacién/tesis/defensa: Caracterizacion de los ARN mensajeros localizados en
axones motoresy sensoriales, y sus posibles cambios asociados al envejecimiento

Tutor/es: Dr. José R. Sotelo-Silveira

Obtencion del titulo: 2020

Financiacion:

Agencia Nacional de Investigacion e Innovacion / Agencia Nacional de Investigacion e Innovacion,
Uruguay

Universidad de la Republica / Comision Académica de Posgrados , Uruguay

Palabras Clave: ARNm axon Envejecimiento

Areas de conocimiento:

Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Bioldgicas / Bioguimica y Biologia Molecular /
Bioinformatica

Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Bioldgicas / Otros Tépicos Bioldgicos / Neurobiologia

MAESTRIA

Maestria en Ciencias Bioldgicas (UDELAR-PEDECIBA) (2011 - 2014)

Universidad de la Republica - Facultad de Ciencias, Uruguay

Titulo de la disertacion/tesis/defensa: Anélisis del transcriptoma de axones mielinicos mediante
secuenciacion masiva

Tutor/es: Dr. José R. Sotelo-Silveira

Obtencion del titulo: 2014

Financiacion:

Agencia Nacional de Investigacion e Innovacién / Agencia Nacional de Investigacién e Innovacion,
Uruguay

Palabras Clave: Gendmica Neurobiologia celular y molecular

Areas de conocimiento:

Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Bioldgicas / Bioguimica y Biologia Molecular /

GRADO
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mailto:joaquinafarias@gmail.com
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Licenciatura en Ciencias Biolégicas (2005 - 2010)

Universidad de la Republica - Facultad de Ciencias, Uruguay

Titulo de la disertacién/tesis/defensa: Prevalencia del polimorfismo -866 G/A en el promotor del
gen UCP-2 en una muestra de la poblacion diabética de Montevideo, Uruguay

Tutor/es: Dra. Adriana Mimbacas

Obtencion del titulo: 2010

Palabras Clave: Diabetes

Areas de conocimiento:

Ciencias Médicas y de la Salud / Ciencias de la Salud / Epidemiologia /

Formacién complementaria
CONCLUIDA
CURSOS DE CORTA DURACION

Introduccidn a la divulgacion de proyectos de investigacion (11/2022 - 12/2022)

Sector Educacién Superior/Publico / Universidad de la Republica / Facultad de Veterinaria/
Programa de Educacion Permanente , Uruguay
45 horas

Gestion de proyectos de investigacién de base biolégica (08/2022 - 09/2022)

Sector Educacion Superior/Publico / Universidad de la Republica / Facultad de Veterinaria/
Programa de Educacion Permanente , Uruguay
45 horas

Disefio financiero de proyectos de investigacion de base bioldgica (05/2022 - 06/2022)

Sector Educacion Superior/Publico / Universidad de la Republica / Facultad de Veterinaria/
Programa de Educacion Permanente , Uruguay
45 horas

Evaluar en linea (08/2021 - 09/2021)

Sector Educacion Superior/Publico / Universidad de la Republica / Comision Sectorial de Ensefanza
, Uruguay
45 horas

Biotecnologia Vegetal (09/2020 - 11/2020)

Sector Educacién Superior/Publico / Universidad de la Republica / Facultad de Ciencias , Uruguay
83 horas

Taller de Bioinformatica (08/2012 - 12/2012)

Sector Educacion Superior/Publico / Universidad de la Republica / Facultad de Ciencias , Uruguay
60 horas

Introduccién al Data mining (03/2012 - 06/2012)

Sector Educacion Superior/Publico / Universidad de la Republica / Facultad de Ciencias, Uruguay
48 horas

Introduccion a la programacion con el paquete estadistico R (08/2011 - 12/2011)

Sector Educacién Superior/Publico / Universidad de la Republica / Facultad de Ciencias , Uruguay
40 horas

Técnico en Analisis Estadistico (con SPSS) (01/2011 - 04/2011)

Sector Empresas/Privado / Empresa Privada / Taller de informatica, Uruguay

Uso y manejo de modelos animales tradicionales y no tradicionales en investigacién (01/2011 -
01/2011)

Sector Educacion Superior/Publico / Universidad de la Republica / Comision Honoraria de
Experimentacién Animal, Uruguay
40 horas



Calculo Diferencial e Integral 11 (08/2010 - 12/2010)

Sector Educacion Superior/Publico / Universidad de la Republica / Facultad de Ciencias , Uruguay

Temas en analisis de secuencias (09/2010 - 09/2010)

Sector Educacién Superior/Publico / Programa de Desarrollo de las Ciencias Bésicas / Programa de
Desarrollo de las Ciencias Bésicas , Uruguay
15 horas

Algebralineal 1(03/2010 - 07/2010)

Sector Educacion Superior/Publico / Universidad de la Republica / Facultad de Ciencias , Uruguay

Calculo Diferencial e Integral 1 (03/2010 - 07/2010)

Sector Educacion Superior/Publico / Universidad de la Republica / Facultad de Ciencias, Uruguay

Temas en Disefio y Analisis de Experimentos con Microarrays (01/2010 - 01/2010)

Sector Educacién Superior/Publico / Programa de Desarrollo de las Ciencias Bésicas / Programa de
Desarrollo de las Ciencias Bésicas , Uruguay

Taller de Biologia Molecular (09/2009 - 12/2009)

Sector Educacion Superior/Publico / Universidad de la Republica / Facultad de Ciencias , Uruguay
60 horas

Daiio y reparacién del ADN (10/2008 - 10/2008)

Sector Educacion Superior/Publico / Programa de Desarrollo de las Ciencias Basicas / Programa de
Desarrollo de las Ciencias Bésicas , Uruguay
40 horas

PARTICIPACION EN EVENTOS

Taller "Fomentar y favorecer el bienestar laboral de quienes integran PEDECIBA" (2025)

Tipo: Taller

Institucién organizadora: Comision de Género de Pedeciba con apoyo de Red Psicofeminista,
Uruguay

Alcance geografico: Nacional

Practicas de gestion cultural en la Udelar: Presentaciéon de experiencias (2023)

Tipo: Encuentro
Institucién organizadora: Servicio Central de Inclusion y Bienestar, UdelaR, Uruguay
Alcance geografico: Nacional

Mujeres en STEM en la regién centro (2022)
Tipo: Encuentro

Primer encuentro de Agrogenémica (2021)

Tipo: Encuentro
Institucién organizadora: Plataforma Agrogendmica, Uruguay

1l Seminario Técnico "Mejoramiento Genético Forestal" (2020)

Tipo: Seminario
Institucién organizadora: INIA Tacuarembo, Uruguay

Neuron connectivity: Local axon processes and synaptic function (2016)

Tipo: Simposio

Institucién organizadora: IIBCE y The University of Nottingham, Uruguay

Palabras Clave: axon Protein synthesis

Areas de conocimiento:

Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Bioldgicas / Otros Tépicos Biolégicos / Neurobiologia

Cell and Molecular physiopathology of diverse biological paradigms (2015)
Tipo: Simposio
Institucién organizadora: IIBCE, Facultad de Ciencias, Facultad de Medicina, Montevideo, Uruguay,



Uruguay

Entrenamiento plataforma PGM-OT (lon Torrent) (2013)

Tipo: Otro

Institucién organizadora: Life Technology, Uruguay

Palabras Clave: Secuenciador lon Torrent

Areas de conocimiento:

Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Bioldgicas / Bioquimica y Biologia Molecular /

International Institute for Collaborative Cell Biology and BiochemistryTargeting the Future IICCBB
School of Science The Current Tools in Cell Biology: Probing normal and pathological cell functions
(2012)

Tipo: Congreso

Institucién organizadora: IICCBB, Brasil

Palabras Clave: biologia celular

Areas de conocimiento:

Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Bioldgicas / Bioquimica y Biologia Molecular /

Idiomas

Inglés

Entiende bien/Hablabien / Lee bien/ Escribe bien
Areas de actuacion

CIENCIAS NATURALES Y EXACTAS

Ciencias Bioldgicas /Bioquimica y Biologia Molecular

CIENCIAS NATURALES Y EXACTAS
Ciencias Biolodgicas /Bioquimica y Biologia Molecular /Bioinforméatica

Actuacion profesional

SECTOR EDUCACION SUPERIOR/PUBLICO - PROGRAMA DE DESARROLLO DE LAS CIENCIAS
BASICAS - URUGUAY

Area Biologia (PEDECIBA)
VINCULOS CON LA INSTITUCION

Funcionario/Empleado (08/2022 - a la fecha)

Investigador Grado 3 5 horas semanales

Otro (09/2015 - 12/2019)
Delegada estudiantil 6 horas semanales

ACTIVIDADES
CAPACITACION/ENTRENAMIENTOS DICTADOS

CENUR Noreste, sede Tacuarembd, PDU "Espacio de Biologia Vegetal del Noreste" (08/2023 -
10/2023)

"ARNs pequenios y su rol en la respuesta frente al estrés por frio en Eucalyptus". Pasantia programa
Ciencia Joven (ANEP-Pedeciba)
5 horas semanales

GESTION ACADEMICA

Integrante (02/2025 - a la fecha)



Comisién de Presupuesto Participacion en consejos y comisiones 1 horas semanales

Representante del CCA (09/2025 - alafecha)

SubComision de Ingreso y Seguimiento Participacion en consejos y comisiones 2 horas semanales

Miembro del Consejo Cientifico del Area (Biologia) (02/2025 - a lafecha )

Participacion en consejos y comisiones 3 horas semanales

Representante del CCA (02/2025 - 09/2025)

SubComision de Asuntos Curriculares Participacion en consejos y comisiones 2 horas semanales

Consejera (09/2015 - 12/2019)

Fundacion para el Desarrollo de la Ciencias Basicas (FUNDACIBA) Participacion en consejos 'y
comisiones 1 horas semanales

Representante de estudiantes (04/2016 - 12/2018)

Consejo Cientifico del Area (CCA) Participacion en consejos y comisiones 3 horas semanales

Representante de estudiantes (03/2017 - 12/2018)

Subcomision de Asuntos Curriculares (SAC) Participacidon en consejos y comisiones 2 horas
semanales

SECTOR GOBIERNO/PUBLICO - AGENCIA NACIONAL DE INVESTIGACION E INNOVACION -
URUGUAY

Agencia Nacional de Investigacion e Innovacion
VINCULOS CON LA INSTITUCION

Otro (05/2021 - ala fecha)

Investigadora categoria Iniciacién del Sistema Nacional de Investigadores (SNI) 5 horas semanales

SECTOR EDUCACION SUPERIOR/PUBLICO - UNIVERSIDAD DE LA REPUBLICA - URUGUAY

Centro Universitario Tacuarembd / PDU "Espacio de Biologia Vegetal
del Noreste"

VINCULOS CON LA INSTITUCION

Funcionario/Empleado (02/2019 - a la fecha)

Asistente Bioquimica 40 horas semanales / Dedicacion total
Ingreso al Régimen de Dedicaciéon Total en Agosto de 2022
Escalafon: Docente

Grado: Grado 2

Cargo: Efectivo

ACTIVIDADES

LINEAS DE INVESTIGACION

Gendmica y Transcriptémica de Eucalyptus (02/2019 - alafecha)

Enestalinea de investigacion buscamos dilucidar, mediante una aproximacién gendmica, qué
mecanismos moleculares estan detras del cambio de follaje en Eucalyptus globulus. Esta linea de
investigacion se desarrolla en colaboracién con INIA Tacuarembo.

Mixta

10 horas semanales , Integrante del equipo

Equipo: FARIAS, J, GIORELLO FM, Da Silva C. C., Patricia Basile , Pintos, M.

Respuesta mediada por ARNs pequefios frente a estrés abiético en vegetales (02/2022 - a lafecha)

Enlos ultimos afios y de manera creciente, se ha apuntado al papel de los ARNs pequefios para



entender la reprogramacion de la expresion génica frente a distintos tipos de estrés (e.g. estrés por
frio). Estos ARNs son moléculas claves en la regulacion génica de las plantas por su capacidad para
silenciar genes especificos. Los ARNs pequefios son moléculas de ARN no codificante de 18 a 24
nucledtidos, que en las plantas se clasifican en dos grandes grupos, miRNAs (del inglés micro RNAs)
y siRNA (del inglés short interference RNA). Estos ARNs pequefios actiian de manera secuencia-
especifica, provocando el silenciamiento génico transcripcional y postranscripcional.

Fundamental

15 horas semanales , Coordinador o Responsable

Equipo: FARIAS, J

PROYECTOS DE INVESTIGACION Y DESARROLLO

Evaluando el potencial del mecanismo de RNA de interferencia como herramienta para el analisis
funcional de genes en Eucalyptus (12/2024 - a la fecha)

Cddigo: FCE_3_2024_1_180858 Este proyecto fue financiado en el llamado Fondo Clemente
Estable Modalidad I1 (edicion 2024). El mismo comenzara el 01/06/2025. En las Gltimas décadas,
los estudios gendmicos junto a los andlisis de genética inversa han facilitado la identificacion precisa
de los mecanismos celulares en los que participan los genes. Existen diversas estrategias para
lograr este cometido, entre las cuales se destacan las basadas en el silenciamiento génico por RNA
de interferencia (RNAI). Este mecanismo es conservado en eucariotas, y actla inhibiendo la
expresion de genes a través de RNA pequefos (sSRNA). En plantas, los sSRNA interferentes (siRNA)
pueden originarse a partir de RNA doble cadena (dsRNA) tanto enddgenos como exdgenos, siendo
este Ultimo un mecanismo de inmunidad frente a patégenos. Una técnica innovadora, denominada
silenciamiento génico inducido por aspersién de dsRNA (SIGS), se basa en la aplicacion de dsRNA
en la planta, lo que conduce el knockdown del gen ?target?. Esta metodologia es una valiosa
herramienta para la anotacion funcional de genes de plantas lefiosas, ya que estas especies
presentan dificultades para su transformacion genética. A pesar del amplio uso de SIGS, no se
evidencia su aplicacion en especies forestales como el Eucalyptus. Si bien se cuenta con varios
genomas secuenciados y anotados de especies de Eucalyptus, resulta aun escasa la caracterizacion
de los genes implicados en las vias fisiolégicas de respuesta al estrés y de biosintesis de compuestos
secundarios en este género. En el presente proyecto buscaremos poner a punto la técnica SIGS en
Eucalyptus, con el objetivo de modificar el patréon de expresion génica a través del mecanismo de
RNAI, utilizando dsRNA exdgenos. La implementacion de esta técnica no solo contribuird a mejorar
la anotacion funcional de genes en Eucalyptus, sino que también sentaré las bases para, en un
futuro, utilizar esta herramienta como mecanismo de proteccién frente a patégenos.

1 horas semanales

Coordinador o Responsable

En Marcha

Financiacion:

Agencia Nacional de Investigacion e Innovacién, Uruguay, Apoyo financiero

Equipo: FARIAS, J (Responsable), GIORELLO FM

Evaluando el potencial de la secuenciacion por nanoporos para identificar duplicaciones génicas en
tandem en Eucaliptos (02/2024 - a la fecha)

Cddigo: FVF/2023/489 En este proyecto planteamos identificar y evaluar las duplicaciones en
tandem mediante la secuenciacién por nanoporos, prescindiendo del ensamblado gendmico. Las
plataformas de secuenciacion mediante nanoporos son capaces de generar lecturas largas y han
permitido revelar dos veces mas variantes estructurales que las lecturas cortas por medio de su
alineamiento a un genoma de referencia. Asimismo, presentan una mayor precision para
caracterizar variantes estructurales grandes, como las que se esperan para las duplicaciones
génicas. La particularidad de nuestro proyecto radica en analizar y evaluar las duplicaciones
utilizando como referencia una especie relacionada. Si el genoma de una Unica especie es suficiente
para analizar las duplicaciones en otras (con un grado de precision aceptable), la dindmica
duplicativa de los genes de las diversas especies de eucaliptos se podria estudiar y caracterizar con
mucho mayor facilidad. Esto, a su vez, ayudaria a entender las capacidades de las distintas especies
para resistir enfermedades o a factores abiéticos. Para este fin, secuenciaremos el genoma de E.
grandis y lo analizaremos utilizando el genoma Corymbia citriodora. Se utilizaran los genomas de E.
grandis y C. citriodora porque ambos ya han sido ensamblados y anotados. Esto nos permitira
contrastar nuestros resultados con los presentes en la bibliografia, y asi evaluar el desemperio de
nuestra aproximacion. En definitiva, este proyecto explora una metodologia interesante para
identificar duplicaciones génicas de una manera agil, sin la necesidad de ensamblar y anotar
multiples genomas, que puede ser transferida con facilidad a otras especies.

5 horas semanales

Investigacion



Integrante del Equipo

En Marcha

Financiacion:

Direccién de Innovacién, Cienciay Tecnologfa, Uruguay, Apoyo financiero
Equipo: FARIAS, J, GIORELLO FM (Responsable)

Caracterizacion de las duplicaciones génicas en eucaliptos (06/2023 - a la fecha)

Codigo: FCE_3_2022_1_172481 En este proyecto pretendemos estudiar las duplicaciones génicas
en varias especies de Eucalyptus, asi como identificar los genes localizados en las regiones
duplicadas. Para llevar a cabo este objetivo, secuenciaremos los genomas de 10 especies de
Eucalyptus, incluyendo a E. grandis que sera utilizado como control al compararlo con trabajos
previos. Posteriormente, identificaremos los genes asociados a las regiones que presenten una
variacion en el nimero de copias entre especies utilizando softwares especificos. Utilizaremos el
genoma de E. grandis como referencia, dado que esta extensamente curado y anotado. Finalmente,
como estrategia complementaria, los resultados bioinformaticos seran examinados mediante gPCR
para genes claves (e.g., factores de transcripcién). Los aportes de este proyecto ayudarian a
comprender el rol de las duplicaciones génicas en la evolucion y adaptacion de los Eucalyptus.

10 horas semanales

Investigacion

Coordinador o Responsable

En Marcha

Financiacion:

Agencia Nacional de Investigacion e Innovacion, Uruguay, Apoyo financiero

Equipo: FARIAS, J (Responsable) , GIORELLO FM (Responsable)

Estudio de la tolerancia al frio en Eucalyptus spp. (04/2022 - 04/2024)

El frio es uno de los principales factores limitantes para la produccién de cultivos y de especies
arbdéreas subtropicales como los Eucalyptus. La exposicion de las plantas a temperaturas
estresantes genera cambios en su metabolismo que implican una reprogramacion de la expresion
génica. Las bajas temperaturas producen dafios a nivel fisiolégico y bioquimico que incluyen:
inhibicién del crecimiento, clorosis, deshidratacion, dafio en las membranas celulares, acumulacion
de especies reactivas al oxigeno (ROS), ruptura de la hebra de ADN, vaciamiento de electrolitos y
disfuncion metabdlica. A través de estudios fisioldgicos, bioquimicos, anatémicos y eventualmente
moleculares, es posible identificar las caracteristicas y los posibles mecanismos asociados a la
tolerancia al frio en genotipos de Eucalyptus de interés, asi como estimar los limites de tolerancia de
forma experimental en plantas jévenes. Los objetivos de este trabajo son determinar los limites de
tolerancia a las bajas temperaturas e identificar las caracteristicas y posibles mecanismos asociados
alatolerancia al frio de plantas jovenes de distintos genotipos de E. grandis y E. dunnii. El desarrollo
de este proyecto permitird determinar los valores de temperatura critica de tolerancia al frio,
cuales son los parametros fisioldgicos y bioquimicos asociados a tolerancia/susceptibilidad al frio e
identificar potenciales métodos de seleccién de genotipos tolerantes.

2 horas semanales

Investigacion

Integrante del Equipo

Concluido

Financiacion:

Comision Sectorial de Investigacion Cientifica, Uruguay, Apoyo financiero

Equipo: FARIAS, J, Basile, Patricia, BORSANI, O

Identificacion de ARNs pequeiios involucrados en la respuesta al estrés por frio en Eucalyptus grandis
(02/2022-03/2024)

Cédigo: FVF/2021/012 El objetivo del proyecto es estudiar cuél es la respuesta mediada por ARNs
pequenos frente al estrés por frio en plantas jévenes de E. grandis, una de las especies de
Eucalyptus méas plantadas en nuestro pais. Los resultados del presente proyecto aportardn datos
relevantes sobre el mecanismo de silenciamiento génico en E. grandis y permitiran caracterizar la
respuesta al frio mediada por ARNs pequefios y los blancos génicos que cada uno de ellos regula.
Por otro lado, estos datos podran ser potencialmente utilizados por programas de selecciony
mejoramiento de la especie en busca de seleccionar aquellos clones méas tolerantes al estrés por
frio.

20 horas semanales

Investigacion

Coordinador o Responsable

Concluido

Financiacion:



Direccién de Innovacién, Cienciay Tecnologfa, Uruguay, Apoyo financiero
Equipo: FARIAS, J, GIORELLO FM, Basile, Patricia

Caracterizacion de los genes involucrados en el cambio de follaje de Eucalyptus globulus (02/2019 -
05/2021)

Cadigo: FVF/2017/173 El presente proyecto propone identificar las bases genéticas del cambio de
follaje utilizando la metodologia pool-GWAS, que utiliza la tecnologia de secuenciacion masiva del
ADN, la cual es potente y con una excelente relacién costo-beneficio. Para esto identificaremos
individuos de E. globulus que cambien su follaje de manera precoz y tardia, y analizaremos las
variantes genéticas entre estos grupos. Con estos resultados contribuiremos al entendimiento de
un proceso general como es el cambio de follaje en Eucalyptus, e identificaremos genes asociados al
cambio de follaje. Esto permitira el desarrollo y planeamiento de futuros trabajos de mejoramiento
genético de E. globulus.

10 horas semanales

Investigacion

Integrante del Equipo

Concluido

Financiacion:

Direccién para el desarrollo de la ciencia y el conocimiento, Uruguay, Apoyo financiero

Equipo: FARIAS, J, GIORELLO FM, DaSilva C. C., BALMELLI, G., Basile, Patricia

DOCENCIA

Carrera Ingenieria Forestal del CUT- UdelaR (07/2020 - a la fecha)

Grado

Asistente

Asignaturas:

Genética vegetal, 96 horas, Tedrico-Practico

Carrera Ingenieria Forestal del CUT- UdelaR (03/2019 - a la fecha)

Grado

Asistente

Asignaturas:

Bioquimica, 120 horas, Tedrico-Préactico

Areas de conocimiento:

Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Bioldgicas / Bioguimica y Biologia Molecular /

PEDECIBA (02/2019 - 12/2022)

Maestria
Invitado

EXTENSION

"Universidad de Puertas Abiertas" en el marco de la Semana de Cienciay Tecnologia (06/2024 -
06/2024)

10 horas

Ingenieria deMuestra (IdM2022) (10/2022 - 10/2022)
5horas

Semana de Cienciay Tecnologia (06/2022 - 06/2022)

5horas

Jornada de puertas abiertas en el marco de la Semana de la Cienciay la Tecnologia (06/2022 - 06/2022

)
10 horas

GESTION ACADEMICA

Representante suplente de la sede Tacuarembo ante la Comision de trabajo regional Laboratorios de
investigacion (09/2024 - ala fecha)

Comisién de trabajo regional Laboratorios de investigacion Participacion en consejos y comisiones



1 horas semanales

Representante suplente del orden docente (afin SRA - Facultad de Agronomia) ante la Comision de
Carrera de Ingenieria Forestal (05/2023 - alafecha)

Participacion en consejos y comisiones 1 horas semanales

Delegada del PDU Espacio de Biologia Vegetal del Noreste ante la Comisién de Laboratorios (02/2021 -
alafecha)

Participacion en consejos y comisiones 1 horas semanales

Representante orden docente en Comisién de Cultura (05/2022 - 08/2023)

Participacion en consejos y comisiones 5 horas semanales

SECTOR GOBIERNO/PUBLICO - MINISTERIO DE EDUCACION Y CULTURA - URUGUAY

Instituto de Investigaciones Biologicas Clemente Estable
VINCULOS CON LA INSTITUCION

Colaborador (02/2019 - a la fecha)
Colaborador honorario 5 horas semanales

Funcionario/Empleado (04/2014 - 01/2019)

Grado 2 30 horas semanales

Becario (07/2015 - 04/2018)

Estudiante de Doctorado 30 horas semanales

Becario (03/2012 - 08/2014)
Estudiante de Maestria 30 horas semanales

Otro (08/2008 - 12/2011)

Honoraria 20 horas semanales
ACTIVIDADES

LINEAS DE INVESTIGACION

Las neuropatias entendidas de forma global: los ratones Trembler J como modelo (04/2014 - 12/2022)

Desde el afo 2005, con la fundacién de la colonia Trembler-J en el Uruguay por parte de la Dra
Kun, el grupo comenzo a estudiar el proceso de mielinogénesis normal y patolégica, utilizando esta
colonia de ratones como modelo de neuropatia periférica hereditaria. Con el correr de los afos, y
los numerosos datos recabados, nos ha quedado en claro que la division entre periférico y central
en las neuropatias, es tan solo un evento semantico que no refleja la realidad biolégica. Nuestro
foco actual esta dirigido a la dilucidacién de los sucesos que acompafian el establecimiento de la
patologiay que pueden serfoco de reversién mediante tratamiento, tanto a nivel periférico como
central. Nuestros estudios incluyen abordajes moleculares, celulares, sistémico-metabdlicos y
comportamentales, mediante la colaboracion de un grupo multidisciplinario de profesionales.
Mixta

20 horas semanales

Departamento de Protefnas y Acidos Nucleicos , Integrante del equipo

Equipo: FARIAS, J, KUN A., DAMIAN J.P., C. NEGREIRAY Carlos Negreiray C.A. Negreira,
Vazquez Alberdi, L., Mariana MARTINEZ

Transporte de ARN y sintesis de proteinas en axones (03/2012 - 12/2021)

Estalinea de investigacion busca desentrafiar la biologia molecular del transporte, localizaciony
traduccion de ARNs axonales, particularmente en axones in vivo. Nuestros estudios incluyen
abordajes celulares y moleculares, incluyendo anélisis tanto a nivel transcriptémico como
protedmico.

Fundamental

20 horas semanales



Departamento de Gendmica, Integrante del equipo
Equipo: FARIAS, J, SOTELO SILVEIRA, J., DI PAOLO A.

Relacion axo-glial en el Sistema Nervioso Periférico (04/2014 - 12/2020)

Estalinea de investigacion busca desentrafar la biologia molecular del transporte, localizaciony
traduccion de ARNs axonales, especialmente de aquellos transferidos desde la glia. Creemos que
dilucidarlos mecanismos de transferencia de ARNs desde la célula de Schwann al axén contribuira
al conocimiento de la fisiopatologia de las fibras del Sistema Nervioso Periférico.

Fundamental

5 horas semanales

Departamento de Proteinas y Acidos Nucleicos , Integrante del equipo

Equipo: FARIAS, J, CANCLINI L., DI PAOLO A., KUN A., SOTELO SILVEIRA, J.,SOTELO, JR

Marcadores moleculares de la Diabetes Mellitus (08/2008 - 12/2011)

Desde 1994, el grupo de Genética Humana comenzé el estudio de genes relacionados a la Diabetes
Miellitus (DM). Los estudios realizados en genes HLA clase Il (principales involucrados en DM Tipo
1) permitieron ir mas alla de la determinacién de los genotipos de susceptibilidad para nuestra
poblacién. Son Utiles a la hora de realizar un diagndstico diferencial entre los dos tipos de diabetes
mas frecuentes (tipo 1y 2) en pacientes que tiene una presentacion atipica. Los marcadores
genéticos permiten dilucidar qué tipo de diabetes esta presente y asi realizar tratamiento adecuado
sin pérdidas de tiempo. Un diagnostico equivocado basado solo enla clinicay en estudios
humorales lleva a una mala evolucion del paciente, demorandose en la implementacion de terapia
adecuada que culmina en la aparicion de complicaciones cronicas. En estos Ultimos afos hemos
logrado demostrar que nuestro pais, por sus caracteristicas poblacionales, presenta una incidencia
muy elevada de una nueva expresion de la enfermedad donde los pacientes comparten genes de
ambos tipo de diabetes.

Fundamental

20 horas semanales

Departamento de Genética, Unidad de Genética Humana , Integrante del equipo

Equipo: FARIAS, J, MIMBACAS, A, Gerardo Javiel, Jorge Souto

PROYECTOS DE INVESTIGACION Y DESARROLLO

Epigenéticay agregados proteicos en el cancer de vejiga (08/2021 - a la fecha)

El objetivo de este proyecto es caracterizar los agregados amiloides producidos en las células
cancerosas de vejiga y estudiar su papel en la carcinogénesis como factores epigenéticos.

5 horas semanales

Investigacion

Integrante del Equipo

En Marcha

RRHH formados en el proyecto:

Maestria/Magister:1

Financiacion:

Agencia Nacional de Investigacion e Innovacién, Uruguay, Apoyo financiero

Equipo: FARIAS, J, CANCLINI L., Diego Alem, Garagorry, Francisco, Centurion, D., Garcia-Lavifa,

C.X., CASTRO-SOWINSKI, S, IGNACIO LOPEZ , Dra. Marfa Noel Cuitifio, Ricardo Larraya

Caracterizacion de los ARN mensajeros localizados en axones motores y sensoriales, y sus posibles
cambios asociados al envejecimiento (02/2015 - a la fecha)

Con el objetivo de contribuir a la comprension de la potencialidad que poseen los axones in vivo a la
hora de sintetizar proteinas localmente, nos planteamos caracterizar, por primera vez, el repertorio
de ARNss localizados en axones mielinicos adultos. El método elegido para la obtencion del
citoplasma axonal fue la microdiseccion de axones, y como modelo de estudio se eligieron los
axones provenientes de raices espinales de ratas adultas. Se analizaron axones motores y
sensoriales maduros, asi como también se caracterizaron los cambios en el transcriptoma de axones
motores a lo largo de la maduracién y envejecimiento del nervio. La caracterizacion del
transcriptoma de axones in vivo mostré una composicion compleja, incluyendo ARNs codificantes
de proteinas asi como también varios tipos de ARNs no codificantes. Sin embargo, observamos que
los axones in vivo presentan un menor niimero de ARNSs localizados que lo reportado para axones in
vitro. La comparacion de los transcriptomas de axones in vivo e in vitro, asi como de axones in vivo
derivados de diferentes tipos neuronales o en distintos estadios madurativos, mostré que todos
ellos comparten un enriquecimiento en ARNs codificantes para proteinas con funciones
relacionadas al citoesqueleto, mitocondrias o traduccién. A su vez, se evidencié una importante
regulacion de la localizacion de ARNs en los axones in vivo, presentando distinto repertorio los
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axones motores y sensoriales, asf como también axones motores durante el proceso de maduracion
y envejecimiento de los nervios periféricos. Interesantemente, ademéas de observar la presencia de
centenas de mensajeros con funciones esenciales para un axén, observamos que existen ARNm
codificantes para proteinas ribosomales, soportando una posible hipdtesis de
ensamblado/reparacién/mantenimiento de ribosomas en el axon.

5 horas semanales

Departamento de Gendmica

Investigacion

Integrante del Equipo

En Marcha

RRHH formados en el proyecto:

Doctorado:1

Equipo: FARIAS, J, SOTELO SILVEIRA, J.

Doopler ultrarrapido y super-resolucién en la evaluacion del flujo sanguineo en pequeiios animales:
analisis del componente vascular en enfermedades neurodegenerativas. (02/2020 - 07/2023)

Existen comportamientos hemodinamicos especificos del cerebro que son considerados
indicadores de diagndstico y ayudan a la comprension de afecciones neurodegenerativas. La
respuesta hemodindmica se manifiesta principalmente en pequenos vasos, no pudiendo ser
evaluada con herramientas estandar. Es asi que el principal objetivo de este proyecto es poner a
punto, implementar y optimizar dos novisimas herramientas ultrasénicas para evaluar el flujo
sanguineo cerebral: Doppler ultrarrépido(uDoppler) y Microscopia de Localizacion Ultrarrapida
Ultrasonica (UULM). Mediante uDoppler se obtienen imégenes de velocidad axial y volumen de
sangre con una mavyor sensibilidad y resolucién en comparacion al Doppler convencional. Ademas
mediante la adquisicion de sucesivas imagenes uDoppler es posible evaluar la respuesta
funcional(fUS) del animal. En uULM, utilizando microburbujas, se generan imagenes con super-
resolucion del sistema vascular aumentando la resolucion de uDoppler. Utilizando un ecografo
ultrarrapido Verasonics 128 recientemente adquirido, se realizaran las primeras experiencias de
Doppler ultrarrapido, Unicas en la regién, en cerebros de ratones con patologias
neurodegenerativas del SNP (CMT1E-Trembler-J) y del SNC (SAMP8), correlacionando imagenes
uDoppler, UULM e imégenes de Microscopia Confocal super-resolucion. Eneste contexto
proponemos analizar los mecanismos fisicos de interaccion ultrasonido-tejido-microburbujas y
parametros de emision-propagacion-deteccion de sefiales afin de mejorar la resolucién espacio-
temporal y sensibilidad de imagenes para vasos de didametros menores a 10micras y velocidades de
flujo inferiores a Imm/s parametros tipicos de los ratones. Por ultimo, evaluaremos la modulacién
de los fenotipos neurodegenerativos y su componente vascular en respuesta a tratamientos de
restriccion caldrica (sefialados por su efecto angiogénico y neuroprotector) mediante fUS, uULM y
Microscopia Confocal super-resolucion.

5 horas semanales

Investigacion

Integrante del Equipo

Concluido

RRHH formados en el proyecto:

Maestria/Magister:1

Financiacion:

Agencia Nacional de Investigacion e Innovacién, Uruguay, Apoyo financiero

Equipo: FARIAS, J, C.NEGREIRAY Carlos Negreiray C.A. Negreira, KUN A., CANCLINI L.

Desarrollo de nuevas estrategias diagnosticas a nivel genémico para la mejora de procedimientos de
reproduccion asistida. (04/2016 - 09/2019)

Las técnicas de reproduccion asistida (TRA) han resultado ser una intervenciéon médica altamente
exitosa para el tratamiento de la infertilidad, sin embargo las tasas de embarazo clinicoy el
nacimiento de un nifio sano después del tratamiento siguen siendo bajas, representando un tercio
de probabilidad de éxito en todo el mundo. La ineficiencia de las TRA podria explicarse por la
imposibilidad de saber cuéal de los embriones producidos in vitro tendré la mejor chance de producir
un embarazo y un nifo sano. En los Ultimos afos se ha buscado implementar una buena
herramienta gendmica de valoracién embrionaria que resulte ser un elemento clave para la eleccion
y transferencia de embriones cromosémicamente normales. Esto se ha logrado mediante el
Diagndstico Genético Preimplantacional (DGP) que implica el andlisis de los embriones previo a su
transferencia al Utero. Actualmente a nivel mundial existe un interés creciente por parte de los
laboratorios de embriologia de realizar DGP mediante la técnica de Secuenciacion Masiva (Next
Generation Sequencing). La secuenciacion masiva es al dia de hoy, la técnica méas avanzada para el
estudio del genoma humano ya que permite la deteccion simultanea de aneuplodias en los 24
cromosomas, la deteccién de enfermedades onogénicas y rearreglos cromosémicos, desplazando
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técnicas anteriores en cuanto a costos, tiempos vy calidad de los resultados obtenidos. Esta
tecnologia se encuentra disponible actualmente en Uruguay en el Departamento de Genomica del
Instituto de Investigaciones Clemente Estable, sin embargo ninglin laboratorio de reproduccién
asistida del Uruguay ha incorporado hasta el momento esta herramienta para los procedimientos
de DGP. Una alianza entre ambos grupos busca aumentar las tasas de embarazo y de implantacion
asf como reducir el nimero de embriones transferidos, las tasas de aborto y de nifios nacidos con
alteraciones cromosoémicas, mejorando asi la eficienciay el éxito de los tratamientos de
reproduccién asistida.

5 horas semanales

Departamento de Gendmica

Desarrollo

Integrante del Equipo

Concluido

Financiacion:

Agencia Nacional de Investigacion e Innovacién, Uruguay, Apoyo financiero

Equipo: FARIAS, J, Lidia Cantu, Jimena Alciaturi, SOTELO SILVEIRA, J., ROMERO V, Jimena Mas
de Ayala

Transcriptomica durante el desarrollo de la linea germinal masculina (02/2013 - 12/2016)

La primera etapa consistié en la caracterizacién y comparacion de los transcriptomas de
difererentes estadios clave de la espermatogénesis delraton. Se basé en la purificacion por de cada
una de las poblaciones celulares, y secuenciacion masiva de ARNSs. El andlisis y comparacion de los
transcriptomas ha permitido seguirla dindmica a nivel molecular del proceso, ademas de identificar
genes expresados diferencialmente en cada etapa, y posibles genes blanco de tratamientos
terapéuticos y contraceptivos masculinos. Actualmente estamos abocados al estudio de ciertos
procesos como el procesamiento alternativo, dado que si bien se conoce que los niveles de
procesamiento alternativo durante la espermatogénesis son inusitadamente elevados, no se tiene
conocimiento de su real dimension

5 horas semanales

Investigacion

Integrante del Equipo

Concluido

Equipo: FARIAS, J, GEISINGER, A., RODRIGUEZ-CASURIAGA, R., BENAVENTE, R., FOLLE, G.,
SOTELO SILVEIRA, J., DACRUZ, I., Santifiaque, F

Understanding local translation in neurons in health and disease (12/2015 - 03/2016)

The purpose of this project is to develop an Uruguay-UK collaborative network of laboratories for
the sharing, transfer, and implementation of research activities leading to the identification and
functional characterization of novel regulators in local protein synthesis during neuron growth,
degeneration, regeneration and chronic pain.

20 horas semanales

Departamento de Gendmica

Investigacion

Integrante del Equipo

Concluido

RRHH formados en el proyecto:

Maestria/Magister:1

Doctorado:1

Financiacion:

Foreign and Commonwealth Office, Inglaterra, Apoyo financiero

Equipo: FARIAS, J, SOTELO SILVEIRA, J., DI PAOLO A., Federico Dajas-Bailador, Christine Holt
Palabras clave: Axon RNA transportNeurodegeneration

Gendmica funcional del microambiente intracoronario de pacientes con infarto agudo de miocardio.
(03/2013-03/2015)

Proyecto en colaboracion con la catedra de Cardiologia de la Facultad de Medicina Dr. Ricardo
LLuberasy laboratorio del Dr. J. R. Sotelo Silveira, Departamento de Genética IIBCE.

5 horas semanales

Departamento de Gendmica

Investigacion

Integrante del Equipo

Concluido

Financiacion:

Comisién Sectorial de Investigacion Cientifica, Uruguay, Apoyo financiero
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Equipo: FARIAS, J, SOTELO SILVEIRA, J., DI PAOLO A., Ricardo Lluberas

Analisis del transcriptoma de axones mielinicos mediante secuenciacion masiva (03/2011 - 08/2014)

Para lograr obtener ARN a partir de axones in vivo, en primer lugar se desarrolld un método para
aislar axoplasmas de axones mielinicos maduros de raices ventrales motoras, mediante micro-
diseccion. Seguidamente se dised y puso a punto un sistema de verificacion de contenido de ARNm
gliales y axonales, mediante gPCR, para evaluar la pureza del material axonal. Por Ultimo, se
prepararon bibliotecas para realizar secuenciacién masiva a baja profundidad. En paralelo, y como
punto de referencia, se amplificé linealmente el ARN de las raices ventrales normales que dan
origen a la preparacion axonal y lesionadas. Se identificaron 6310 transcriptos en la muestra de raiz
ventral normal, 2479 en la raiz ventral lesionada'y 629 en la muestra de axoplasma. Las categorias
ontologicas méas representadas en las listas de genes identificados en raices ventrales, tanto normal
como lesionada, son similares entre si; mientras que la lista de ARN axoplasmico difiere
principalmente en el dominio ontoldgico correspondiente a procesos bioldgicos. Se destacan el
transporte y localizaciéon de proteinas, asi como el transporte intracelular. Derivado del analisis de
expresion diferencial de la lesion de raiz ventral, se observo que un 10% de los ARNm identificados
en el axon, variaban frente a la injuria. En este conjunto, los procesos bioldgicos mas representados
fueron la elongacién de la traduccién y el transporte mediado por vesiculas. Finalmente,
observamos que una fraccion de los ARNs axonales se asociaban a proteinas de union al ARN, como
IMP1y Stau2, asi como también al motor molecular MyoVa, implicando diversos mecanismos de
localizacion potencialmente operativos en el citoplasma axonal.

30 horas semanales

Departamento de Gendmica

Investigacion

Integrante del Equipo

Concluido

RRHH formados en el proyecto:

Maestria/Magister:1

Equipo: SOTELO-SILVEIRA, J (Responsable)

DOCENCIA

Maestria en Ciencias Biolégicas (PEDECIBA) (04/2014 - 01/2019)

Maestria

Asistente

Asignaturas:

Gendmica, 20 horas, Tedrico-Practico

Maestria en Ciencias Biolégicas (PEDECIBA) (08/2012 - 12/2018)

Maestria

Asistente

Asignaturas:

Biologia del desarrollo, 20 horas, Tedrico-Practico

Licenciatura Bioquimica y Ciencias Biologicas (08/2015 - 12/2015)

Grado

Asistente

Asignaturas:

Seminario de Biologfa Il: "Relacion entre glias y axones en el sistema nervioso periférico: un didlogo
de gigantes", 32 horas, Tedrico-Practico

Maestria en Ciencias Biolégicas (PEDECIBA) (11/2015 - 11/2015)

Maestria

Asistente

Asignaturas:

School and practical course on cell and molecular physiopathology of diverse biological paradigms,
60 horas, Tedrico-Practico

Areas de conocimiento:

Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Bioldgicas / Bioguimica y Biologia Molecular /
Neurobiologia

BIOLOGIA PEDECIBA (08/2012 - 04/2014 )

Maestria
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Asistente

Maestria en Ciencias Biolégicas (PEDECIBA) (11/2013 - 11/2013)

Maestria

Asistente

Asignaturas:

Genodmica del cancer, 40 horas, Tedrico-Practico

Maestria en Ciencias Biolégicas (PEDECIBA) (10/2013 - 10/2013)

Maestria

Asistente

Asignaturas:

Escuela de Microbiologia, 20 horas, Tedrico-Practico

Maestria en Ciencias Biolégicas (PEDECIBA) (03/2013 - 06/2013)

Maestria

Asistente

Asignaturas:

Regulacion de la expresion génica en eucariotas, 6 horas, Tedrico-Practico

Maestria en Ciencias Biolégicas (PEDECIBA) (08/2009 - 12/2010)

Maestria

Asistente

Asignaturas:

Genética Humana, 6 horas, Tedrico-Practico

EXTENSION

Visitas guiadas a grupos de escolares y liceales (08/2008 - 12/2018)

1 horas

Participacion en jornadas de puertas abiertas "lIIBCE Abierto" (01/2008 - 12/2015)

1 horas

Participacion en el programa "Acortando Distancias" (01/2013 - 12/2015)
ANII - ANEP - Prociencia 1 horas

SECTOR EDUCACION SUPERIOR/PUBLICO - UNIVERSIDAD DE LA REPUBLICA - URUGUAY

Facultad de Ciencias
VINCULOS CON LA INSTITUCION

Becario (05/2018 - 01/2019)

Estudiante de Doctorado 30 horas semanales
Beca de Finalizacion de Posgrado. Comision Académica de Posgrado.
Escalafon: No Docente

Funcionario/Empleado (04/2014 - 10/2015)

Grado 1 25 horas semanales
Escalafon: Docente

Grado: Grado 1

Cargo: Interino

ACTIVIDADES

PROYECTOS DE INVESTIGACION Y DESARROLLO

Transporte axonal de ARNSs: caracterizacion de mensajeros asociados a ZBP1/IMP1y Miosina Va
(04/2014 - 10/2015)

El objetivo del presente proyecto es contribuir al conocimiento de los mecanismos involucrados en
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el transporte de ARNs en axones mielinicos adultos. Mediante la utilizacion de la técnica RIP-Seq
(inmunoprecipitacion de proteina asociada a ARNs v la posterior secuenciacion de los mismos) se
intentard describir qué mensajeros se encuentran asociados a ZBP1 y Miosina Va. Se analizaréa la
ontologia de dichos mensajeros, asf como también se hara un analisis exhaustivode los 5'y 3'UTRs
de los mismos, buscando sefales de transporte que sean reconocidas por ZBP1. Asimismo, se
compararé el set de mensajeros asociados tanto a ZBP1 como a MyoVa con aquellos mensajeros
presentes en el axoplasma, con el fin de identificar si existen diferencias entre la ontologia y sefales
del set completo, comparados con aquellos que se encuentran dentro del axén.

25 horas semanales

Investigacion

Coordinador o Responsable

Concluido

Financiacion:

Comisién Sectorial de Investigacion Cientifica, Uruguay, Apoyo financiero

Equipo: SOTELO-SILVEIRA, JR

Palabras clave: ZBP1 MyoVa Transporte axonal ARNs

SECTOR EXTRANJERO/INTERNACIONAL/OTROS - INGLATERRA

University of Cambridge
VINCULOS CON LA INSTITUCION

Otro (01/2016 - 03/2016)
60 horas semanales

ACTIVIDADES
PASANTIAS

Pasante (01/2016 - 03/2016)

Department of Physiology Development and Neuroscience
60 horas semanales

SECTOR EMPRESAS/PRIVADO - EMPRESA PRIVADA - URUGUAY

Asociacion Espanola Primera de Socorros Mutuos / Laboratorio de
Técnicas Especializadas (Citogenética Hematologica)

VINCULOS CON LA INSTITUCION

Funcionario/Empleado (12/2011 - 03/2014)

Biolégo - Profesional no médico 30 horas semanales

CARGA HORARIA

Carga horaria de docencia: 15 horas

Carga horaria de investigacion: 30 horas
Carga horaria de formacién RRHH: Sin horas
Carga horaria de extensién: Sin horas

Carga horaria de gestion: 5 horas

Produccion cientifica/tecnolégica

Las lineas de investigacién en las cuales he participado y en las que actualmente trabajo apuntan
principalmente a comprender los mecanismos de regulacion de la expresion génica que estan
actuando en diferentes modelos o condiciones. Para alcanzar estos objetivos he utilizado
diferentes abordajes y herramientas de biologia celular y molecular, particularmente mediante el
andlisis de datos émicos a varios niveles (gendmicos, transcriptomicos y protedmicos).

La Maestria y el Doctorado los desarrollé en el Depto. de Gendmica del [IBCE. El objetivo de los
mismos fue contribuir a la comprension de la potencialidad que poseen los axones in vivo a la hora
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de sintetizar proteinas localmente. Analizamos axones motores y sensoriales maduros, asi como
también caracterizamos los cambios en el transcriptoma de axones motores a lo largo de la
maduracion y envejecimiento del nervio. Los analisis mostraron que los axones in vivo presentan un
menor nimero de ARNs que los axones in vitro. Observamos una importante regulacion de la
localizacion de ARNs, presentando distinto repertorio los axones motores y sensoriales, asi como
también axones motores durante el proceso de envejecimiento de los nervios periféricos. Los
resultados obtenidos constituyen una contribucion novedosa en relacién al repertorio de ARNs que
potencialmente puede ser sintetizados en los axones in vivoy su modulacion en relacién a la edad
del individuo. A su vez, presentamos al método de microdiseccién como una valiosa herramienta
para el estudio de la participacion axonal en diferentes procesos fisiolégicos o patoldgicos de los
nervios periféricos (Farias et al., 2019; Farias et al., 2020; Di Paolo et al., 2022).

Actualmente estoy trabajando en el PDU "Espacio de Biologia Vegetal del Noreste" del CENUR
Noreste, sede Tacuarembo (Grado 2, 40 hs, Dedicacién Total), en varias lineas de investigacién en
torno al género Eucalyptus. Mi linea de investigacion principal se centra en los ARNs pequefios y su
rol en la respuesta frente a diferentes tipos de estrés. En particular, estoy trabajando en la
respuesta al estrés por frio mediada por ARNs pequefios en plantines de Eucalyptus grandis, una de
las especies de eucaliptos méas plantadas en Uruguay. El objetivo final es enriquecer el
conocimiento limitado que existe en relacion al rol que poseen los ARNs pequefios como
moduladores de la respuesta génica frente a diferentes factores (tanto abidticos como bidticos) en
este género. Por otro lado, nuestro grupo ha trabajado en colaboracién con INIA Tacuarembd en
genética cuantitativa y proyectos de mejoramiento genético de eucaliptos con el fin de estudiar las
bases genéticas del cambio de follaje. Los resultados obtenidos podrian permitir seleccionar
arboles con un cambio temprano de follaje juvenil a adulto, con el objetivo de disminuir el dafio de la
mancha foliar en las plantaciones de eucaliptos. Finalmente, en colaboracién con el Dr. Facundo
Giorello, estamos trabajando en la caracterizacion de las duplicaciones génicas, especialmente
aquellas en tdndem, en varias especies del género Eucalyptus. Estudios gendmicos apuntan a las
duplicaciones en tdndem como principal mecanismo evolutivo para explicar la gran diversidad del
género. Se espera que los aportes de este proyecto ayude a comprender el rol de las duplicaciones
génicas en la evolucién y adaptacion de los Eucalyptus.
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(Nacional)

ANII

Renpovacién en afio 2024

"Premio a mejor presentacion de poster" otorgado por la SNU en las XVII Jornadas de la Sociedad de
Neurociencias del Uruguay (2019)
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Sociedad de Neurociencias del Uruguay

"Cambios transcriptémicos en raices ventrales y sus axones motores asociados al envejecimiento."
Maxima puntuacion en el marco del "Premio a mejor presentacion de poster” otorgado por la SNU
en las XVII Jornadas de la Sociedad de Neurociencias del Uruguay, desarrollado dentro del I
Congreso Nacional de Biociencias 2019.

Beca de Finalizacion de Posgrado (2018)

(Nacional)
Comision Académica de Posgrados (CAP)
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Direccién de Innovacién, Cienciay Tecnologia para el desarrollo (DICYT)

Apoyo para la asistencia a la "Reunién Conjunta de Biociencias" desarrollada en Buenos Aires,
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23



Premio "Eugenio Prodanov" (2016)

(Nacional)

PEDECIBA-Biologia

Fundamentacién: En la tesis de Maestria se optimizo la técnica de micro-diseccion de axones in
toto, provenientes de raices ventrales de ratas adultas. Esta investigacion combina diferentes
metodologias como las de micro diseccién, secuenciamiento masivo y andlisis bioinformatico. Los
resultados obtenidos han generado una base de datos acerca de cuales son los transcriptomas que
se encuentran en los axones maduros y mielinizados. Esta informacién tendra futura aplicacion para
avances en métodos de tratamiento de patologias neurodegenerativas.

Beca de Posgrado Nacional (2015)
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ANII
Beca de Doctorado
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pathological cell functions", organizado por [ICCBB (International Institute for Collaborative Cell
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Beca de Posgrado Nacionales (2012)
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Mencién a poster presentado en las Xlll Jornadas de la SUB (2010)
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Sociedad Uruguaya de Biociencias (SUB)
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diabetes Doble? Mencién por su destacada calidad académica.

Poster ganador de premio en el V Congreso de Endocrinologia y Metabolismo (2010)

(Nacional)

Sociedad Uruguaya de Endocrinologia y Metabolismo (SUEM)
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PRESENTACIONES EN EVENTOS

Xl Jornadas de la Sociedad de Bioquimica y Biologia Molecular (SBBM) (2023)

Congreso

Mesa Bioquimicay Biologia Molecular
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Tipo de participacién: Moderador

Nombre de la institucion promotora: SBBM
Alcance geografico: Nacional

Xl Jornadas de la Sociedad de Bioquimica y Biologia Molecular (SBBM) (2023)
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Respuesta génica de Eucalyptus grandis frente al estrés por frio, el rol de los microARNs
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Nombre de la institucion promotora: SBBM
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IUFRO Conference 2023 (2023)

Congreso

Identification of cold stress-responsive microRNAs and mRNA in Eucalyptus grandis
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Tipo de participacién: Expositor oral
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Alcance geografico: Nacional

XV Congreso Nacional y XlIl Congreso Internacional de Profesores de Biologia "Del conocimiento
cientifico al aula, nuevos desafios" (2022)

Congreso

Silenciando al mensajero: qué sony como actian los microARNs

Uruguay

Tipo de participacién: Conferencista invitado

Nombre de la institucion promotora: Asociacion de Profesores de Biologia

11 Encuentro Bienal de la Sociedad de Bioquimica y Biologia Molecular (2020)

Congreso

Evidencia de seleccidn positiva en la subunidad beta de la ATP-sintasa cloroplésticay su relacion
con factores de virulencia.

Uruguay

Tipo de participacién: Poster

Nombre de la institucién promotora: Sociedad de Bioquimica y Biologia Molecular (SBBM)

11 Congreso Nacional de Biociencias (SUB) (2019)

Congreso

Cambios transcriptdmicos en raices ventrales y sus axones motores asociados al envejecimiento.
Farias J, Sotelo-Silveira JR. (Asistencia al evento)

Uruguay

Tipo de participacion: Poster

Nombre de la institucién promotora: Sociedad Uruguaya de Biociencias (SUB)

11 Congreso Nacional de Biociencias (SUB) (2019)

Congreso

Rol de andrégenos y estrégenos como moduladores de la agresion no reproductiva. Valifio G, Farias
J, Silva A, Sotelo-Silveira JR, Quintana L. (Asistencia al evento)

Uruguay

Tipo de participacién: Poster

11 Congreso Nacional de Biociencias (SUB) (2019)

Congreso

Protedmica axonal de nervio ciatico regenerante revela regulacién local de maquinaria traduccional
y componentes del citoesqueleto. Di Paolo A, Andrew Macklin A, Ignatchenko V, Farias J, Sotelo
Sosa JR, Kislinger T, Sotelo-Silveira JR. (Asistencia al evento)

Uruguay

Tipo de participacién: Expositor oral

1l Congreso Nacional de Biociencias (SUB) (2019)

Congreso

Andlisis de expresion de ARNm ribosomales en diferentes neuronas y sus compartimentos
mediante estudios transcriptéomicos de cultivos neuronales y de Single Cell RNA-seq. Garat J,
Farias J, Di Paolo A, Smircich P, José Sotelo-Silveira JR. (Asistencia al evento)

Uruguay

Tipo de participacién: Poster

IX Jornadas Latinoamericanas de Genética Forense (2018)

Congreso

Plataforma de Secuenciacion Masiva del [IBCE: experiencias entre investigacion basicay clinica.
Fort R, RomeroV, Farias J, Romeo C, Smircich P, Sotelo-Silveira JR.

Uruguay
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Tipo de participacién: Poster
Nombre de la institucion promotora: Sociedad Latinoamericana de Genética Forense

Primer encuentro bienal de la Sociedad de Bioquimica y Biologia Molecular (2018)

Congreso

Plataforma de Secuenciacion Masiva del [IBCE: experiencias entre investigacion basicay clinica.
Fort R, RomeroV, Farias J, Romeo C, Smircich P, Sotelo-Silveira JR. (Asistencia al evento)
Uruguay

Tipo de participacion: Poster

Nombre de la institucion promotora: Sociedad de Bioquimicay Biologia Molecular Areas de
conocimiento:

Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Biologicas / Bioquimica y Biologia Molecular

Primer encuentro bienal de la Sociedad de Bioquimica y Biologia Molecular (2018)

Congreso

Caracterizacién in silico de proteinas ribosomales en trypanosoma cruzi. Andlisis de su anotacion,
numero de copias y expresion diferencial. Rivara M, Radio S, Garat J,Farias J, Smircich P, Sotelo-
Silveira JR-. (Asistencia al evento)

Uruguay

Tipo de participacién: Poster

Nombre de la institucion promotora: Sociedad de Bioquimica y Biologia Molecular Areas de
conocimiento:

Ciencias Naturalesy Exactas / Ciencias Bioldgicas / Bioquimica y Biologia Molecular

Primer encuentro bienal de la Sociedad de Bioquimica y Biologia Molecular (2018)

Congreso

Transporte de ARN neuronales derivados de la glia en el Sistema Nervioso Periférico. Canclini L,
Farias J, Di Paolo A, Sotelo-Silveira JR, Folle G, Kun A, Sotelo JR. (Asistencia al evento)

Uruguay

Tipo de participacién: Poster

Nombre de la institucion promotora: Sociedad de Bioquimica y Biologia Molecular Areas de
conocimiento:

Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Bioldgicas / Bioquimica y Biologia Molecular

Primer encuentro bienal de la Sociedad de Bioquimica y Biologia Molecular (2018)

Congreso

Andlisis de localizaciéon diferencial de ARNm codificantes para proteinas ribosomales en neuronas.
Garat J, Farias J, Rivara M, Radio S, Smircich P, Sotelo-Silveira JR. (Asistencia al evento)

Uruguay

Tipo de participacién: Poster

Nombre de la institucion promotora: Sociedad de Bioquimica y Biologia Molecular Areas de
conocimiento:

Ciencias Naturalesy Exactas / Ciencias Bioldgicas / Bioquimicay Biologia Molecular

Congreso Nacional de Biociencias (2017)

Congreso

Meta-andlisis de transcriptomas axonales: ;qué caracteristicas tienen los transcriptomas de
distintos tipos de axones, tanto in vitro como in vivo? Farias J, Garat J, Sotelo-Silveira JR.
(Asistencia al evento)

Uruguay

Tipo de participacién: Expositor oral

Carga horaria: 30

Nombre de la institucion promotora: SUB Palabras Clave: axon Meta-analisis Transcriptomas
Areas de conocimiento:

Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Bioldgicas / Bioquimica y Biologia Molecular /
Neurobiologia

Congreso Nacional de Biociencias (2017)

Congreso

La proteina Pdcd4 como posible regulador traduccional en crecimiento y regeneracion axonal. Di
Paolo A, Eastman E, Farias J, Dajas Bailador F, Sotelo Sosa JR, Sotelo-Silveira JR. (Asistencia al
evento)

Uruguay
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Tipo de participacién: Poster

Carga horaria: 30

Nombre de la institucion promotora: SUB Palabras Clave: axon regulacion traduccional
Areas de conocimiento:

Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Bioldgicas / Bioquimica y Biologia Molecular /
Neurobiologia

Reunién Conjunta de Sociedades de Biociencias (2017)

Congreso

Meta-analysis of axonal transcriptome derived from adult myelinated or cultures neurons. Farias J,
Sotelo-Silveira JR. (Asistencia al evento)

Argentina

Tipo de participacion: Poster

Carga horaria: 60

| Jornadas Cientificas Profesor Clemente Estable (2017)

Otra

Meta-andlisis de transcriptomas axonales derivados de neuronas mielinadas adultas o neuronas en
regeneracion activa en cultivo. Farias J, Sotelo-Silveira JR, Sotelo JR. (Asistencia al evento)
Uruguay

Tipo de participacién: Poster

Nombre de la institucion promotora: IBCE

| Jornadas Cientificas Profesor Clemente Estable (2017)

Otra

spectos inesperados en los patrones distintivos de expresion génica meidticay posmeidtica durante
la espermatogénesis del ratén. Rodriguez-casuriaga R, da Cruz |, Santinaque F, Farias J, Capoano
CA, Folle G, Benavente R, Sotelo-Silveira JR, Geisinger A.

Uruguay

Tipo de participacién: Expositor oral

Nombre de la instituciéon promotora: I1BCE

XV Jornadas Cientificas del Grupo Rioplatense de Citometria de Flujo (2016)

Encuentro

Andlisis del transcriptoma de distintos estadios de la espermatogénesis del raton altamente
purificados mediante citometria de flujo con clasificacion celular. Geisinger A, Rodriguez-Casuriaga
R,da Cruz |, Santifaque F, Farias J, Curti G, Capoano CA, Folle G, Benavente R, Sotelo-Silveira J.
Argentina

Tipo de participacién: Poster

Nombre de la institucion promotora: Grupo Rioplatense de Citometria de Flujo

XVI Congreso Latinoamericano de Genética (2016)

Congreso

Transcriptome analysis of mouse spermatogenesis shows undisclosed features of meiotic- and
postmetioic-specific gene expression. Rodriguez-Casuriaga R, da Cruz |, Santifaque F, Farias J,
Curti G, Capoano CA, Folle G, Benavente R, Sotelo-Silveira JR, Geisinger A.

Argentina

Tipo de participacién: Poster

Nombre de la institucion promotora: Asociacion Latinoamericana de Genética (ALAG)

23rd Congress of the International Union of Biochemistry and Molecular Biology (IUBMB) and 44th
Annual Meeting of the Brazilian Society for Biochemistry and Molecular Biology (2015)

Congreso

Transcriptome analysis of adult myelinated motor axons. Farias J, Sotelo-Silveira JR.

Brasil

Tipo de participacién: Poster

Nombre de la institucion promotora: SBBq Palabras Clave: ARNm Transcriptoma Axones
Areas de conocimiento:

Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Biolégicas / Otros Topicos Bioldgicos / Neurobiologia

9as Jornadas de la Sociedad de Bioquimica y Biologia Molecular (2015)

Congreso
Caracterizacion genémica de ARNs asociados a ZBP1y MyoVa en Sistema Nervioso Periférico.
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Farias J, Canclini L, Sotelo-Silveira JR. (Asistencia al evento)

Uruguay

Tipo de participacién: Expositor oral

Nombre de la institucion promotora: SBBM Palabras Clave: Transcriptoma SNP Proteina de unién
al ARN Motor Molecular Inmunoprecipitacion

Areas de conocimiento:

Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Bioldgicas / Otros Topicos Bioldgicos / Neurobiologia

9as Jornadas de la Sociedad de Bioquimica y Biologia Molecualar (2015)

Congreso

Estudio de la sintesis proteica local en axones periféricos utilizando protocolos de transparentacion
de tejidos. Di Paolo A, Eastman G, Farias J, Sotelo Sosa JR, Sotelo-Silveira JR. (Asistencia al evento)
Uruguay

Tipo de participacion: Poster

Nombre de la institucion promotora: SBBM Palabras Clave: axon SNP Sintesis proteica

Areas de conocimiento:

Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Bioldgicas / Otros Topicos Bioldgicos / Neurobiologia

XV Jornadas de la Sociedad Uruguaya de Biociencias (2014)

Congreso

Andlisis del transcriptoma de axones mielinicos mediante secuenciacion masiva. Farias J, Di Paolo
A, Canclini L, Sotelo-Silveira JR. (Asistencia al evento)

Uruguay

Tipo de participacién: Expositor oral

Nombre de la institucion promotora: SUB

XV Jornadas de la Sociedad Uruguaya de Biociencias (2014)

Congreso

El transporte de los ARN axonales neosintetizados en la célula de Schwann depende de los
microtUbulos. Canclini L, Di Paolo A, Farias J, Sotelo-Silveira JR, Kun A, Sotelo Sosa JR. (Asistencia
al evento)

Uruguay

Tipo de participacién: Expositor oral

Nombre de la institucion promotora: SUB

Workshop on Post-transcriptional Regulation in Eukaryotes (2013)

Congreso

Ribosome Profiling reveals novel functions of the tumor suppressor PDCD4 in tumor models.
Eastman G, Farias J, Stewart C, Munroe D, Colburn N, Sotelo-Silveira JR.

Brasil

Tipo de participacién: Poster

Nombre de la institucion promotora: Instituto Carlos Chagas Palabras Clave: Regulacion post-
transcripcional

Areas de conocimiento:

Ciencias Naturalesy Exactas / Ciencias Bioldgicas / Bioquimicay Biologia Molecular

XIV Jornadas de la SUB (2012)

Congreso

Analisis de los 3"'UTR de mensajeros localizados en el axdn en busca de sefiales de transporte.
Farias J, Calliari A, Smircich P, Sotelo Sosa JR, Sotelo Silveira JR. (Asistencia al evento)
Uruguay

Tipo de participacién: Poster

Nombre de la institucion promotora: SUB

XIV Jornadas de la SUB (2012)

Congreso

Expresién coordinada de genes que interaccionan con la region 8g24 vy c-Myc, en cancer de
prostata, mamay colorrectal. Romero V, Farias J, Duhagon MA, Munroe D, Sotelo-Silveira JR:
(Asistencia al evento)

Uruguay

Tipo de participacién: Poster

Nombre de la institucion promotora: SUB
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XIV Jornadas de la SUB (2012)

Congreso

Estudios de ontologia de los posibles blancos traduccionales para PDCD4 revelan relaciones con
funciones de seflalamiento por interferén tipo |y procesos tumorales. Eastman G, Farias J, Munroe
D, Colburn N, Sotelo Silveira JR. (Asistencia al evento)

Uruguay

Tipo de participacién: Poster

Nombre de la institucion promotora: SUB

7as Jornadas de la Seccional de Bioquimica y Biologia Molecular (SBBM) (2011)

Congreso

Laregion 8q24, ligada al cancer de prostatay colon, interacciona con regiones intra e inter
cromosomicas diversas: andlisis genético de la conformacién de la cromatina. Romero V, Farias J,
Stewart C, Munroe D, Sotelo-Silveira JR..

Uruguay

Tipo de participacién: Poster

Nombre de la institucion promotora: SBBM

Segundas Jornadas de Genética del Uruguay (2011)

Congreso

"Nada es absoluto": La presencia de alelos HLA de susceptibilidad para Diabetes Tipo 1 en
pacientes con diagnostico de Diabetes Tipo 2 define dos subpoblaciones diferentes. Farias J, Reyes
AL, Souto J, Fabregat M, Fernandez M, Beloso C, Zorrilla P, Vitarella G, Javiel G, Mimbacas A.
(Asistencia al evento)

Uruguay

Tipo de participacién: Poster

Nombre de la institucion promotora: SUG

The 1st Latin America Congress on Controversies to Consensus in Diabetes, Obesity and Hypertension
(2010)

Congreso

Genotype and phenotype correlations in diabetic patients in Uruguay. Mimbacas A, Fernandez M,
Souto J, Farias J, Reyes A, Garcia L, Acosta M, Airaudo C, Ferrero R, Simonelli B, Soto E, Fernandez
J, Javiel G.

Argentina

Tipo de participacién: Poster

Nombre de la institucion promotora: CODHy

XIV Congreso de la Asociacén Latinoamericana de Diabetes (2010)

Congreso

La genética como potente herramienta para el diagnéstico v la clasificacion de pacientes diabéticos
de clinica compleja. Reyes A, Fernandez M, Farias J, Souto J, Fabregat M, Javiel G, Vitarella G,
Mimbacas A. (Asistencia al evento)

Chile

Tipo de participacién: Poster

Nombre de la institucion promotora: ALAD

V Congreso de Endocrinologia y Metabolismo (2010)

Congreso

El perfil genético como herramienta en la identificacion de pacientes con Diabetes Doble. Farias J,
Reyes AL, Souto J, Fernandez M, Fabregat M, Javiel G, Mimbacas A. (Asistencia al evento)
Uruguay

Tipo de participacién: Poster

Nombre de la instituciéon promotora: SUEM

Xlll Jornadas de la SUB (2010)

Congreso

"El'habito no hace al monje": ;El fenotipo enmascara la presencia de una nueva forma de diabetes:
La Diabetes Doble? Reyes A L, Farias J, Fernandez M, Souto J, Acosta M, Airaudo C, Ferrero R,
Simonelli B, Soto E, Vitarella G, Fernandez J, Javiel G, Mimbacas A. (Asistencia al evento)
Uruguay

Tipo de participacién: Poster

Nombre de la institucion promotora: SUB
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JURADO/INTEGRANTE DE COMISIONES EVALUADORAS DE TRABAJOS ACADEMICOS

¢:Cémo responden al déficit hidrico las plantas noduladas? Una aproximacion desde el estudio del
traductoma? (2024)

Candidato: Mauro Martinez

Tipo Jurado: Tesis de Maestria

FARIAS, J, BERNA, L., FLEITAS, AL.

Biologia Celular y Molecular / Sector Educacién Superior/Publico / Programa de Desarrollo de las
Ciencias Basicas / Area Biologia (PEDECIBA) / Uruguay

Pais: Uruguay

Idioma: Espanol

Identificacion integrada de diversas alteraciones genémicas accionables en pan-cancer mediante NGS
(2024)

Candidato: Agustina Sofia Pons Garcilazo

Tipo Jurado: Tesis/Monografia de grado

FARIAS, J, MATHO C, PASTRO L

Licenciatura en Bioquimica / Sector Educacion Superior/Publico / Universidad de la Republica /
Facultad de Ciencias / Uruguay

Pais: Uruguay

Idioma: Espanol

Analisis funcionales de perfiles de coexpresion génica en Trypanosoma cruzi (2023)

Candidato: Lucas Inchausti

Tipo Jurado: Tesis de Maestria

FARIAS, J, PASTRO L, Luis Chiruzzo

Maestria en Bioinformatica / Sector Educacion Superior/Publico / Programa de Desarrollo de las
Ciencias Basicas / Area Biologfa (PEDECIBA) / Uruguay

Pais: Uruguay

Idioma: Espaniol

CONSTRUCCION INSTITUCIONAL

2023-actual: Integrante de la comision directiva de la Sociedad de Bioguimica y Biologia Molecular de
Uruguay (SBBM).

Indicadores de produccion

ACTIVIDADES 33
Lineas de investigacion 6
Proyectos Investigacion Desarrollo 15
Docencia 12
Extension 7
Gestion Académica 11
Capacitacion Entrenamiento 1
Pasantia 1
PRODUCCION BIBLIOGRAFICA 22
Articulos publicados en revistas cientificas 18
Completo 18
Trabajos en eventos 4

Otros tipos 4



PRODUCCION TECNICA

EVALUACIONES
Evaluacion de proyectos

Evaluacion de publicaciones

FORMACION RRHH

Tutorias/Orientaciones/Supervisiones concluidas

Tesis/Monografia de grado
Otras tutorias/orientaciones

Tutorias/Orientaciones/Supervisiones en marcha

Otras tutorias/orientaciones

Rl = INJW| D»

31



