SISTEMA AGENCIA NACIONAL
S N NACIONAL DE DE INVESTIGACION
I INVESTIGADORES E INNOVACION

Datos Generales

INSTITUCION PRINCIPAL

Institut Pasteur de Montevideo/ Institut Pasteur de Montevideo / Laboratorio de Interacciones
Hospedero Patogeno - Unidad de Biologia Molecular / Uruguay

DIRECCION INSTITUCIONAL
Institucion: Institut Pasteur de Montevideo / Institut Pasteur de Montevideo / Sector

FLORENCIA DIAZ VIRAQUE Organizaciones Privadas sin Fines de Lucro/Sociedades Cientifico-Tecnolégicas
PhD / Laboratorio de Interacciones Hospedero-Patogeno
Direccién: Mataojo 2020/ 11400
in| Pais: Uruguay / Montevideo / Montevideo

Teléfono: (598) 25220910/ 161

orenciad@pasteur.eduuy Correo electronico/Sitio Web:florenciad@pasteur.edu.uy http://www.pasteur.edu.uy/

http://pasteur.uy/es/laborat
orios/interacciones-hosped

ero-patogeno Formacion
SNI
Ciencias Naturalesy Exacta Formacion académica
s/ Ciencias Bioldgicas
Categorizacion actual: Inicia CONCLUIDA
cion (Activo)
DOCTORADO
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Ultima actualizacion: 20/08/2024 Doctorado en Ciencias Biolégicas (PEDECIBA) (2017 - 2022)

Institut Pasteur de Montevideo - Institut Pasteur de Montevideo, Laboratorio de Interacciones
Hospedero-Patogeno - Unidad de Biologia Molecular, Uruguay

Titulo de la disertacion/tesis/defensa: Regulacion de la expresion génica en tripanosomas
Tutor/es: Carlos Robello Porto

Obtencidn del titulo: 2023

Financiacion:

Agencia Nacional de Investigacion e Innovacion / Agencia Nacional de Investigacion e Innovacion,
Uruguay

Universidad de la Republica / Comision Académica de Posgrado, Uruguay

Universidad de la Republica / Comision Sectorial de Investigacion Cientifica, Uruguay

Palabras Clave: Regulacion de la expresion génica; Biologia del ARN; ARNs reguladores; ARNs no
codificantes; Transcriptomica; Organizacién tridimensional del genoma; Hi-C; Metilacion del ADN;
Nucleosomas; Tripanosomas

Areas de conocimiento:

Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Bioldgicas / Bioquimica y Biologia Molecular / Biologia del
ARN

Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias de la Computacién e Informacion / Ciencias de la
Informacion y Bioinformatica / Biologia Computacional

Ciencias Médicas y de la Salud / Ciencias de la Salud / Parasitologia / Biologia Molecular

Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Bioldgicas / Ciencias Bioldgicas / Cromatina

MAESTRIA

Maestria en Ciencias Biolégicas PEDECIBA, sub area Biologia Celular y Molecular (2014 - 2017)

Institut Pasteur de Montevideo - Institut Pasteur de Montevideo, Uruguay

Titulo de la disertacion/tesis/defensa: Caracterizacion funcional y andlisis evolutivo de
Prostaglandina Sintasas de Trypanosoma cruzi.

Tutor/es: Carlos Robello

Obtencion del titulo: 2017

Financiacion:

Agencia Nacional de Investigacion e Innovacién / Agencia Nacional de Investigacién e Innovacion,


https://twitter.com/fdiazviraque
https://www.linkedin.com/in/florencia-d%C3%ADaz-viraqu%C3%A9-95a54552/
http://0000-0003-0181-3671
mailto:florenciad@pasteur.edu.uy
http://pasteur.uy/es/laboratorios/interacciones-hospedero-patogeno
mailto:florenciad@pasteur.edu.uy
http://www.pasteur.edu.uy/

Uruguay

Palabras Clave: Trypanosoma cruzi; Prostaglandinas sintasas; Factores de virulencia; Evolucién;
Biologia Molecular; Filogenética

Areas de conocimiento:

Ciencias Médicas y de la Salud / Ciencias de la Salud / Parasitologia / Biologia Molecular
Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias de la Computacién e Informacién / Ciencias de la
Informaciony Bioinformatica / Biologia Computacional

GRADO

Licenciatura en Bioquimica (2009 - 2013)

Universidad de la Republica - Facultad de Ciencias , Uruguay

Titulo de la disertacién/tesis/defensa: Caracterizacion funcional de la actividad prostaglandina F2a
sintasa de Trypanosoma cruzi como blanco terapéutico de la enfermedad de Chagas

Tutor/es: Andrea Trochine, Maria Laura Chiribao

Obtencion del titulo: 2013

Financiacion:

Agencia Nacional de Investigacién e Innovacion / Agencia Nacional de Investigacion e Innovacion,
Uruguay

Palabras Clave: Trypanosoma cruzi; Prostaglandinas sintasas; Metabolismo de farmacos;
Enfermedad de Chagas; Biologia Molecular; Cultivo celular

Areas de conocimiento:

Ciencias Médicas y de la Salud / Ciencias de la Salud / Parasitologia / Trypanosoma cruzi

Formacion complementaria
CONCLUIDA
CURSOS DE CORTA DURACION

Bioinformatics for biologists: an introduction to linux, bash scripting, and R (03/2021 - 03/2021)

Sector Extranjero/Internacional/Otros / Wellcome Genome Campus / Curso online Organizado
por Wellcome Genome Campus Advanced Courses and Scientific Conferences, Inglaterra

15 horas

Areas de conocimiento:

Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias de la Computacién e Informacién / Ciencias de la
Informacion y Bioinformatica / Biologia Computacional

Radioproteccion en la practica médica (09/2018 - 10/2018)

Sector Educacion Superior/Publico / Universidad de la Republica / Universidad de la Republica -
Unidad Central de Educacién Permanente / Educacién permanente en el drea de la salud, Uruguay
60 horas

Palabras Clave: Radioproteccion

2nd Advanced School in Molecular Parasitology - CRISPR/Cas9 Genome Editing in Protozoa (07/2018 -
07/2018)

Sector Extranjero/Internacional/Otros / Universidad Federal do Rio de Janeiro/ Instituto de
Biofisica Carlos Chagas Filho - Organizado por Global Challenges Research Found (GCRF), Brasil
40 horas

Palabras Clave: Genome Editing CRISPR/Cas? Molecular Parasitology Protozoa

Areas de conocimiento:

Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Bioldgicas / Bioguimica y Biologia Molecular / Molecular
Parasitology

Cursode LaTeX (01/2016 - 01/2016)

Sector Educacion Superior/Publico / Universidad de la Republica / Comision Académica de
Posgrado, Uruguay
8 horas

Genomics and functional genomics of protozoan parasites (01/2016 - 01/2016)

Sector Extranjero/Internacional/Otros / Sociedade Brasileira de Protozoologia, Brasil
10 horas



Areas de conocimiento:
Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias de la Computacién e Informacién / Ciencias de la
Informacion y Bioinforméatica / Bioinfomatica

Reconstruccidn y analisis de redes metabdlicas en la era postgendmica (01/2015 - 01/2015)

Sector Organizaciones Privadas sin Fines de Lucro/Sociedades Cientifico-Tecnolégicas / Institut
Pasteur de Montevideo / Institut Pasteur de Montevideo, Uruguay

26 horas

Palabras Clave: Redes metabdlicas Anélisis de modelos metabdlicos Biologia de sistemas

Areas de conocimiento:

Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias de la Computacién e Informacién / Ciencias de la
Informacion y Bioinformatica / Bioinformatica

Functional Genomics and its applications in biomedicine: Host-Pathogen interaction (01/2014 -
01/2014)

Sector Organizaciones Privadas sin Fines de Lucro/Sociedades Cientifico-Tecnoldgicas / Institut
Pasteur de Montevideo / Institut Pasteur de Montevideo, Uruguay

55 horas

Palabras Clave: Transcriptomics analysis Host-Pathogen interaction Ontology Analysis NGS
technologies

Areas de conocimiento:

Ciencias Médicas y de la Salud / Ciencias de la Salud / Parasitologia /

Ciencias Naturalesy Exactas / Ciencias de la Computacién e Informacién / Ciencias de la
Informacion y Bioinformatica / Bioinformatica

Hands-on course on High-Throughput Sequencing data analysis (01/2014 - 01/2014)

Sector Organizaciones Privadas sin Fines de Lucro/Sociedades Cientifico-Tecnolégicas / Institut
Pasteur de Montevideo / Institut Pasteur de Montevideo, Uruguay

84 horas

Palabras Clave: Stats for NGSMapping and assembling algorithms Transcriptomics analysis Re-
sequencing and variant analysis ChIP-Seq analysis Metagenomics

Areas de conocimiento:

Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias de la Computacién e Informacién / Ciencias de la
Informacion y Bioinformatica / Bioinformatica

Gendmica computacional y evolutiva(01/2013 - 01/2013)

Sector Educacion Superior/Publico / Universidad de la Republica / Facultad de Ciencias , Uruguay
Palabras Clave: Bioinformatica Scripting en Bash y Python

Areas de conocimiento:

Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias de la Computacién e Informacién / Ciencias de la
Informacion y Bioinformatica / Bioinformatica

Working With Pathogen Genomes Wellcome Trust Sanger Institute (01/2013 - 01/2013)

Sector Educacion Superior/Publico / Universidad de la Republica / Facultad de Medicina , Uruguay
61 horas

Palabras Clave: Genomic analysis Mapping of sequence dataSNP callingGenome assembly
Scripting

Areas de conocimiento:

Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias de la Computacién e Informacién / Ciencias de la
Informacion y Bioinformatica / Bioinformatica

Curso general de propiedad intelectual (Modalidad a distancia) (01/2013 - 01/2013)

Sector Extranjero/Internacional/Otros / Organizacion Mundial de la Propiedad Intelectual , Suiza

Biologia Molecular de Tripanosomatidos (01/2012 - 01/2012)

Sector Organizaciones Privadas sin Fines de Lucro/Sociedades Cientifico-Tecnoldgicas / Institut
Pasteur de Montevideo / Institut Pasteur de Montevideo, Uruguay

Palabras Clave: Biologia Molecular; Tripanosomatidos

Areas de conocimiento:

Ciencias Médicas y de la Salud / Ciencias de la Salud / Parasitologia / Trypanosoma cruzi

Proteomas de Parasitos. Fundamentos y aplicaciones (01/2012 - 01/2012)



Sector Educacién Superior/Publico / Universidad de la Republica / Facultad de Medicina , Uruguay
30 horas
Palabras Clave: Proteomas; Parésitos

PARTICIPACION EN EVENTOS

Single Cell LATAM Symposium: Connecting Communities and Advancing Research (2024)
Tipo: Simposio

Institucion organizadora: Brazilian National Cancer Institute (INCA) in collaboration with
Wellcome Connecting Science (WCS), Brasil

Alcance geografico: Internacional

Palabras Clave: Single Cell Sequencing

Cell2Cell Summer School (2023)

Tipo: Encuentro

Institucién organizadora: Cell2Cell Summer School in Chromatin and Infection Biology at the
Single-Cell level, Portugal

Alcance geografico: Internacional

Palabras Clave: Epigenética Regulacion de la expresion génica Pardsitos

XXXIV Reunién Anual de la Sociedad Argentina de Protozoologia (2023)

Tipo: Congreso

Institucién organizadora: Sociedad Argentina de Protozoologia, Argentina
Alcance geografico: Internacional

Palabras Clave: Epigenética Regulacion de la expresion génica Parasitos

Primeras Jornadas Itinerantes de Epigenética (2022)

Tipo: Encuentro
Institucién organizadora: Universidad Nacional de San Martin (UNSAM), Argentina
Palabras Clave: Epigenética Regulacion de la expresion génica

Xl Congreso Sociedad Argentina Protozoologia (2022)

Tipo: Congreso
Institucién organizadora: Sociedad Argentina Protozoologia, Argentina
Palabras Clave: Parasitologia Regulacion de la expresion génica

GCRF NTD Network's Hybrid Closing Meeting and Early Career Researcher (ECR) Online Conference
(2022)

Tipo: Encuentro
Institucién organizadora: GCRF NTD Network, Reino Unido

Molecular Parasitology Meeting (2022)

Tipo: Congreso
Areas de conocimiento:
Ciencias Médicas y de la Salud / Ciencias de la Salud / Parasitologia / Biologia Molecular

11l Congreso Nacional de Biociencias (2022)

Tipo: Congreso
Institucién organizadora: Sociedad Uruguaya de Biociencias, Uruguay

XXXVI Annual Meeting of the Brazilian Society of Protozoology / XLVII Annual Meeting on Basic
Research in Chagas Disease On-line (2021)

Tipo: Congreso
Institucién organizadora: Brazilian Society of Protozoology, Brasil

British Society for Parasitology Parasites Online Meeting 2021 (2021)

Tipo: Congreso
Institucién organizadora: British Society for Parasitology, Reino Unido

Nanopore Community Meeting - London Calling 2020 online (2020)
Tipo: Congreso



Institucién organizadora: Oxford Nanopore Technologies, Inglaterra

Palabras Clave: Oxford Nanopore DNA/RNA sequencing

Areas de conocimiento:

Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias de la Computacién e Informacién / Ciencias de la
Informacion y Bioinformatica /

ASBMB Annual Meeting Virtual Spotlight: Noncoding RNAs - Structure, Biogenesis and Function
(2020)

Tipo: Seminario

Institucién organizadora: The american society for biochemistry and molecular biology, Estados
Unidos

Palabras Clave: RNA biology Biochemistry and molecular biology

ASBMB Annual Meeting Virtual Spotlight: Chromatin Structure & Transcription (2020)

Tipo: Seminario

Institucién organizadora: The american society for biochemistry and molecular biology, Estados
Unidos

Palabras Clave: Biochemistry and molecular biologyGene expression regulation

British Society for Parasitology Spring Meeting 2019 (2019)

Tipo: Congreso

Institucién organizadora: British Society for Parasitology, Inglaterra

Areas de conocimiento:

Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Biologicas / Bioguimica y Biologia Molecular / Parasitologia

Parasitology lab meetings at Molteno Building, Department of Pathology, University of Cambridge
(2019)

Tipo: Seminario

Institucién organizadora: Parasitology lab meetings, Inglaterra

Palabras Clave: Trypanosoma cruzi Hybrid assembly Protozooan parasites Chagas disease Oxford
Nanopore Technologies

Areas de conocimiento:

Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias de la Computacién e Informacién / Ciencias de la
Informacion y Bioinformatica / Bioinformatica

XXXV Annual Meeting of the Brazilian Society of Protozoology / XLVI Annual Meeting on Basic
Research in Chagas Disease (2019)

Tipo: Congreso

Institucién organizadora: Brazilian Society of Protozoology, Brasil

Areas de conocimiento:

Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias de la Computacién e Informacién / Ciencias de la
Informacion y Bioinformatica / Biologia computacional

Segunda Jornada Académica del Club del ARN de Uruguay (RNAsalonUy) (2019)

Tipo: Encuentro
Institucién organizadora: Club del ARN del Uruguay, Uruguay
Palabras Clave: ARN

11 Congreso Nacional de Biociencias (2019)

Tipo: Congreso

Institucién organizadora: Sociedad uruguaya de biociencias, Uruguay

Palabras Clave: Ensamblado gendmico Trypanosoma cruzi Oxford Nanopore Technologies
Areas de conocimiento:

Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias de la Computacién e Informacién / Ciencias de la
Informacion y Bioinformatica / Biologia computacional

4th Mini Symposium: Implications of Survival and Death Mechanisms for the Interactions of
Pathogenic Protozoa with their Hosts (2019)

Tipo: Simposio

Institucién organizadora: Ariel Silver Departamento de Parasitologia Instituto de Ciéncias
Biomédicas - USP, Brasil



Nanopore Community Meeting (2019)

Tipo: Congreso

Institucién organizadora: Oxford Nanopore Technologies, Estados Unidos

Palabras Clave: Oxford Nanopore Sequencing Genome Trypanosoma cruzi

Areas de conocimiento:

Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias de la Computacién e Informacién / Ciencias de la
Informacion y Bioinformatica / Biologia computacional

11 Argentine Meeting on Biology of Non-coding RNAs (2018)

Tipo: Congreso

Institucién organizadora: Club del RNA de Buenos Aires; Universidad Nacional de Quilmes,
Argentina, Argentina

Palabras Clave: ARN no codificante

Areas de conocimiento:

Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Bioldgicas / Bioquimica y Biologia Molecular / Biologia del
ARN

XXXIV Meeting of the Brazilian Society of Protozoology/XLIV Annual Meeting on Basic Research in
Chagas Disease (2018)

Tipo: Congreso

Institucién organizadora: Brazilian Society of Protozoology, Brasil

Palabras Clave: Prostaglandin OYE AKR Host-Pathogen interaction Trypanosoma cruzi

Areas de conocimiento:

Ciencias Médicas y de la Salud / Ciencias de la Salud / Parasitologia / Trypanosoma cruzi

Wellcome Genome Campus Advanced Course WGCAC Working with Pathogen Genomes 11-16
November 2018 (Montevideo, Uruguay) (2018)

Tipo: Seminario

Institucién organizadora: Wellcome Genome Campus Advanced Course WGCAC (Connecting
Science), Uruguay

Palabras Clave: Nanopore Hybrid assembly MinlON lllumina Trypanosoma cruzi Protozooan
parasites

Areas de conocimiento:

Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias de la Computacién e Informacién / Ciencias de la
Informacion y Bioinformatica / Ensamblado de genoma

3th Mini Symposium: Implications of Survival and Death Mechanisms for the Interactions of
Pathogenic Protozoa with their Hosts (2018)

Tipo: Simposio

Institucién organizadora: Ariel Silver - Departamento de Parasitologia Instituto de Ciéncias
Biomédicas - USP, Brasil

Congreso Nacional Biociencias (2017)

Tipo: Congreso

Institucién organizadora: Sociedad Uruguaya de Biociencias, Uruguay

Areas de conocimiento:

Ciencias Médicas y de la Salud / Ciencias de la Salud / Parasitologia / Trypanosoma cruzi

Epigenomics of Common Diseases (2017)

Tipo: Congreso
Institucién organizadora: Wellcome Genome Campus Advanced Courses and Scientific
Conferences, Inglaterra

Second Workshop on Protozoology Research (2016)

Tipo: Simposio

Institucién organizadora: Instituto de Histologiay Embriologia de Mendoza (IHEM-CONICET-
UNCUYO), Argentina

Palabras Clave: Trypanosoma cruzi Prostaglandin synthases

XXXII Annual Meeting of the Brazilian Society of Protozoology / XLIll Annual Meeting on Basic
Research in Chagas Disease (2016)

Tipo: Congreso



Institucién organizadora: Sociedade Brasileira de Protozoologia (SBPz), Brasil
Areas de conocimiento:
Ciencias Médicas y de la Salud / Ciencias de la Salud / Parasitologia / Trypanosoma cruzi

Modeling and Data analysis for the Healthy Human Global Project - MISP Research Camp (2015)

Tipo: Taller
Institucién organizadora: Institut Pasteur Paris - Institut Pasteur Montevideo, Uruguay

Functional Genomics & Systems Biology: From Model Organisms to Human Health (2015)
Tipo: Congreso

Institucién organizadora: Wellcome Trust Sanger Institute, Inglaterra

Palabras Clave: Trypanosoma cruzi Host-Pathogen interaction Prostaglandin synthases
Areas de conocimiento:

Ciencias Médicas y de la Salud / Ciencias de la Salud / Parasitologia / Biologia Molecular
Ciencias Naturalesy Exactas / Ciencias de la Computacién e Informacién / Ciencias de la
Informacion y Bioinformatica / Bioinformatica

Scientific Meeting Institut Pasteur Montevideo (2015)

Tipo: Congreso

Institucién organizadora: Institut Pasteur Montevideo, Uruguay

Palabras Clave: Trypanosoma cruzi Host-Pathogen interaction Prostaglandin synthases
Areas de conocimiento:

Ciencias Médicas y de la Salud / Ciencias de la Salud / Parasitologia / Biologia Molecular
Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias de la Computacién e Informacién / Ciencias de la
Informacion y Bioinformatica / Bioinformatica

XV Jornadas de la SUB (2014)

Tipo: Congreso

Institucién organizadora: Sociedad Uruguaya de Biociencias, Uruguay

Palabras Clave: Old Yellow enzyme Evolucion Molecular Filogenética

Areas de conocimiento:

Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias de la Computacién e Informacién / Ciencias de la
Informacion y Bioinformatica / Bioinformatica

Scientific Symposium of the Institut Pasteur International Network (2014)

Tipo: Congreso

Institucién organizadora: Institut Pasteur International Network (RIIP), Francia

Palabras Clave: Old Yellow enzyme Evolution Phylogenetic

Areas de conocimiento:

Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias de la Computacién e Informacién / Ciencias de la
Informacion y Bioinformatica / Bioinformatica

Terceras Jornadas de la Sociedad Uruguaya de Genética (2014)

Tipo: Congreso

Institucién organizadora: Sociedad Uruguaya de Genética, Uruguay

Palabras Clave: Trypanosoma cruzi Prostaglandinas sintasas Evolucién Old Yellow enzyme

8vas Jornadas de la Sociedad de Bioquimica y Biologia Molecular (2013)

Tipo: Congreso

Institucién organizadora: Sociedad de Bioquimicay Biologia Molecular, Uruguay

Palabras Clave: Trypanosoma cruzi Prostaglandina F2alfa sintasa Interaccion hospedero-patdgeno
Areas de conocimiento:

Ciencias Médicas y de la Salud / Ciencias de la Salud / Parasitologia / Trypanosoma cruzi

XXVI Reunién Anual de la Sociedad Argentina de Protozoologia (2013)

Tipo: Congreso

Institucién organizadora: Sociedad Argentina de Protozoologia, Argentina

Palabras Clave: Trypanosoma cruzi Prostaglandinas sintasas Biologia Molecular Interaccion
hospedero-patdgeno

Areas de conocimiento:

Ciencias Médicas y de la Salud / Ciencias de la Salud / Parasitologia / Trypanosoma cruzi



Simposio ISN Brain Development and Evolution (2012)
Tipo: Simposio
Institucién organizadora: Latin American Society for Developmental Biology, Uruguay

Biologia Molecular de la Enfermedad de Chagas (2012)

Tipo: Simposio

Institucién organizadora: Institut Pasteur de Montevideo-Unidad de Biologia Molecular, Uruguay
Palabras Clave: Biologia Molecular; Tripanosomatidos

Areas de conocimiento:

Ciencias Médicas y de la Salud / Ciencias de la Salud / Parasitologia / Trypanosoma cruzi

Expo Cierre 2012 del Programa de Apoyo a la Investigacion Estudiantil (CSIC) para proyectos
aprobados en el 2010 (2012)

Tipo: Encuentro

Institucién organizadora: CSIC, Uruguay

Palabras Clave: Cianobacterias; FLORACIONES

Areas de conocimiento:

Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Bioldgicas / Biologfa Marina, Limnologia /

Foro de Presentacién e Intercambio de Experiencias de Investigacion dentro de la Expo Cierre 2012 del
Programa de Apoyo a la Investigacion Estudiantil (CSIC) para proyectos aprobados en el 2010 (2012)

Tipo: Encuentro

Institucién organizadora: CSIC, Uruguay

Palabras Clave: Cianobacterias; FLORACIONES

Areas de conocimiento:

Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Bioldgicas / Biologia Marina, Limnologia /

7 Jornadas Técnicas Veterinarias (2011)

Tipo: Congreso

Institucién organizadora: Facultad de Veterinaria, Uruguay, Uruguay
Palabras Clave: Biotransformacion N-oxidos Liquido ruminal Bovino
Areas de conocimiento:

Ciencias Agricolas / Ciencias Veterinarias / Ciencias Veterinarias /

Il Foro Internacional para Jovenes de Bioética (2008)

Tipo: Otro

Institucién organizadora: Red Acé Bioética para UNESCO Uruguay, Uruguay
Palabras Clave: Bioética

OTRAS INSTANCIAS

Pasantia por el proyecto "Biologia Celular de Protozoarios Patogénicos e sua interacdo com a célula
hospedeira" en el laboratorio de Wanderley de Souza (2018)

Brasil

Palabras Clave: Interaccion Hospedero-Patégeno Transcriptémica

Areas de conocimiento:

Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias de la Computacién e Informacién / Ciencias de la
Informacion y Bioinformatica / Bioinformatica

EN MARCHA

POSDOCTORADOS

Organizacion tridimensional y dindmica del genoma de tripanosomas (2024)

Sector Organizaciones Privadas sin Fines de Lucro/Sociedades Cientifico-Tecnoldgicas / Institut
Pasteur de Montevideo / Laboratorio Interacciones Hospedero-Patégeno / Unidad de Biologia
Molecular, Uruguay

Financiacion:

Institut Pasteur de Montevideo / Institut Pasteur de Montevideo , Uruguay

Areas de conocimiento:

Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Biologicas / Ciencias Bioldgicas / Cromatina



Idiomas

Espafiol

Entiende muy bien / Hablamuy bien/ Lee muy bien / Escribe muy bien

Inglés

Entiende muy bien /Hablabien/ Lee muy bien/ Escribe muy bien

Areas de actuacion

CIENCIAS NATURALES Y EXACTAS

Ciencias de la Computacion e Informacion /Ciencias de la Informacion y Bioinformética /Biologia
Computacional

CIENCIAS NATURALES Y EXACTAS
Ciencias Bioldgicas /Bioguimica y Biologia Molecular /Regulacién de la expresion génica

CIENCIAS NATURALES Y EXACTAS
Ciencias Bioldgicas /Bioguimica y Biologia Molecular /Interaccion Hospedero-Patégeno

CIENCIAS MEDICAS Y DE LA SALUD
Ciencias de la Salud /Parasitologia /Parasitologia Molecular
Actuacion profesional

SECTOR ORGANIZACIONES PRIVADAS SIN FINES DE LUCRO/SOCIEDADES CIENTIFICO-
TECNOLOGICAS - INSTITUT PASTEUR DE MONTEVIDEO - URUGUAY

Institut Pasteur de Montevideo / Laboratorio de Interacciones
Hospedero Patogeno

VINCULOS CON LA INSTITUCION

Funcionario/Empleado (01/2022 - a la fecha)

Asistente de Investigacion Senior 40 horas semanales

Becario (04/2017 - 12/2022)

Estudiante de doctorado 30 horas semanales

Funcionario/Empleado (06/2016 - 12/2021)
Investigador Asistente 30 horas semanales

Becario (03/2014 - 03/2017)

Estudiante de Maestria 30 horas semanales

Funcionario/Empleado (04/2014 - 06/2016)

Ayudante Técnico 30 horas semanales

Becario (06/2012 - 04/2014)

Estudiante de grado 40 horas semanales
ACTIVIDADES

LINEAS DE INVESTIGACION

Regulacion de la expresion génica en parasitos protozoarios (06/2017 - alafecha)

Mediante esta linea de investigacion buscamos comprender mecanismos que regulan el proceso de
expresion génica en parasitos protozoarios. La infeccion por parasito protozoarios como



Trypanosoma cruziy Leishmania spp. sigue siendo un objetivo importante en la investigaciéon
parasitolégicay de salud humana. La interaccion hospedero-patégeno estd regulada por cambios
coordinados en la expresion génicay aln se desconoce en gran medida como se controlan estos
cambios en estos parasitos. Considerando esta regulacion un importante mecanismo de
patogenicidad, plantemos estudios de conformacién de la cromatina (Hi-C y 3C), posicionamiento
de nucleosomas (MNase-seq), metilacion del ADN (datos de Oxford Nanopore Technologies), y la
utilizaciéon de diversas técnicas de biologia molecular para estudiar como afecta la expresion génica
(RNA-seq, small RNA-seq). Por otro lado, la experiencia en la obtencion y andlisis de datos
transcriptémicos para el estudio de ARNs reguladores me permite colaborar con otros grupos de
investigacion que se plantean preguntas bioldgicas que se enmarcan en la misma linea de
investigacion pero en otros organismos. Es asi que tengo colaboracion con el grupo del Dr Anton
Enright en la Universidad de Cambridge y del Dr. Felipe Court de la Universidad de Chile, de las
cuales surgio el articulo Lopez-Leal R et al. (2020) Journal of Cell Science, donde realicé el anélisis
transcripcional de microARNS.

Fundamental

30 horas semanales

Interacciones Hospedero-Patdgeno - Unidad de Biologia Molecular , Integrante del equipo
Equipo: Diaz-Viraqué F, ROBELLO, C.

Palabras clave: Trypanosoma cruzi Regulacién de la expresion génica Biologia del ARN ARNs
reguladores Leishmania spp.

Areas de conocimiento:

Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Bioldgicas / Biogquimica y Biologia Molecular / Biologfa del
ARN

Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias de la Computacién e Informacién / Ciencias de la
Informaciony Bioinformatica / Biologia Computacional

Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Bioldgicas / Bioguimica y Biologia Molecular / Interacciéon
Hospedero-Patdgeno

Estudio de la interaccion hospedero-patégeno mediante abordajes de genémica funcional y
transcriptomica (01/2014 - alafecha)

Enellaboratorio se cuenta con secuenciadores NGS (MiSeg® de la plataforma Illumina® y Oxford
Nanopore) asi como con computadoras potentes con gran capacidad de almacenamientoy acceso a
un cluster de calculo de alto rendimiento. Estas herramientas permiten el desarrollo de varios
proyectos de investigacion que impliquen el secuenciado y analisis computacional de datos de
secuenciacion masiva. En particular se secuencian y analizan datos gendmicos y de RNA-seq para
estudios de plasticidad gendmica y cambios transcripcionales en el contexto de la interaccion
hospedero patégeno, principalmente parasitos protozoarios con células del hospedador mamifero.
Publicaciones: Libisch et al. (2020) Journal of Proteomics; Nieves C et al. (2019) Microbiology
Resource Announcements; Diaz-Viraqué et al. (2019) Genome Biology and Evolution; Greif et al.
(2019) Methods in molecular biology; Caceres et al. (2016) International Journal of Systematic and
Evolutionary Microbiology; Lasserre et al. (2015) Genome Announcements.

Fundamental

10 horas semanales

Laboratorio de Interacciones Hospedero-Patdgeno - Unidad de Biologia Molecular, Integrante del
equipo

Equipo: Florencia Diaz Viraqué, Greif G, Iraola G, Pita S, Berna L, Chiribao ML, Libisch G, Robello
C

Palabras clave: Interaccion Hospedero-Patégeno; Secuenciado ensamblado y anotacion de
genomas; Secuenciado y analisis de transcriptomas; [llumina; Oxford Nanopore

Areas de conocimiento:

Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias de la Computacién e Informacién / Ciencias de la
Informacion y Bioinformatica / Biologia Computacional

Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Bioldgicas / Bioquimica y Biologia Molecular / Interaccion
Hospedero-Patdgeno

Estudio de proteinas de Trypanosoma cruzi relacionadas con el metabolismo de farmacos y de
prostaglandinas como posibles blancos terapéuticos de la enfermedad de Chagas (06/2012 - 03/2017)

El objetivo de esta linea de investigacion fue estudiar y comparar dos enzimas de Trypanosoma
cruzi (TcOYE y TcAKR) relacionadas con el metabolismo de farmacos y de la prostaglandina F2 alfa
en el contexto de infeccién, como posibles blancos para nuevos farmacos anti-chagésicos. Se
realizaron andlisis evolutivos, estructurales y funcionales de ambas proteinas. Los resultados de
esta linea de investigacion fueron publicados en Diaz Viraqué et al. (2018) Frontiers in Immunology
y Diaz-Viraqué et al. (2023) Pathogens .

30 horas semanales
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Institut Pasteur de Montevideo, Laboratorio de Interacciones Hospedero Patdgeno - Unidad de
Biologia Molecular, Integrante del equipo

Equipo: Diaz Viraqué F, CHIRIBAO, M. L., TROCHINE, A., ROBELLO, C.

Palabras clave: Trypanosoma cruzi Prostaglandinas sintasas Evolucion Infecciéon Biologia Molecular
Filogenética

Areas de conocimiento:

Ciencias Médicas y de la Salud / Ciencias de la Salud / Parasitologia / Parasitologia Molecular
Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias de la Computacién e Informacién / Ciencias de la
Informaciony Bioinformatica / Biologia Computacional

PROYECTOS DE INVESTIGACION Y DESARROLLO

Organizacion tridimensional y dindmica del genoma de Trypanosoma cruzi (FCE_3_2022_1_172653)
(03/2023 - alafecha)

Proyecto de investigacion Fundamental Fondo Clemente Estable - 2022

20 horas semanales

Investigacion

Coordinador o Responsable

En Marcha

Financiacion:

Agencia Nacional de Investigacion e Innovacién, Uruguay, Apoyo financiero

Equipo: Diaz-Viraqué F, ROBELLO, C., CHIRIBAO, M.LL, GREIF, G., PABLO D. DANS, G. da Rosa

Rol de la metilacion del ADN y posicionamiento de nucleosomas en la regulacion de la expresion génica
del parasito Trypanosoma cruzi (22320200200121UD) (04/2022 - a la fecha)

Programa de Iniciacion a la Investigacién 2021 - 22320200200121UD
20 horas semanales

Investigacion

Coordinador o Responsable

EnMarcha

RRHH formados en el proyecto:

Doctorado:1

Financiacion:

Comision Sectorial de Investigacion Cientifica, Uruguay, Apoyo financiero
Equipo: Diaz-Viraqué F (Responsable), CHIRIBAO, M.L, LIBISCH.G o LIBISCH.MG, ROBELLO, C.
(Responsable)

Acidos grasos nitrados derivados del aceite de oliva y sus mecanismos de proteccién en la enfermedad
de higado graso no alcohélico (22520220100153UD) (01/2023 - a la fecha)

La enfermedad de Higado graso no alcohélico (EHGNA) se caracteriza por la acumulacion de grasa
en el higado en ausencia de consumo de alcohol, es la enfermedad cronica hepatica mas comdn en
el mundo vy puede ser considerada como una manifestacién hepéatica del sindrome metabdlico. Se ha
visto que el aceite de oliva puede disminuir los acimulos de grasa en los hepatocitos pero atun el
mecanismo no ha sido dilucidado. El aceite de oliva fuel el primer producto de origen vegetal en el
que se detectd la presencia de acidos grasos nitrados y que ademas se potenciaba su formacion tras
laingesta en el aceite de oliva. Los acidos grasos nitrados constituyen nuevas moléculas de potente
accion anti-inflamatoria y efecto citoprotector, formados enddgenamente en diversos tipos
celulares. En este proyecto se pretende dilucidar las diferentes vias de sefalizacion y los posibles
mecanismos de proteccién de los dcidos grasos nitrados derivados del consumo de aceite de oliva
en un modelo murino de EHGNA, mediante estudios de transcriptémicay protedmica.

2 horas semanales

Investigacion

Integrante del Equipo

En Marcha

RRHH formados en el proyecto:

Maestria/Magister:1

Financiacion:

Comision Sectorial de Investigacion Cientifica, Uruguay, Apoyo financiero

Equipo: SANCHEZ-CALVO B, RUBBO, H, ANDRES TROSTCHANSKY , Dfaz-Viraqué F, Leyva A.
Palabras clave: Higado graso no alcohélicoAceite de oliva Acidos grasos nitrados

Identificacion y estudio funcional de ARNs no codificantes implicados en la regulacion de la expresion
génica en parasitos protozoarios (06/2017 - ala fecha)

Los parasitos protozoarios trypansomatidos son organismos unicelulares que presentan una
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regulacion de la expresion génica particular. Los genes se transcriben como policistrones
conformados por genes funcionalmente no relacionados y la regulacién postranscripcional ha sido
propuesta como el principal nivel de regulacion de la expresiéon de genes. Si bien presentan
poblaciones de pequefios ARNs no codificantes especificas, T. cruziy algunas especies de
Leishmania no poseen los mecanismos cldsicos de interferencia de ARN. La hipétesis de nuestro
trabajo es esta particular regulacion de la expresién génica estd asociada a la presencia de ARNs no
codificantes particulares, ain no descritos, que ademas utiliza para comunicarse con otros parasitos
y células del hospedero.

30 horas semanales

Laboratorio de interacciones Hospedero-Patdgeno - Unidad de Biologia Molecular

Investigacion

Integrante del Equipo

EnMarcha

RRHH formados en el proyecto:

Pregrado:1

Doctorado:1

Equipo: Carlos Alberto ROBELLO PORTO (Responsable), Libisch G, Chiribao ML, Florencia Diaz
Viragué, Quiroga S

Palabras clave: Paréasitos protozoarios; Regulacion de la expresion génica; Biologia del ARN; ARNs
reguladores

Edicion génica de parasitos protozoarios utilizando el sistema CRISPR/Cas (03/2018 - a la fecha)

En este proyecto se pretende realizar el estudio funcional de diversas proteinas de interés
mediante la implementacion de la estrategia CRISPR/Cas. Este sistema de edicion génica fue
recientemente desarrollado para parasitos protozoarios y en el laboratorio esta siendo utilizado
tanto paraincorporar etiguetas endégenas como para la delecion de genes. En este momento se
estarealizando la puesta a punto del sistema.

5 horas semanales

Laboratorio de Interacciones Hospedero-Patégeno - Unidad de Biologia Molecular
Investigacion

Integrante del Equipo

En Marcha

RRHH formados en el proyecto:

Doctorado:1

Equipo: Robello C (Responsable), Chiribao ML, Libisch G, Florencia Diaz Viraqué

Palabras clave: Edicion génica; Sistema CRISPR/Cas; Factores de virulencia

Areas de conocimiento:

Ciencias Médicas y de la Salud / Ciencias de la Salud / Parasitologia / Parasitologia Molecular

Anotacién genémica de ARNs no codificantes en Trypanosoma cruzi (01/2018 - a la fecha)

Al inicio del doctorado contdbamos con un ensamblado gendmico de buena calidad, con una buena
anotacién de genes codificantes de proteinas, recientemente publicado. Sin embargo, la anotacién
de los ARNs no codificantes no fue el foco de ese trabajo. La disponibilidad de un nuevo genomay la
importancia para mi proyecto de doctorado de que los ARN no codificantes estén bien anotados
determinaron la necesidad de realizar una correcta re-anotacién de estos en el genoma. En este
proyecto se aplican diversos modelos de covarinzay algoritmos optimizados para intentar anotar
todas las clases de ARNs no codificantes que existen en una célula.

20 horas semanales

Laboratorio de Interacciones Hospedero-Patdgeno - Unidad de Biologia Molecular

Investigacion

Integrante del Equipo

En Marcha

RRHH formados en el proyecto:

Doctorado:1

Equipo: Robello C (Responsable) , Florencia Diaz Viraqué

Palabras clave: Anotacién de genomas; ARNs no codificantes; Modelos de covarianza

Areas de conocimiento:

Ciencias Naturalesy Exactas / Ciencias de la Computacién e Informacién / Ciencias de la
Informacion y Bioinformatica / Biologia Computacional

Global Network for Neglected Tropical Diseases (MR/P027989/1) (01/2018 - 03/2022)

Red de Proyectos de Investigacion en Enfermedad de Chagas y Leishmaniasis. Global Challenges
Research Group. Research Councils-UK. 2018-2022. Responsable en Uruguay: Dr. Carlos Robello
2 horas semanales
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Investigacion

Integrante del Equipo

Concluido

RRHH formados en el proyecto:

Doctorado:2

Financiacion:

British Council, Gran Bretafa, Apoyo financiero

Equipo: Diaz-Viraqué F, REGO N., BERNA, L., ROBELLO, C.

Estudio de secuencias repetidas en genomas de Trypanosomatidos (12/2015 - 12/2016)

Durante la realizacién de este proyecto comparamos las secuencias repetitivas de ADN entre los
genomas de tripanosomatidos utilizando secuenciacion Illumina de baja cobertura de todo el
genoma acoplado al andlisis con RepeatExplorer. Publicacion: Pita S, et al. (2019) Genome Biology
and Evolution.

5 horas semanales

Unidad de Biologia Molecular , Unidad de Biologia Molecular

Investigacion

Integrante del Equipo

Concluido

RRHH formados en el proyecto:

Maestria/Magister:1

Doctorado:2

Equipo: DIAZ-VIRAQUE F., PITA, S, ROBELLO, C.(Responsable), IRAOLA, G.

Areas de conocimiento:

Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias de la Computacién e Informacién / Ciencias de la
Informacion y Bioinformatica / Biologia Computacional

DOCENCIA

Universidad de San Pablo (07/2023 - 07/2023)

Grado

Invitado

Asignaturas:

Contemporary aspects of Parasitology, 2 horas, Tedrico

Areas de conocimiento:

Ciencias Médicas y de la Salud / Ciencias de la Salud / Parasitologfa / Genémica funcional

Dr. en Medicina (06/2023 - 06/2023)

Grado

Invitado

Asignaturas:

Fundamentos de Gendmica Funcional en Medicina, 6 horas, Tedrico-Practico

Areas de conocimiento:

Ciencias Médicas y de la Salud / Ciencias de la Salud / Parasitologia / Genémica funcional

Dr. en Medicina (06/2021 - 06/2021)

Grado

Invitado

Asignaturas:

?Fundamentos de Gendmica Funcional en Medicina?, 6 horas, Tedrico-Practico

Areas de conocimiento:

Ciencias Médicas y de la Salud / Ciencias de la Salud / Parasitologia / Gendmica funcional

Universidad de San Pablo (08/2020 - 08/2020)

Grado

Invitado

Asignaturas:

Contemporary aspects of Parasitology, 2 horas, Tedrico

Areas de conocimiento:

Ciencias Médicas y de la Salud / Ciencias de la Salud / Parasitologia / Gendémica funcional

Dr. en Medicina (06/2020 - 06/2020)
Grado



Invitado

Asignaturas:

Fundamentos de Gendmica Funcional en Medicina, 2 horas, Tedrico

Areas de conocimiento:

Ciencias Médicas y de la Salud / Ciencias de la Salud / Parasitologia / Gendmica funcional

EXTENSION

Participacion en las Jornadas de Puertas Abiertas IPMon realizadas anualmente (10/2014 - alafecha)

4 horas

Participacion en actividades del Dia Mundial de las Mujeres y las Niias en la Ciencia en IPMont
(02/2020 - alafecha)

6 horas

IUPAC Global Women's Breakfast Uruguay "Empoderando la diversidad en la Ciencia: Ayer, Hoy y
Mafana" (02/2021 - 02/2021)

4 horas

Charla sobre "Enfermedades transmitidas por parasitos protozoarios en el marco del concepto Una
salud" en Instituto de Enseiianza Secundaria No 42 José Pedro Cardoso en el marco de los seminarios
del programa Plan 2012 (11/2020- 11/2020)

3horas
CAPACITACION/ENTRENAMIENTOS DICTADOS

Interacciones Hospedero-Patégeno - Unidad de Biologia Molecular (05/2018 - 07/2018)

Capacitacién en andlisis de datos transcriptomicos al PhD student Luis Tavernelli de Instituto de
Biologia Molecular y celular de Rosario, Universidad de Rosario, Argentina.
30 horas semanales

Areas de conocimiento:
Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias de la Computacién e Informacién / Ciencias de la
Informaciony Bioinformatica / Biologia Computacional

Instituto de Biofisica Carlos Chagas Filho , Universidade Federal do Rio de Janeiro, Brasil (07/2018 -
07/2018)

Asesoramiento a Emile Barrias en el procesamiento y preparacion de muestras para la generacion
de bibliotecas para secuenciacion RNA-seq.
40 horas semanales

Interacciones Hospedero-Patégeno - Unidad de Biologia Molecular (07/2016 - 10/2016)

Capacitaciéon en analisis computacional y herramientas de biologia molecular a Victoria Cerecetto
del Instituto Nacional de Investigacién Agropecuaria - INIA
30 horas semanales

Areas de conocimiento:
Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Biologicas / Bioguimica y Biologia Molecular / Biologia
Molecular y computacional

Laboratorio de Interacciones Hospedero-Patégeno - Unidad de Biologia Molecular (06/2014 -
12/2014)

Capacitaciéon a Ricardo Correa en el andlisis de datos transcriptémicos de ARNs pequefnos (small
RNA seq).
10 horas semanales

Areas de conocimiento:
Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias de la Computacién e Informacién / Ciencias de la
Computacién e Informacion / Biologia Computacional

SERVICIO TECNICO ESPECIALIZADO
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Actividades relacionadas con servicios que brinda la Unidad de Biologia Molecular dentro de las que se
incluyen: Bioanalyzer de acidos nucleicos y cuantificacién fluorométrica con Qubit, generacién de
bibliotecas y secuenciado con MiSeq® de la plataforma lllumina® y Oxford Nanopore, entre otras
(06/2015 - alafecha)

Unidad de Biologia Molecular
5 horas semanales

PASANTIAS

Internship at the York Biomedical Research Institute (02/2019 - 03/2019)

York Biomedical Research Institute, Department of Biology at the University of York, UK 40 horas
semanales

Areas de conocimiento:

Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Biologicas / Bioguimica y Biologia Molecular / Parasitologia

Pasantia por el proyecto "Biologia Celular de Protozoarios Patogénicos e sua interacdo com a célula
hospedeira" en el laboratorio de Wanderley de Souza (08/2018 - 10/2018)

Instituto de Biofisica Carlos Chagas Filho, Universidade Federal do Rio de Janeiro 60 horas
semanales

Internship in RNA Genomics Laboratory at the EMBL-EBI in Cambridge, UK (06/2017 - 11/2017)

Genomics Laboratory at The European Bioinformatics Institute EMBL-EBI in Cambridge, UK
40 horas semanales

Areas de conocimiento:

Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias de la Computacién e Informacién / Ciencias de la
Informacion y Bioinformatica / Bioinformatica

Ensayos in vivo del proyecto "Caracterizacién funcional y andlisis evolutivo de Prostaglandina Sintasas
de Trypanosoma cruzi" (08/2015 - 09/2015)

laboratorio "Mecanismos de infeccion parasitaria”, Facultad de Medicina, Universidad de Chile

40 horas semanales

Areas de conocimiento:

Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Biolégicas / Bioquimica y Biologia Molecular / Parasitologia

OTRA ACTIVIDAD TECNICO-CIENTIFICA RELEVANTE

Extraccién de ARN para realizar diagnéstico de COVID-19 (03/2020 - 05/2020)

10 horas semanales

Secuenciacion de genomas del virus SARS-CoV-2 (03/2020 - 04/2020)

20 horas semanales
GESTION ACADEMICA

Miembro de la Comisién de Posgrado del Institut Pasteur de Montevideo (03/2022 - ala fecha)

Participacion en consejos y comisiones 2 horas semanales

Integro la mesa coordinadora del Colectivo de Investigadores, Técnicos y Estudiantes (CITE) del IPMont
(08/2023 - alafecha)

Participacion en consejos y comisiones 2 horas semanales

SECTOR EDUCACION SUPERIOR/PRIVADO - UNIVERSIDAD ORT URUGUAY - URUGUAY

Facultad de Ingenieria / Ingenieria en Biotecnologia
VINCULOS CON LA INSTITUCION

Funcionario/Empleado (08/2019 - a la fecha)

Docente 2 horas semanales

ACTIVIDADES



DOCENCIA

Ingeniera en Biotecnologia (07/2023 - 11/2023)

Grado

Asistente

Asignaturas:

Genéticay Evolucién, 12 horas, Teorico

Taller de edicion génica, 60 horas, Tedrico-Practico

Ingenieria en Biotecnologia (07/2023 - 08/2023)

Grado

Responsable

Asignaturas:

Taller de Ingenieria Genética, 72 horas, Tedrico-Practico

Ingenieria en Biotecnologia (04/2022 - 11/2022)

Grado

Invitado

Asignaturas:

Taller de Ingenieria Genética, 46 horas, Tedrico-Practico
Genéticay Evolucién, 8 horas, Tedrico

Ingenieria en Biotecnologia (10/2021 - 10/2021)

Grado

Invitado

Asignaturas:

Genéticay Evolucién, 4 horas, Tedrico

Taller de edicion génica, 60 horas, Tedrico-Practico

Ingenieria en Biotecnologia (10/2020 - 10/2020)

Grado

Invitado

Asignaturas:

Genéticay Evolucién, 4 horas, Tedrico

Areas de conocimiento:

Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Bioldgicas / Genética y Herencia / Genéticay Evolucion

Ingenieria en Biotecnologia (10/2019 - 11/2019)

Grado

Responsable

Asignaturas:

Genéticay Evolucién, 10 horas, Tedrico

Areas de conocimiento:

Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Bioldgicas / Genéticay Herencia / Genética y Evolucion

Ingenieria en Biotecnologia (09/2019 - 09/2019)

Grado

Responsable

Asignaturas:

Bioinformatica 1, 12 horas, Tedrico-Practico

Areas de conocimiento:

Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias de la Computacién e Informacién / Ciencias de la
Informacion y Bioinformatica / Biologia computacional

OTRA ACTIVIDAD TECNICO-CIENTIFICA RELEVANTE

Tutora de Trabajo final de carrera (08/2019 - 08/2020)

20 horas semanales

SECTOR EXTRANJERO/INTERNACIONAL/OTROS - REINO UNIDO

Wellcome Trust / Wellcome Connecting Science
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VINCULOS CON LA INSTITUCION

Colaborador (11/2018 - 02/2022)

Instructor 32 horas semanales
ACTIVIDADES
DOCENCIA

Curso para estudiantes de posgrado de Latinoamérica (02/2022 - 02/2022)

Doctorado

Responsable

Asignaturas:

Working with Pathogen Genomes Latin America, 32 horas, Tedrico-Practico

Curso para estudiantes de posgrado de Latinoamérica (11/2018 - 11/2018)

Doctorado

Invitado

Asignaturas:

Working with Pathogen Genomes Latin America, 2 horas, Tedrico

SECTOR EDUCACION SUPERIOR/PUBLICO - UNIVERSIDAD DE LA REPUBLICA - URUGUAY

Facultad de Ciencias
VINCULOS CON LA INSTITUCION

Funcionario/Empleado (06/2013 - 12/2014)

Ayudante grado 1 por proyecto 20 horas semanales
Escalafon: No Docente

Colaborador (02/2011 - 02/2012)

Investigador honorario 15 horas semanales
Participacion en proyecto de investigacién en Laboratorio de Quimica Orgénica
Escalafon: No Docente

Becario (08/2010 - 10/2011)

Colaborador y co-responsable 20 horas semanales
Programa de Apoyo a la Investigacion Estudiantil (CSIC) en seccion Limnologia
Escalafon: No Docente

ACTIVIDADES

PROYECTOS DE INVESTIGACION Y DESARROLLO

Proteinas con motivos repetidos ricos en leucina de Trypanosoma cruzi y su rol en la virulencia: un
abordaje bioinformatico, funcional y proteémico (FCE_2_2011_1_6878) (06/2013 - 12/2014)

Se propuso caracterizar las proteinas con motivos LRR de Trypanosoma cruzi desde el punto de
vista bioinformatico, realizar ensayos de infeccion in vitro para conocer sus posibles roles en el
proceso infectivo, y finalmente identificar su interactoma mediante un abordaje protedmico con
etapas de purificacién por afinidad combinadas con espectrometria de masa.

20 horas semanales

Investigacion

Integrante del Equipo

Concluido

RRHH formados en el proyecto:

Maestria/Magister:2

Financiacion:

Comisién Sectorial de Investigacion Cientifica, Uruguay, Apoyo financiero

Equipo: Diaz-Viraqué F , F Matto Camejo , PARODI-TALICE, A. (Responsable)

Palabras clave: Trypanosoma cruzi Proteinas con motivos LRRVirulencia

Areas de conocimiento:
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Ciencias Médicas y de la Salud / Ciencias de la Salud / Parasitologia / Biologia Molecular

Uso de contenido ruminal en reducciones de N-6xidos aromaticos (02/2011 - 02/2012)

Elliquido ruminal posee caracteristicas singulares como una temperatura elevada (39°C), un pH
que varfaentre 5,4y 6,9,y una naturaleza anaerébica. Esto, sumando al ingreso de sustratos
provenientes de los alimentos, provee un ambiente apropiado para el crecimiento y reproduccion
de una gran cantidad de microorganismos (protozoos, hongos, bacterias, archaeas). En la presente
investigacion se estudio la capacidad biotransformadora de nitro compuestos y N-éxido de aminas
de heterociclos aromaticos por parte de los microorganismos presentes en el liquido ruminal
bovino. Como conclusion se determind que el liquido ruminal bovino puede ser usado como
birreactor dado que es capaz de reducir tanto N-6xidos como nitro derivados, y esta
biotransformacién depende de las caracteristicas electronicas de los sustituyentes.

15 horas semanales

Departamento de Quimica Organica-Instituto de Quimica Bioldgica, Laboratorio de Quimica
Organica

Investigacion

Integrante del Equipo

Concluido

RRHH formados en el proyecto:

Pregrado:2

Equipo: Diaz-Viraqué F, Cerecetto V, Mercedes GONZALEZ HORMAIZTEGUY (Responsable),
Cerecetto H (Responsable)

Palabras clave: Rumen Biotransformaciones N-oxidos Liquido ruminal Bovino

Areas de conocimiento:

Ciencias Agricolas / Ciencias Veterinarias / Ciencias Veterinarias / Biotransformaciones

Evaluacién de las Floraciones de Cianobacterias en una zona turistica del Rio Negro (Paso de los Toros,
Tacuarembd) (08/2010 - 10/2011)

ARo tras afo se han observado floraciones de cianobacterias en el Rio Negro. El objetivo de la
investigacion fué determinar si ocurren floraciones de cianobacterias toxicas en la zona de Paso de
los Toros, Tacuarembd, y analizar sus posibles causas. Investigamos la influencia del ambiente,
analizamos la cantidad de biomasa presente midiendo la concentracion clorofilay ficobilina
(pigmento accesorio de cianobacterias) por fluorescencia in vivo y clorofila a por
espectrofotometria. Se realizaron anélisis quimicos del agua para cuantificar los nutrientes
disueltos especialmente el nitrogeno y el fosforo. Asimismo, se midio la concentracion de
microcistinas (cianotoxinas). Se tomaron muestras durante verano y otofio de 2011 para poder
comparar el efecto del ambiente sobre las floraciones. Se observo la presencia de microcistinas en
los meses de verano que concuerda con un aumento en la concentracién de clorofila ay ficobilina.
Esto indica que hubo un pasaje de una floracion de cianobacterias toxicas en dicha época del afio.
Proponemos que la medicion de clorofila a 'y ficobilina con fluorémetro portatil son herramientas
Utiles paraidentificar la presencia de cianobacterias in situ en las zonas de recreacion y poder asf
realizar un alerta temprana para los banistas. Este proyecto fue financiado por Programa de Apoyo
alaInvestigacion Estudiantil (CSIC).

20 horas semanales

Departamento de Ecologia-Instituto de Biologia, Seccién Limnoligia

Investigacion

Integrante del Equipo

Concluido

RRHH formados en el proyecto:

Pregrado:3

Financiacion:

Comision Sectorial de Investigacion Cientifica, Uruguay, Apoyo financiero

Equipo: Diaz-Viraqué F (Responsable), Berchesi A (Responsable), Cerecetto V (Responsable),
Aubriot L (Responsable)

Palabras clave: Cianobacterias; FLORACIONES

Areas de conocimiento:

Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Biologicas / Biologia Marina, Limnologia / Limnologia

CARGA HORARIA

Carga horaria de docencia: 1 hora

Carga horaria de investigacion: 40 horas
Carga horaria de formaciéon RRHH: Sin horas
Carga horaria de extensién: 3 horas

Carga horaria de gestion: Sin horas
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Produccion cientifica/tecnolégica

Me desempefio como investigadora en el Laboratorio de Interacciones Hospedero-Patdgeno del
Institut Pasteur Montevideo. Durante los afios de estudio de grado en Facultad de Ciencias de la
Universidad de la Republica participé en dos proyectos de investigacion. En el Laboratorio de
Quimica Organica colaboré en la evaluacion de biotransformaciones de N-oxidos mientras que en
Departamento de Ecologia-Seccién Limnoligia, mediante un proyecto PAIE, evalué las floraciones
de cianobacterias en el Rio Negro, analizando la cantidad de biomasa, cuantificacion de nutrientes
disueltos y cianotoxinas.

Desde el 2012 me dedico a comprender mecanismos moleculares implicados en la interaccion
hospedero-patdgeno de parasitos protozoarios. Durante el desarrollo del proyecto de tesis de
grado y de maestria me dedique al estudio de enzimas claves implicadas en el metabolismo de
farmacos y prostaglandinas. En estas etapas de formacion me capacité en diversas técnicas de
biologia celular y molecular: cultivo celular, clonado y expresion de proteinas recombinantes,
produccion de anticuperos policlonales, Western blot, inmunofluorescencia indirecta, microscopia
de Epifluorescenciay Confocal, edicién génica en protozoarios, entre otras. Paralelamente
comencé aformarme en la obtencion y anélisis de datos de diferentes tecnologias de secuenciacion
masiva tomando cursos de la Maestria en Bioinfomatica.

Mitrabajo de doctorado se centré en el estudio de mecanismos de regulacion de la expresion
génica combinando técnicas de biologia molecular y diversas herramientas de biologia
computacional. En particular, mediante datos transcriptémicos se buscé identificar ARNs no
codificantes implicados en procesos de regulacion de los niveles celulares de transcriptos. Ademas,
el trabajo de los Ultimos dos anos estuvo enfocado en regulacion epigenética de la expresion génica,
estudiando la estructura tridimensional de la cromatina, metilacion del ADN y posicionamiento de
nucleosomas y como esto influye al expresion del genoma. El objetivo principal de | proyecto es
determinar mecanismos que afecten la expresion de los genes involucrados en el establecimiento
de lainfeccion durante la interaccion con las células del organismo hospedador.

Produccion bibliografica
ARTICULOS PUBLICADOS
ARBITRADOS

Paracrine Signaling Mediated by the Cytosolic Tryparedoxin Peroxidase of Trypanosoma cruzi
(Completo, 2024)
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Transcriptome Studies in Trypanosoma cruzi Using RNA-seq (Completo, 2019)
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Old Yellow enzyme from Trypanosoma cruzi exhibits In Vivo Prostaglandin F2a synthase activity
and has a Key role in Parasite infection and Drug susceptibility (Completo, 2018)
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Dynamics of theTrypanosoma cruzigenome (2022)

Diaz-Viraqué F, BERNA, L., GREIF, G., CHIRIBAO, M.LL, PARODI-TALICE, A., PITA, S, ALVAREZ-
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Heterogeneidad transcripcional y en la organizacion de la cromatina en los compartimentos genémicos
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Transcriptional heterogeneity and differential chromatin organization in the genomic compartments of
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Descripcion: XXXIV Annual Meeting of the Brazilian Society of Protozoology / XLV Annual Meeting
on Basic Research in Chagas Disease

Ciudad: Caxambu, Minas Gerais, Brazil

Ano del evento: 2018

Publicacion arbitrada

Areas de conocimiento:

Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Biologicas / Bioguimica y Biologia Molecular / Parasitologia
Medio de divulgacién: Otros

Financiacion/Cooperacion:

Sociedade Brasileira de Protozoologia / Apoyo financiero, Brasil

Presentacion oral

Analisis evolutivo y caracterizacion funcional de Prostaglandina Sintasas de Trypanosoma cruzi (2017)

Diaz-Viraqué F, Chiribao ML, Machado M, Trochine A, Iracla G, Robello C

Publicado

Resumen

Evento: Nacional

Descripcion: Congreso Nacional Biociencias 2017

Ciudad: Montevideo

Ano del evento: 2017

Areas de conocimiento:

Ciencias Médicas y de la Salud / Ciencias de la Salud / Parasitologia / Trypanosoma cruzi
Presentacion en formato pdster.

Evolutionary analysis and functional characterization of prostaglandin F2a synthases from
Trypanosoma cruzi (2016)

Diaz-Viraqué F, Chiribao ML, Trochine A, Iraola G, Robello C

Publicado

Resumen

Evento: Internacional

Descripcion: XXXII Annual Meeting of the Brazilian Society of Protozoology / XLIII Annual Meeting
on Basic Research in Chagas Disease

Ciudad: Caxambu, Minas Gerais, Brasil

Ao del evento: 2016

Areas de conocimiento:

Ciencias Médicas y de la Salud / Ciencias de la Salud / Parasitologia / Trypanosoma cruzi
Presentacion en formato poster.

Structural and functional studies of prostaglandin synthases of Trypanosoma cruzi (2016)

Diaz-Viraqué F, Chiribao ML, Trochine A, Machado M, Iracla G, Robello C

Publicado

Resumen

Evento: Internacional

Descripcion: Second Workshop on Protozoology Research

Ciudad: Mendoza, Argentina

Ano del evento: 2016

Palabras clave: Trypanosoma cruzi Prostaglandin synthases Estructural comparisons Phylogenetics
Areas de conocimiento:

Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias de la Computacién e Informacion / Ciencias de la
Informacion y Bioinformatica / Bioinformatica

Ciencias Médicas y de la Salud / Ciencias de la Salud / Parasitologia / Trypanosoma cruzi
Presentacién oral.

Evolutionary analysis and functional characterization of Trypanosoma cruzi prostaglandin synthases
(2015)

Diaz-Viraqué F, Chiribao ML, Trochine A, Faral-Tello P, Machado M, Iraola G, Robello C
Publicado

Resumen

Evento: Internacional

Descripcion: International Scientific Symposium - Institut Pasteur International Network
Ciudad: Paris, Francia.

Ano del evento: 2015

Publicacion arbitrada
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Palabras clave: Trypanosoma cruzi Host-Pathogen interaction Prostaglandin synthases
Areas de conocimiento:

Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias de la Computacién e Informacién / Ciencias de la
Informacion y Bioinformatica / Bioinformatica

Ciencias Médicas y de la Salud / Ciencias de la Salud / Parasitologia / Biologia Molecular
Presentacion en formato pdster.

Characterization of mMRNA and ncRNA populations in Trypanosoma cruzi secretome (2015)

Diaz-Viraqué F, Correa R, Faral-Tello P, Greif G, Spadafora C, Robello C

Publicado

Resumen

Evento: Internacional

Descripcion: International Scientific Symposium - Institut Pasteur International Network
Ciudad: Parfs, Francia.

Ano del evento: 2015

Publicacion arbitrada

Palabras clave: Trypanosoma cruzi Secretome mRNA and small RNA

Areas de conocimiento:

Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias de la Computacién e Informacién / Ciencias de la
Informacion y Bioinformatica / Bioinformatica

Presentacion en formato poster.

Functional, structural and evolutionary characterization of prostaglandin F2 alpha synthases from
Trypanosoma cruzi (2015)

Diaz-Viraqué F, Chiribao ML, Trochine A, Iraola G, Machado M, Faral-Tello P, Robello C
Publicado

Resumen

Evento: Internacional

Descripcién: Functional Genomics and Systems Biology: from model organisms to human health
Ciudad: Cambridge, UK

Ano del evento: 2015

Publicacion arbitrada

Palabras clave: Trypanosoma cruzi Host-Pathogen interaction Prostaglandin synthases
Areas de conocimiento:

Ciencias Médicas y de la Salud / Ciencias de la Salud / Parasitologia / Biologia Molecular
Ciencias Naturalesy Exactas / Ciencias de la Computacién e Informacién / Ciencias de la
Informacion y Bioinformatica / Bioinformatica

Presentacion en formato poster.

Functional, structural and evolutionary characterization of postaglandin F2 alpha synthases from
Trypanosoma cruzi (2015)

Diaz-Viraqué F, Chiribao ML, Trochine A, Faral-Tello P, Machado M, Iraola G, Robello C
Publicado

Resumen

Evento: Internacional

Descripcion: Scientific Meeting Institut Pasteur Montevideo

Ciudad: Montevideo, Uruguay

Afo del evento: 2015

Palabras clave: Trypanosoma cruzi Host-Pathogen interaction Prostaglandin synthases
Areas de conocimiento:

Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias de la Computacién e Informacién / Ciencias de la
Informacion y Bioinformatica / Bioinformatica

Ciencias Médicas y de la Salud / Ciencias de la Salud / Parasitologia / Biologia Molecular
Presentacion en formato pdster.

Dinamica evolutiva de la familia Old Yellow Enzyme: la prostaglandina F2a sintasa de Trypanosoma
cruzi (2014)

Diaz-Viraqué F, Iraola G, Robello C
Publicado
Resumen
Evento: Nacional
Descripcién: Terceras Jornadas de la Sociedad Uruguaya de Genética
Ciudad: Montevideo
Ano del evento: 2014
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Palabras clave: Trypanosoma cruzi Evolucion Old Yellow enzyme Prostaglandina F2a sintasa
Areas de conocimiento:

Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias de la Computacién e Informacién / Ciencias de la
Informacion y Bioinformatica / Bioinformatica

Medio de divulgacién: Otros

Presentacion en formato pdster.

A semi-automatic pipeline for assembling datasets and performing taxonomic and phylogenetic
analyses on protein families: application on the Old Yellow Enzyme family (2014)

Diaz-Viraqué F, Iraocla G, Robello C

Publicado

Resumen

Evento: Internacional

Descripcién: Scientific Symposium of the Institut Pasteur International Network
Ciudad: Parfis, Francia

Afo del evento: 2014

Publicacion arbitrada

Palabras clave: Evolucion Old Yellow enzyme Andlisis filogenéticos

Areas de conocimiento:

Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias de la Computacién e Informacién / Ciencias de la
Informacion y Bioinformatica / Bioinformatica

Presentacion en formato pdster.

Pipeline semi-automatico para realizar andlisis taxonémicos y filogenéticos sobre familias de proteinas
utilizando datos genémicos: aplicacién en la familia proteica Old Yellow Enzyme (2014)

Diaz-Viraqué F, Iraola G, Robello C

Publicado

Resumen

Evento: Nacional

Descripcién: XV Jornadas de la Sociedad Ururguaya de Biociencias
Ciudad: Maldonado, Uruguay

Afo del evento: 2014

Palabras clave: Evolucion Old Yellow enzyme Gendmica comparativa
Areas de conocimiento:

Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias de la Computacién e Informacién / Ciencias de la
Informacion y Bioinformatica / Bioinformatica

Presentacion en formato poster.

Caracterizacion funcional de la PGF2a sintasa de Trypanosoma cruzi como blanco terapéutico de la
enfermedad de Chagas (2013)

Diaz-Viraqué F, Chiribao ML, Trochine A, Robello C

Publicado

Resumen

Evento: Nacional

Descripcién: 8vas Jornadas de la Sociedad de Bioguimica y Biologia Molecular

Ciudad: Montevideo

Ano del evento: 2013

Palabras clave: Trypanosoma cruzi Old Yellow enzyme Biologia Molecular Prostaglandina F2a
sintasa

Areas de conocimiento:

Ciencias Médicas y de la Salud / Ciencias de la Salud / Parasitologia / Trypanosoma cruzi
Medio de divulgacion: Papel

Presentacion en formato poster.

Caracterizacion funcional de la prostaglandina F2a sintasa de Trypanosoma cruzi como blanco
terapéutico de la enfermedad de Chagas (2013)

Diaz-Viraqué F, Chiribao ML, Robello C, Trochine A

Publicado

Resumen

Evento: Internacional

Descripcion: XXVI Reunidn Anual de la Sociedad Argentina de Protozoologia

Ciudad: Rosario, Argentina

Ano del evento: 2013

Palabras clave: Trypanosoma cruzi Old Yellow enzyme Biologia Molecular Prostaglandina F2a



sintasa

Areas de conocimiento:

Ciencias Médicas y de la Salud / Ciencias de la Salud / Parasitologia / Trypanosoma cruzi
Medio de divulgacién: Papel

Presentacion en formato pdster.

Evaluacidn de las Floraciones de Cianobacterias en una zona turistica del Rio Negro (Paso de los Toros,
Tacuarembé) (2012)

Diaz-Viraqué F, Berchesi A, Cerecetto V, Aubriot L

Publicado

Resumen

Evento: Nacional

Descripcién: Expo Cierre 2012 del Programa de Apoyo a la Investigacion Estudiantil (CSIC)
Ciudad: Montevideo

Ano del evento: 2012

Palabras clave: Cianobacterias Floraciones

Areas de conocimiento:

Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Bioldgicas / Biologfa Marina, Limnologia /
Medio de divulgacién: Otros

Presentacion en formato pdster.

Evaluacién de las Floraciones de Cianobacterias en una zona turistica del Rio Negro (Paso de los Toros,
Tacuarembd) (2012)

Diaz-Viraqué F, Berchesi A, Cerecetto V, Aubriot L

Publicado

Resumen

Evento: Nacional

Descripcion: Foro de Presentacion e Intercambio de Experiencias de Investigacion dentro de la
Expo Cierre 2012 del Programa de Apoyo a la Investigacién Estudiantil (CSIC)
Ano del evento: 2012

Publicacion arbitrada

Palabras clave: Cianobacterias Floraciones

Areas de conocimiento:

Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Bioldgicas / Biologia Marina, Limnologia /
Medio de divulgacion: Otros

Presentacion oral.

Liquido ruminal bovino como bioreactor (2011)

Cerecetto V, Diaz-Viraqué F, Irazoqui |, Rodriguez A, Cajarville C, Repetto JL, Lavaggi ML,
Gonzélez M, CerecettoH

Publicado

Resumen

Evento: Nacional

Descripcién: 7 Jornadas Técnicas Veterinarias

Ciudad: Montevideo

Ano del evento: 2011

Pagina inicial: 204

Pagina final: 205

Publicacion arbitrada

Palabras clave: Rumen Biotransformaciones N-oxidos Liquido ruminal Bovino

Areas de conocimiento:

Ciencias Agricolas / Ciencias Veterinarias / Ciencias Veterinarias / Ciencias Veterinarias /
Biotransformaciones

Medio de divulgacion: Papel

Presentacion en formato poster.

Produccion técnica
OTRAS PRODUCCIONES
PROGRAMAS EN RADIO O TV

Coronavirus en Uruguay: logran secuenciar los primeros genomas completos en pacientes locales
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(2020)

Diaz-Viraqué F

Comentario

Pais: Argentina

Idioma: Espanol

Web: https://www.clarin.com/internacional/coronavirus-uruguay-logran-secuenciar-primeros-
genomas-completo

Emisora: Clarin

El genoma es como si fuera un libro sobre el virus (2020)

Diaz-Viraqué F

Entrevista

Pais: Uruguay

Idioma: Espanol

Web: https://www.youtube.com/watch?v=RmlOvr7ZcGg&ab_channel=Canal4
Emisora: Canal 4 - Vespertinas

Secuencia gendmica del Covid-19 (2020)

Diaz-Viraqué F

Entrevista

Pais: Uruguay

Idioma: Espaniol

Web: https://www.canal 10.com.uy/secuencia-genomica-del-covid-19-n615975
Emisora: Canal 10 - La manana en casa

Instituto Pasteur lidera un estudio genético del coronavirus que permitira tomar medidas contrasu
propagacién (2020)

Diaz-Viraqué F

Comentario

Pais: Uruguay

Idioma: Espanol

Web: https://www.subrayado.com.uy/instituto-pasteur-lidera-un-estudio-genetico-del-
coronavirus-que-permit

Emisora: Canal 10 - Subrayado

Fechade la presentacion: 29/03/2020

Cientificos del Instituto Pasteur decodificaron el genoma del Covid-19 (2020)

Diaz-Viraqué F

Entrevista

Pais: Uruguay

Idioma: Espaniol

Web: https://www.telenoche.com.uy/nacionales/cientificos-del-instituto-pasteur-decodificaron-el-
genomade

Emisora: Canal 4

Instituto Pasteur del Uruguay secuencia genoma completo de SARS COV 2 en pacientes locales (2020)
Diaz-Viraqué F

Comentario

Pais: Uruguay

Idioma: Espanol

Web: https://www.montevideo.com.uy/Ciencia-y-Tecnologia/Instituto-Pasteur-del-Uruguay-
secuencia-genoma-co

Emisora: Montevideo Portal

El Pasteur logré secuenciar los primeros genomas completos del SARS COV 2, el actual coronavirus de
10 pacientes con Covid-19 en Uruguay (2020)

Diaz-Viraqué F

Entrevista

Pais: Uruguay

Idioma: Espanol

Web: https://www.teledoce.com/telemundo/nacionales/el-pasteur-logro-secuenciar-los-primeros-
genomas-compl

Emisora: Teledoce
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https://www.clarin.com/internacional/coronavirus-uruguay-logran-secuenciar-primeros-genomas-completo
https://www.youtube.com/watch?v=Rml0vr7ZcGg&ab_channel=Canal4
https://www.canal10.com.uy/secuencia-genomica-del-covid-19-n615975
https://www.subrayado.com.uy/instituto-pasteur-lidera-un-estudio-genetico-del-coronavirus-que-permit
https://www.telenoche.com.uy/nacionales/cientificos-del-instituto-pasteur-decodificaron-el-genoma-de
https://www.montevideo.com.uy/Ciencia-y-Tecnologia/Instituto-Pasteur-del-Uruguay-secuencia-genoma-co
https://www.teledoce.com/telemundo/nacionales/el-pasteur-logro-secuenciar-los-primeros-genomas-compl

Fecha de la presentacion: 30/03/2020

Cepas de coronavirus llegaron en febrero, dice estudio (2020)

Diaz-Viraqué F

Comentario

Pais: Uruguay

Idioma: Espanol

Web: https://radiouruguay.uy/cepas-de-coronavirus-llegaron-en-febrero-dice-estudio/
Emisora: Radio Uruguay

Cientificos uruguayos analizan en pacientes locales el genoma que provoca el covid-19 (2020)
Diaz-Viraqué F

Comentario

Pais: Uruguay

Idioma: Espanol

Web: https://www.elobservador.com.uy/nota/cientificos-uruguayos-analizan-en-pacientes-

locales-el-genoma-q
Emisora: EI Observador

Evaluaciones
EVALUACION DE PROYECTOS
COMITE EVALUACION DE PROYECTOS

Comisién de Admisiéon y Segumiento (CAS) - Lucas Inchausti (2023 )

Sector Educacion Superior/Publico / Programa de Desarrollo de las Ciencias Bésicas / Area Biologfa

(PEDECIBA), Uruguay
Cantidad: Menos de 5

EVALUACION INDEPENDIENTE DE PROYECTOS

Programa Iniciacion a la investigacion de CSIC (2023)

Uruguay
Cantidad: Menos de 5

EVALUACION DE PUBLICACIONES
REVISIONES

Scientific Reports - Nature (2023)

Tipo de publicacion: Revista
Cantidad: Menos de 5

Frontiers in Microbiology (2022 )

Tipo de publicacion: Revista
Cantidad: Menos de 5

Frontiers in Genetics (2022 )

Tipo de publicacion: Revista
Cantidad: Menos de 5

Frontiers in Plant Science (2022)

Tipo de publicacion: Revista
Cantidad: Menos de 5

Frontiers in Cellular and Infection Microbiology (2021 )

Tipo de publicacién: Revista
Cantidad: Menos de 5
2 revisiones
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https://radiouruguay.uy/cepas-de-coronavirus-llegaron-en-febrero-dice-estudio/
https://www.elobservador.com.uy/nota/cientificos-uruguayos-analizan-en-pacientes-locales-el-genoma-q

Genome (2020)

Tipo de publicacion: Revista
Cantidad: Menos de 5

Parasites & Vectors(2019)
Tipo de publicacién: Revista
Cantidad: Menos de 5

2 revisiones

EVALUACION DE CONVOCATORIAS CONCURSABLES

Llamado 04-22 Asistente de Investigacion Senior, Laboratorio de Interacciones Hospedero-Patégeno (
2022)

Comité evaluador
Uruguay
Cantidad: Menos de 5

JURADO DE TESIS

Ingenieria en Biotecnologia (2023)

Jurado de mesa de evaluacién de tesis

Sector Educacion Superior/Privado / Universidad ORT Uruguay / Centro Biotecnoldgico de
Investgacion e Innovacion, Uruguay

Nivel de formacion: Grado

Titulo de tesis: Expansion de herramientas moleculares para expresion de proteinas en
Gluconobacter Estudiante: Malena Dalies

Formacion de RRHH

TUTORIAS CONCLUIDAS
GRADO

Estudio de la regulacion de la expresién génica en Trypanosoma cruzi

Tesis/Monografia de grado

Sector Educacion Superior/Privado / Universidad ORT Uruguay / Facultad de Ingenieria /
Ingenieria en Biotecnologfa , Uruguay

Tipo de orientacién: Tutor Unico o principal

Nombre del orientado: Sara Quiroga

Pais: Uruguay

Areas de conocimiento:

Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Bioldgicas / Bioquimica y Biologfa Molecular / Parasitologia
Molecular

OTRAS

Preparacion de muestras para bibliotecas de secuenciamiento de transcriptomas

Otras tutorias/orientaciones

Sector Extranjero/Internacional/Otros / Instituto de Biofisica Carlos Chagas Filho, Brasil

Tipo de orientacién: Asesor

Nombre del orientado: Emile Barrias

Pais: Brasil

Asesoramiento a Emile Barrias en el Instituto de Biofisica Carlos Chagas Filho, Rio de Janeiro -
Brasil, sobre el procesamiento y preparacion de muestras para la generacion de librerias para RNA-
seq.

Preparacion de bibliotecas para RNA-seq, secuenciado con MiSeq® de la plataforma lllumina®y
analisis de los datos transcriptomicos

Otras tutorfas/orientaciones

Sector Organizaciones Privadas sin Fines de Lucro/Sociedades Cientifico-Tecnoldgicas / Institut
Pasteur de Montevideo / Institut Pasteur de Montevideo / Laboratorio de Interacciones
Hospedero-Patdgeno, Uruguay
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Tipo de orientacién: Asesor

Nombre del orientado: Luis Tavernelli

Pais: Uruguay

Palabras Clave: Biologia Computacional RNA-seq Transcriptomas

Se capacité a Luis Tavernelli del Instituto de Biologia Molecular y Celular de Rosario (IBR),
CONICET, Rosario, Argentina, en el marco del estudio de la influencia sobre el transcriptoma de
Trypanosoma cruzi de tres proteinas nucleares relacionadas con la regulacion de le estructura de la
cromatina. Actividades: cultivo celular de lineas transgénicas sobreexpresantes de las proteinas en
estudio. Extraccion de ARN total y preparacion de librarerias de secuenciacion. Secuenciacién con
MiSeq de la plataforma Illumina. Anélisis computacional de los resultados. Supervisién compartida
con Dr. Carlos Robello. Duracién: 3 meses.

Andlisis de biologia computacional para identificacion genémica de genes responsables de actividades
fitasa

Otras tutorias/orientaciones

Sector Organizaciones Privadas sin Fines de Lucro/Sociedades Cientifico-Tecnolégicas / Institut
Pasteur de Montevideo / Institut Pasteur de Montevideo / Laboratorio de Interacciones
Hospedero-Patdgeno, Uruguay

Tipo de orientacién: Asesor

Nombre del orientado: Victoria Cerecetto

Pais: Uruguay

Palabras Clave: Biologia computacional Identificacion de genes en genomas Fitasas
Asesoramiento y orientacion de Victoria Cerecetto en el marco del proyecto de investigaciéon
"Bases para el desarrollo de un biofertilizante microbiano que actla sobre la fitodisponibilidad de
fosforo". Actividades: analisis de biologia computacional para identificacion de genes responsables
de la actividad fitasa en el genoma de Rhizobiumtropici. Clonado y expresién de estos genes en E.
coli, y posteriormente medicién de la actividad de fitasa. Supervisién compartida con Dr. Carlos
Robelloy M.Sc. Silvia Garaycochea. Duracién: 3 meses.

Andlisis de datos de transcripcién de pequefios ARNs (small RNA-seq)

Otras tutorias/orientaciones

Sector Organizaciones Privadas sin Fines de Lucro/Sociedades Cientifico-Tecnoldgicas / Institut
Pasteur de Montevideo / Institut Pasteur de Montevideo / Laboratorio de Interacciones
Hospedero-Patdgeno, Uruguay

Tipo de orientacién: Asesor

Nombre del orientado: Ricardo Correa

Pais: Uruguay

Areas de conocimiento:

Ciencias Naturalesy Exactas / Ciencias de la Computacién e Informacién / Ciencias de la
Informacion y Bioinformatica / Biologia Computacional

Se capacité a Ricardo Correa del Instituto de Investigaciones Cientificas y Servicios de Alta
Tecnologia (INDICASAT AIP) - Panama, en el andlisis de datos de small RNA seq. Duracion: 6
meses.

TUTORIAS EN MARCHA

POSGRADO

Organizacion tridimensional de la cromatina y expresion génica en Trypanosoma cruzi (2023)

Tesis de doctorado

Sector Educacion Superior/Publico / Programa de Desarrollo de las Ciencias Bésicas / Area Biologfa
(PEDECIBA), Uruguay

Programa: Doctorado en Ciencias Bioldgicas

Tipo de orientacion: Cotutor en pie de igualdad ( Diaz-Viraqué F, ROBELLO, C.)

Nombre del orientado: Fabiana Gonzalez

Pais/ldioma: Uruguay,

Otros datos relevantes
PREMIOS, HONORES Y TITULOS

Proyecto Iniciacion a la Investigacion - 2021 (2021)

(Nacional)



Comisién Sectorial de Investigacién Cientifica (CSIC)

Proyecto financiando "Rol de la metilaciéon del ADN y posicionamiento de nucleosomas en la
regulacion de la expresion génica del parasito Trypanosoma cruzi”. Iniciacion a la Investigacion -
2021

Beca "Dra. Paulina Luisi" para jévenes investigadoras - 021-20 (2020)

(Nacional)

Institut Pasteur de Montevideo

Desde 2017 el instituto recibe una donacion anual que tiene como objetivo apoyar a jovenes
investigadoras que estén realizando un posgrado en los principales desafios que enfrentan las
mujeres cientificas en su desarrollo profesional.

Seleccidon de publicacion por Oxford Nanopore Technologies para incluir en el manual "Large insights
into microorganisms" (2020)

(Internacional)

Oxford Nanopore Technologies

Enel 2020 tuvimos el honor de ser elegidos por la empresa Oxford Nanopore Technologies por el
trabajo "Nanopore Sequencing Significantly Improves Genome Assembly of the Protozoan Parasite
Trypanosoma cruzi" publicado en el revista cientifica Genome Biology and Evolution, para ser
incluido en su manual "Large insights into microorganisms". Estos manuales buscan visibilizar y
explicar cémo los usuarios utilizan la tecnologia en sus investigaciones para servir como insumo
para otros investigadores.

Sistema Nacional de Investigadores (SNI) (2020)

(Nacional)
Agencia Nacional de Investigacién e Innovacién - ANI|
Iniciacion por 3 afos, Ciencias Naturales y Exactas

Beca de Finalizacion de Posgrado Doctorado - BFPD_2021_1#45569540(2020)

(Nacional)
Comisién Académica de Posgrado
Beca de apoyo a la finalizacion de estudios de posgrado en la UdelaR, nivel doctorado.

Research bursary - NTD Global Network - Pump Priming Funding (2018)

(Internacional)

Global Challenges Research Found (GCRF) - UK Research and Innovation -Network for Neglected
Tropical

Beca de movilidad de GCRF-NTD para pasantia de 2 meses en el laboratorio de la Dra. Pegine
Walrad de la Universidad de York, UK, realizada en el afio 2019. Durante la misma me capacité enla
identificacion de complejos de RBP potencialmente esenciales para la regulacién de la expresién
génica en Trypanosoma cruzi. Para determinar el proteoma de unién al ARN de T. cruzi se realizé
crosslinking de los parésitos, pulldown de complejos ARNm: RBP y andlisis por espectrometria de
masas.

Travel Award for the XXXIV Annual Meeting of the Sociedade Brasileira de Protozoologia (SBPz)
(2018)

(Internacional)

Sociedade Brasileira de Protozoologia

The SBPz Travel Award consistio en apoyo financiero para asistir al XXXIV Annual Meeting of the
Sociedade Brasileira de Protozoologia (SBPz) en Caxambu, Brasil. El premio fue apoyo econémico
en forma de pago de gastos de alojamiento, inscripcion al congreso vy traslado al mismo.

Beca de Movilidad Tipo Capacitacion - MOV_CA_2016_1_127413 (2016)

(Nacional)

Agencia Nacional de Investigacion e Innovacion, ANI|

Pasantia de capacitaciéon de 6 meses en el laboratorio del Dr. Anton Enright en el European
Bioinformatics Institute, EMBL-EBI) realizada en el afio 2017. Dicho laboratorio se especializa en
gendmica computacional, ARNs no codificantes y epitranscriptoma. El objetivo de esta actividad fue
adquirir los conocimientos necesarios para abordar el analisis computacional de datos de
secuenciacion masiva generados con el objetivo de profundizar en el conocimiento actual de la
biologiadel ARN enT. cruzi.

Beca de Posgrado Nacional, Doctorado - POS_NAC_2016_1_129916 (2016)
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(Nacional)

Agencia Nacional de Investigacién e Innovacién - ANI|

Identificacién y estudio funcional de ARNs no codificantes implicados en la regulacion de la
expresion génica en Trypanosoma cruzi. Se propone un andlisis exhaustivo de ARNs reguladores a
lo largo del ciclo de vida utilizando datos transcriptdomicos y técnicas de biologia molecular, con
énfasis en identificar y caracterizar ARNs no codificantes no descriptos con relevancia bioldgica
estadio-especifica.

Beca de Posgrado Nacional, Maestria - POS_NAC_2014_1_102168 (2014)

(Nacional)

Agencia Nacional de Investigacion e Innovacion - ANII

Se realizé un estudio funcional y estructural de las enzimas TcAKR y TcOYE, relacionadas con la
sintesis de prostaglandina F2 alfaen T. cruzi, con el objetivo de estudiar la relevancia que tiene la
produccion de prostaglandinas en el establecimiento de la infeccion. Potra parte, se analizaron
desde el punto de vista evolutivo utilizando un conjunto de scripts, que fueron especialmente
disefados durante este trabajo. Se pretendid generar un pipeline de anélisis bioinformatico que,
ademas de ser usado en este proyecto, permite analizar evolutivamente de forma sencilla otros
genes de interés.

Beca de Iniciacién a la Investigacién - INI_X_2012_1_4210 (2012)

(Nacional)

Agencia Nacional de Investigacién e Innovacién - ANI|

Generacién de herramientas para el estudio de dos enzimas, TcCAKR y TcOYE, relacionadas con la
sintesis de prostaglandina F2 alfa en Trypanosoma cruzi. Durante el desarrollo de este proyecto se
realizé el clonado de ambos genes en vectores de expresion en bacterias y en parasitos. Se
expresaron ambas proteinas en bacterias y se purificaron TcOYE y TcAKR recombinantes. Se
produjeron de antisueros en conejo y se confirmo la expresiéon de ambas proteinas en el parésito.
Por ultimo, se realizd la sobreexpresion en T. cruzi mediante la generacién de lineas transgénicas.

Programa de Apoyo a la Investigacion Estudiantil - E113-348 (2011)

(Nacional)

Comisién Sectorial de Investigacion Cientifica - CSIC

Se investigo la influencia del ambiente en las floraciones de cianobacterias téxicas en la zona
turistica de Paso de los Toros, Tacuarembo, y se analizaron sus posibles causas. Se midio la

cantidad de biomasa (concentracién de clorofilay ficobilina), la concentracion de cianotoxinas
(microcistinas) y se realizamos analisis quimicos del agua para cuantificarlos nutrientes disueltos
(nitrogeno y el fosforo). Se propuso que la medicion de clorofila ay ficobilina con fluorémetro
portatil son herramientas Utiles para identificarla presencia de cianobacterias in situ en las zonas de
recreaciony en el agua potable.

Primer premio en el Concurso de Cuentos Liceal (2003)

(Nacional)
Liceo N°3 Maldonado.

PRESENTACIONES EN EVENTOS

XXXIV Reunién Anual de la Sociedad Argentina de Protozoologia (SAP) (2023)

Congreso

Organizacion tridimensional de la cromatina en Trypanosoma cruzi
Argentina

Tipo de participacién: Expositor oral

Nombre de la institucion promotora: Sociedad Argentina de Protozoologia
Alcance geogréfico: Internacional

Cell2Cell Summer School in Chromatin and Infection Biology at the Single-Cell level (2023)

Encuentro

3D genome organization drives gene expression in Trypanosomes

Portugal

Tipo de participacién: Expositor oral

Carga horaria: 54

Nombre de la institucion promotora: This event was part of the structured doctoral program
Cell2Cell, a Marie-Sk?odowska-Curie Action (grant agreement #860675) funded by the European
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Commission (EC) and coordinated by the Ludwig-Maximilians-Universitat Minchen (LMU) in
Munich, Germany.
Alcance geografico: Internacional

Xl Congreso Sociedad Argentina Protozoologia (2022)

Congreso

"Heterogeneidad transcripcional y en la organizacion de la cromatina en los compartimentos
gendmicos de parasitos protozoarios"

Argentina

Tipo de participacion: Expositor oral

Nombre de la institucion promotora: Sociedad Argentina Protozoologia Palabras Clave: Regulacion
de la expresion génica Organizacion de la cromatina Epigenética Regulacion transcripcional
Posicionamiento de nucleosomas

Areas de conocimiento:

Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Bioldgicas / Ciencias Biologicas / Regulacion de la expresion
génica

GCRF NTD Network's Hybrid Closing Meeting and Early Career Researcher (ECR) Conference (2022)

Encuentro

"Transcriptional heterogeneity and differential chromatin organization in the genomic
compartments of trypanosomes"

Uruguay

Tipo de participacién: Expositor oral

Carga horaria: 20

Nombre de la institucion promotora: NTD Network: International consortium of academic
researchers seeking new therapeutic solutions to Chagas disease and the different clincial forms of
leishmaniasis funded by UKRI?s Global Challenges Research Fund (GCRF) Palabras Clave:
Regulacion de la expresion génica Organizacién de la cromatina Epigenética Regulacion
transcripcional Posicionamiento de nucleosomas

Areas de conocimiento:

Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Bioldgicas / Ciencias Bioldgicas / Regulacion de la expresion
génica

Molecular Parasitology Meetings MPM XXXII1 (2022)

Congreso

Transcriptional heterogeneity and differential chromatin organization in the genomic
compartments of trypanosomes

Estados Unidos

Tipo de participacién: Expositor oral

Carga horaria: 45

Segundo Encuentro Académico del Club del ARN del Uruguay (2019)

Encuentro

ARNs no codificantes en la regulacion de la expresion génica de Trypanosoma cruzi
Uruguay

Tipo de participacién: Expositor oral

Nombre de la institucion promotora: Club del ARN del Uruguay

11 Congreso Nacional de Biociencias (2019)

Congreso

Ensamblado gendmicoTrypanosoma cruzi Oxford Nanopore Technologies

Uruguay

Tipo de participacién: Expositor oral

Nombre de la institucion promotora: Sociedad Uruguaya de Biociencias Palabras Clave: Oxford
Nanopore Technologies Ensamblado gendmico Trypanosoma cruzi

British Society for Parasitology Spring Meeting 2019 (2019)

Congreso

Nanopore sequencing significantly improves genome assembly of the protozoan parasite
Trypanosoma cruzi

Inglaterra

Tipo de participacién: Expositor oral

Nombre de la institucion promotora: British Society for Parasitology Areas de conocimiento:
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Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias de la Computacién e Informacién / Ciencias de la
Informacion y Bioinformatica / Bioinformatica

Parasitology lab meetings at Molteno Building, Department of Pathology, University of Cambridge
(2019)

Seminario

"Improved Trypanosoma cruzi genome assembly uncovers expansion of protein families and
genomic repeats"

Inglaterra

Tipo de participacién: Expositor oral Areas de conocimiento:

Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias de la Computacién e Informacién / Ciencias de la
Informaciony Bioinformatica / Bioinformatica

Wellcome Genome Campus Advanced Course WGCAC Working with Pathogen Genomes 11-16
November 2018 (Montevideo, Uruguay) (2018)

Seminario

One hour seminar given on the WGC Advanced Course: Working with Pathogen Genomes held at
Instituto de Higiene, Montevideo, Uruguay from 11-16 November 2018. Title "Nanopore
sequencing rapidly improves genome assembly of Trypanosoma cruzi”

Uruguay

Tipo de participacién: Conferencista invitado

Carga horaria: 1

Nombre de la institucion promotora: Wellcome Genome Campus Advanced Course WGCAC
(Connecting Science) Palabras Clave: Nanopore Hybrid assembly MinlON Illumina Trypanosoma
cruzi Protozooan parasites

Areas de conocimiento:

Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias de la Computacién e Informacién / Ciencias de la
Informacion y Bioinforméatica / Ensamblado de genoma

XXXIV Meeting of the Brazilian Society of Protozoology/XLIV Annual Meeting on Basic Research in
Chagas Disease (2018)

Congreso

"Functional, structural and evolutionary characterization of prostaglandin F2a syntheses from
Trypanosoma cruzi"

Brasil

Tipo de participacién: Expositor oral

Carga horaria: 36

Nombre de la institucion promotora: Brazilian Society of Protozoology Palabras Clave:
Prostaglandin OYE AKR Trypanosoma cruzi Host-Pathogen interaction

Areas de conocimiento:

Ciencias Médicas y de la Salud / Ciencias de la Salud / Parasitologia / Trypanosoma cruzi

Visualizacién de Secuencias Bioldgicas + Modelos Mixtos (2018)

Encuentro

Charlatitulada "Codigo y paquetes para el anélisis y visualizacion de secuencias bioldgicas en R" en
el primer encuentro de 2018 de R-Ladies Montevideo.

Uruguay

Tipo de participacién: Expositor oral

Carga horaria: 4

Nombre de la institucion promotora: R-Ladies Montevideo Areas de conocimiento:

Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias de la Computacién e Informacién / Ciencias de la
Informacion y Bioinformatica / Biologia Computacional

R-Ladies Montevideo es parte de una organizacion mundial para promover la diversidad de género
enlacomunidad R (lenguaje de programacion). Link del repositorio donde se encuentra el pdf de la
charla https://github.com/rladies/meetup-presentations_montevideo/blob/master/2018-04-12-
charlas/florencia.pdf

Structural and functional studies of prostaglandin synthases of Trypanosoma cruzi (2016)

Encuentro

Second Workshop on Protozoology Research
Argentina

Tipo de participacién: Expositor oral
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Foro de Presentacién e Intercambio de Experiencias de Investigacion dentro de la Expo Cierre 2012 del
Programa de Apoyo a la Investigacion Estudiantil (CSIC) para proyectos aprobados en el 2010. (2012)

Encuentro

Ano tras afo se han observado floraciones de cianobacterias en el Rio Negro. El objetivo de la
investigacion fue determinar si ocurren floraciones de cianobacterias téxicas en la zona de Paso de
los Toros, Tacuarembo, y analizar sus posibles causas. Investigamos la influencia del ambiente,
analizamos la cantidad de biomasa presente midiendo la concentracion de clorofilay ficobilina por
fluorescenciain vivoy clorofila por espectrofotometria. Realizamos andlisis quimicos del agua para
cuantificar los nutrientes disueltos especialmente el nitrogeno y el fosforo. Asimismo, se midioé la
concentracion de microcistinas (cianotoxinas). Se tomaron muestras durante verano y otofio de
2011 para poder comparar el efecto del ambiente sobre las floraciones. Se observo la presencia de
microcistinas en los meses de verano que concuerda con un aumento en la concentracion de
clorofila ay ficobilina. Esto indica que hubo un pasaje de una floracion de cianobacterias toxicas en
dicha época del afo. Proponemos que la medicién de clorofila a 'y ficobilina con fluorémetro portatil
son herramientas Utiles para identificar la presencia de cianobacterias in situ en las zonas de
recreaciony poder asi realizar un alerta temprana para los banistas. Este monitoreo deberia
complementarse con la medicién periddica de microcistinas en la zona de bafios y en el agua
potable.

Uruguay

Tipo de participacion: Expositor oral

Carga horaria: 9

Nombre de la institucion promotora: CSIC Palabras Clave: Cianobacterias Calidad del agua
Cuantificacion de nutrientes Cuantificacion de cianotoxinas

Areas de conocimiento:

Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Biologicas / Biologia Marina, Limnologia

CONSTRUCCION INSTITUCIONAL

Como investigadora del Institut Pasteur de Montevideo he participado todos los afos, desde el afio 2009,
como colaboradora en las actividades de "Jornada de Puertas Abiertas" y "Visitas guiadas al Instituto".
También soy miembro activo e integrante de la mesa coordinadora del Colectivo de Investigadores, Técnicos
y Estudiantes (CITE) del instituto, que participa de diversas cuestiones institucionales como: divulgacion
cientifica, participaciéon en diversas comisiones y comités donde se discuten asuntos de interés institucional
que hacen ala construccién colectiva de la institucion, dictado de cursos internos sobre uso y cuidado de
equipos comunes, descarte responsable de residuos, entre otras cosas. Por otro lado, participo como
colaboradora desde el 2020 en la actividad organizada por el instituto en el marco del Dia Mundial de las
Mujeres y las Nifas en la Ciencia. En dicha actividad fui jurado de actividades artisticas realizadas por nifios y
ninas con en el contexto de la campafna de concientizacién de situaciones diferenciales entre mujeres 'y
hombres en el &mbito cientifico. A su vez, se recibe durante un dia en el laboratorio nifias ganadoras del
concurso las cuales realizan actividades de investigacion las cuales ideo y superviso. Como parte de las
actividades de divulgacién concurriel 4 Noviembre de 2020 al Instituto de Ensefianza Secundaria N° 42
José Pedro Cardoso a dar una charla sobre enfermedades causadas por pardsitos protozoarios en el marco
de unainvitacion al instituto por parte de los docentes del Plan 2012, plan que busca promover culminar la
educacién secundaria. Desde el afio 2022 formo parte, desde sus inicios, de la Comision de Posgrado del
instituto que tiene como objetivo trabajar en coordinacién con la Direccion Académica dando apoyo en la
organizacion de actividades que mejoren la formaciény la experiencia de posgrado en el IP Montevideo.

Enelano 2020, en el contexto de la pandemia causada por el virus SARS-CoV-2, me incorporé a dos grupos
de trabajos creados en el instituto con el fin de paliar la situacién sanitaria: participé durante dos meses y
medio en el grupo de extraccion de ARN para realizar diagndstico molecular de COVID-19y al grupo de
secuenciacion de genomas del virus con latecnologia Oxford Nanopore
http://pasteur.uy/novedades/coronavirus-en-uruguay-origen-y-momento-de-ingreso-al-pais/ En relacion a
esto, participé junto a Cecilia Salazar y Marianoel Pereira en el video "Mujeres en Ciencias: Conversatorio
con tres cientificas uruguayas que secuenciaron el genoma del COVID-19" realizado por Beatriz Macedo
para UNESCO. https://es.unesco.org/news/educacion-ciencias-como-despertar-vocaciones.

Como investigadora en el drea biologia computacional soy miembro activo de R-Ladies Montevideo y del
Grupo de Usuarios de R Uruguay (GURU::mvd), ambos grupos son parte de dos organizaciones mundiales
cuyos objetivos son generar espacios colaborativos de intercambio de ideas, conocimientos y facilitar el
acceso a R (lenguaje de programacion). En el caso de R-Ladies, ademaés, busca promover la diversidad de
género en lacomunidad R. Listado de miembros: https://www.meetup.com/es-ES/GURU-

mvd/members/ y https://www.meetup.com/es-ES/rladies-montevideo/members/

Informacion adicional

Cursos realizados durante la Maestria:
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Reconstrucciony andlisis de redes metabdlicas en la era postgendmica

Functional Genomics and its applications in biomedicine: Host-Pathogen interaction
Hands-on course on High-Throughput Sequencing data analysis

Bioinformatica |

Programacion, estructura de datos y algoritmos

Taller de bioinforméatica

Gendmica computacional y evolutiva

Biologia Molecular de Tripanosomatidos

Proteomas de Parasitos. Fundamentos y aplicaciones

Enelitem "Presentaciones en eventos" se detallan las presentaciones orales. En el resto de los
congresos en lo que se presentaron trabajos fueron en formato poster.

Aparicion en prensa:
Portal de UdelaR por proyecto de iniciacién a la investigacion (CSIC)

Secuenciacion de genomas de SARS-CoV-2 a partir de muestras de pacientes (Canal 4, Canal

10, El Pais, Clarin, entre otros)
Publicacion Nature Microbiology (Canal 4)

Indicadores de produccion

ACTIVIDADES

Lineas de investigacion

Proyectos Investigacion Desarrollo
Docencia

Extensién

Gestion Académica

Capacitacion Entrenamiento
Servicio Técnico Especializado
Pasantia

Otra Actividad Técnica

PRODUCCION BIBLIOGRAFICA

Articulos publicados en revistas cientificas

Completo

Trabajos en eventos

Libros y Capitulos

Libro publicado

Otros tipos

PRODUCCION TECNICA

EVALUACIONES

Evaluacion de proyectos

Evaluacion de publicaciones

46

11

14

46

16
16
28

11
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Evaluacion de convocatorias concursables

Jurado de tesis

FORMACION RRHH

Tutorias/Orientaciones/Supervisiones concluidas

Otras tutorfas/orientaciones
Tesis/Monografia de grado

Tutorias/Orientaciones/Supervisiones en marcha

Tesis de doctorado

T
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