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cion (Activo)

CONCLUIDA
DOCTORADO

Dottorato di Ricerca in Biofisica e Biochimica (2005 - 2007)

Fecha de publicaciér: 19/12/2024 Universita degli Studi di Padova ,(UP) , Italia

Ultima actualizacién: 19/12/2024 Titulo de la disertacién/tesis/defensa: Functional properties of an unusual isoform of the plasma
membrane calcium ATPase: PMCA 2.
Tutor/es: Ernesto Carafoli
Obtencion del titulo: 2008
Sitio web de la disertacion/tesis/defensa: http://paduaresearch.cab.unipd.it/148/
Financiacion:
Universita degli Studi di Padova, Italia
Areas de conocimiento:
Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Bioldgicas / Métodos de Investigacion en Bioquimica /
Bioguimicay Biofisica

ESPECIALIZACION/PERFECCIONAMIENTO

Diploma Superior en Género y Politicas de Igualdad (2020 - 2021)

Facultad Latinoamericana de Ciencias Sociales Uruguay - Facultad Latinoamericana de Ciencias
Sociales Uruguay , Uruguay

Titulo de la disertacién/tesis/defensa: Diploma Superior en Generoy Politicas de Igualdad
Obtencion del titulo: 2021

Diploma en Género y Politicas de Igualdad (2019 - 2019)

Facultad Latinoamericana de Ciencias Sociales Uruguay - Facultad Latinoamericana de Ciencias
Sociales Uruguay , Uruguay

Titulo de la disertacién/tesis/defensa: Diploma en Generoy Politicas de Igualdad

Obtencion del titulo: 2019

GRADO

(1991 -1997)

Universidad Nacional de San Luis, Argentina
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Titulo de la disertacion/tesis/defensa: Cambios Bioguimicos y Morfologicos en el Desarrolo del
Higado de la especie Gallus domesticus

Tutor/es: Maria Susana Ojeda

Obtencion del titulo: 1997

Areas de conocimiento:

Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Bioldgicas / Métodos de Investigacion en Bioguimica /
bioquimica de lipidos

EN MARCHA
MAESTRIA

Maestria en Género y Politicas de Igualdad (2021)
Facultad Latinoamericana de Ciencias Sociales Uruguay, Facultad Latinoamericana de Ciencias

Sociales Uruguay ,Uruguay
Titulo de la disertacién/tesis/defensa: Maestria en Generoy Politicas de Igualdad

Formacion complementaria
CONCLUIDA
CURSOS DE CORTA DURACION

5 th CELL CULTURE-BASED VIRAL VACCINES (09/2020 - 10/2020)

Sector Extranjero/Internacional/Otros / EUROPEAN SOCIETY OF ANIMAL CELL TECHNOLOGY
, Espana

25 horas

Palabras Clave: Cell techology Upstream process Dowstream process

Areas de conocimiento:

Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Bioldgicas / Biologia Celular, Microbiologfa / vacunas

CURSO INTERNACIONAL PROGRESOS EN ONCOLOGIA MOLECULAR Y SU IMPACTO A NIVEL
CLINICO (11/2019 - 11/2019)

Sector Organizaciones Privadas sin Fines de Lucro/Sociedades Cientifico-Tecnoldgicas / Institut
Pasteur de Montevideo / Institut Pasteur de Montevideo, Uruguay

40 horas

Palabras Clave: oncologia molecular enfermedad tumoral

Areas de conocimiento:

Ciencias Médicas y de la Salud / Biotecnologia de la Salud / Biotecnologia relacionada con la Salud /

Integrating IP Montevideo technologies (06/2017 - 11/2017)

Sector Organizaciones Privadas sin Fines de Lucro/Sociedades Cientifico-Tecnolégicas / Institut
Pasteur de Montevideo / Institut Pasteur de Montevideo, Uruguay

Areas de conocimiento:

Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Bioldgicas / Ciencias Bioldgicas /

PARTICIPACION EN EVENTOS

LI Reunién Anual de la Sociedad Argentina de Biofisica (2023)

Tipo: Congreso

Institucién organizadora: Sociedad Argentina de Biofisica, Argentina

Alcance geografico: Internacional

Palabras Clave: Proteinas y acidos nucleicos Transporte senalizacion y dindmica intracelular

XLIIN REUNION CIENTIFICA ANUAL DE LA SOCIEDAD ARGENTINA DE VIROLOGIA (2023)

Tipo: Congreso

Institucién organizadora: Asociaciéon Argentina de Microbiologia, Argentina
Alcance geografico: Regional

Palabras Clave: vectores viralesbaculovirus vips

27th ESACT Meeting (European Society for Animal Cell Technology) (2022)

Tipo: Congreso



Institucién organizadora: European Society for Animal Cell Technology, Portugal
Palabras Clave: Recombinant cell linesHuman stem-cell based modelsProduction of Therapeutics
rAAV productionvaccines Bioprocessing

IX SLATCC 2022 SIMPOSIO LATINOAMERICANO DE TECNOLOGIA DE CULTIVOS CELULARES
(2022)

Tipo: Simposio

Institucién organizadora: Universidad Nacional del Litoral, Facultad de Bioguimicay Ciencias
Biologicas, Santa Fe, Argentina

Palabras Clave: Recombinant cell line development Cell metabolism and optimization of cell culture
conditions Biotherapeutics Vacciones Innovation

L Reunién Anual de la Sociedad Argentina de Biofisica, Rosario Santa Fe (2022)

Tipo: Encuentro
Institucién organizadora: Sociedad Argentina de Biofisica, Argentina

Congreso Interdisciplinario COVID-19, pandemia y pospandemia (2022)

Tipo: Congreso

Institucién organizadora: Espacio Interdisciplinario de la Universidad de la Republica, Uruguay
Palabras Clave: Covid PandemiaVacunas Test Serologicos RBD

Empoderando la Diversidad en la Ciencia (2021)

Tipo: Congreso

Institucién organizadora: Ministerio de Ciencia'y Tecnologia, Ministerio de la Mujer (Cba), CCT
Conicet, Univ Nac de Cordoba, Argentina

Palabras Clave: ciencia diversida genero

| Congreso Iberoamericano Genero, Desastres y Riesgos (2021)

Tipo: Congreso
Institucién organizadora: Universidad de Oviedo (Espafa), Flacso (Uruguay), Espafa
Palabras Clave: genero desastres riesgos desigualdad

Congreso de Ciencia y Genero (2021)

Tipo: Congreso

Institucién organizadora: CONICET, Univ.Nac. de Cordoba, Ministerio de Ciencia y tecnologia,
Ministerio de la Mujer, Gob de la Prov. Cordoba, Argentina

Palabras Clave: Epistemologias ética perspectivas y sesgos de género en la investigacion
Perspectivas de género en la comunicacion y divulgacion de la cienciaEducacién estereotipos y
vocaciones cientificas desde temprana edad Paridad participacion espacios de poder

3rd IBAM CLL (2018)

Tipo: Congreso

Institucién organizadora: Sociedad Argentina de Hematologia, Argentina
Palabras Clave: Leucemia Linfoide Cronicamicroambiente tumoral enfermedades
linfoproliferativas

Areas de conocimiento:

Ciencias Médicas y de la Salud / Ciencias de la Salud / Ciencias de la Salud /

1°IBAMCLL (2013)

Tipo: Congreso
Institucién organizadora: Institut Pasteur de Montevideo, Uruguay
Palabras Clave: leucemia linfoide cronica

Expression, Purification and Crystallization of Recombinant Proteins by High-throughput
Methodologies (2013)

Tipo: Taller

Institucién organizadora: Institut Pasteur de Montevideo, Uruguay

Palabras Clave: Recombinant Proteins

EMBO Workshop on Calcium Signalling and Disease (2004)

Tipo: Congreso
Institucién organizadora: Veneto Institute of Molecular Medicine, Italia



Palabras Clave: Calcium Signalling Plasma Membrane Calcium Pump
Areas de conocimiento:
Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Bioldgicas / Bioguimica y Biologia Molecular /

OTRAS INSTANCIAS

Grado 3 PEDECIBA (2020)
Uruguay

Sistema Nacional de Investigadores (Iniciacion) (2019)

Uruguay

Idiomas

Espafiol

Entiende muy bien /Habla muy bien/ Lee muy bien/ Escribe muy bien

Italiano

Entiende muy bien /Habla muy bien / Lee muy bien / Escribe muy bien

Inglés

Entiende muy bien / Hablabien/ Lee muy bien / Escribe bien

Areas de actuacion

CIENCIAS MEDICAS Y DE LA SALUD

Ciencias de la Salud /Ciencias de la Salud /Expresiony purificacion de Proteinas Recombinantes,
VLPs, Vacunas

Actuacion profesional

SECTOR ORGANIZACIONES PRIVADAS SIN FINES DE LUCRO/SOCIEDADES CIENTIFICO-
TECNOLOGICAS - INSTITUT PASTEUR DE MONTEVIDEO - URUGUAY

Institut Pasteur de Montevideo / Programa de Tecnologia Molecular,
Celular y Animal (ProTeMCA)

VINCULOS CON LA INSTITUCION

Funcionario/Empleado (05/2023 - a la fecha)

Técnica adjunta senior 40 horas semanales
ACTIVIDADES

LINEAS DE INVESTIGACION

Caracterizaciéon de SeudoParticulas virales del Circovirus Porcino Tipo 4 (10/2023 - alafecha)

Los miembros de la familia Circoviridae son los virus de menor tamafo capaces de infectar células
de mamiferos. Estos virus desnudos de estructura icosaédricay dimensién cercana alos 20 nm de
didmetro reciben el nombre de Circovirus por el caracter circular de su genoma de ADN simple
hebra de casi 1800 nucledtidos(1,2). La capside viral estd conformada por 60 repeticiones de la
proteina Cap(3), siendo esta tltima responsable de la respuesta inmune(4). Dentro del género
Circovirus, la variante porcina de tipo 2 (denominada PCV2, por su sigla en inglés, Porcine
CircoVirus2) es de gran importancia para la cria de cerdos. El PCV2 el agente causal del sindrome
de desmedro multisistémico post-destete (PMWS eninglés)(5). Dicho sindrome se manifiesta a
través de sintomas tales como pérdida de peso, complicaciones pulmonares, trastornos
gastrointestinales, abortos y un aumento en los indices de mortalidad, entre otros. Su incidencia a
nivel mundial confirma su posicidon como una de las principales enfermedades en expansiéon en
poblaciones porcinas, con una marcada repercusiéon en la economia. De hecho, las vacunas anti



PCV2 constituyen el producto veterinario de mayor venta a nivel global (). En Uruguay, el virus fue
detectado por Ramos et al. en el 2010, y en 2013 se identificd el genotipo PCV2d, que constituye la
variante actualmente dominante mundialmente (779). En la actualidad, existen vacunas disponibles
capaces de prevenir los sintomas clinicos asociados a la infeccion por el PCV2. Sin embargo, éstas
no son capaces de evitar la transmisién o lograr la eliminacion del virus (10). La mayoria de las
vacunas comerciales contra PCV2 estan basadas en virus inactivados o proteinas Cap
recombinantes derivados del genotipo PCV2a (6) Las vacunas basadas en particulas similares a virus
(VLPs por su siglaeninglés ?Virus-Like Particle?) son un enfoque alternativo a las formulaciones
tradicionales (11,12). Desde el punto de vista estructural, las VLPs son putativamente idénticas al
virion salvaje, y la ausencia del material genético viral las hace seguras y altamente inmunogénicas
(13,14). Ademas, pueden ser utilizadas sin la necesidad de adyuvantes artificiales, como si ocurre en
las vacunas comerciales convencionales (15,16). Debido a su naturaleza particulada, las células
presentadoras de antigeno las absorben de manera eficiente, generando una potente estimulacion
de la respuesta inmune humoral y celular. Un nuevo genotipo viral llamado PCV4, con una identidad
de secuencia de 50%, ha sido identificado recientemente en China (17). Este patdgeno estd mas
emparentado con Circovirus que infectan otras especies y su rol en el desarrollo de enfermedades
en cerdos alin no esté claro. Sin embargo, ha despertado una gran preocupacién debido a su
capacidad de infectar bovinos (18). La relevancia de contar con estrategias preventivas contra este
patdgeno para la economia uruguaya es obvia. Objetivo: El objetivo principal de este proyecto es
obtener una prueba de concepto sobre la posibilidad de adaptar el protocolo de produccién de VLPs
puestas a punto para PCV2,y aprovechar la experiencia adquirida para producir VLPs del
Circovirus Porcino de tipo 4.

Aplicada

10 horas semanales

Institut Pasteur de Montevideo, Programa de Tecnologia Molecular, Celular y Animal (ProTeMCA) ,
Coordinador o Responsable

Equipo: ORTEGA, C, PANTANO S, RAMOS, N., Licenciada en Bioguimica

Palabras clave: Circovirus Porcino tipo4 VLPs Herramientas biotecnolégicas

Areas de conocimiento:

Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Biolégicas / Virologia / Biotecnologfa

Ingenierizacién de VLPs de Circovirus Porcino Tipo 2 como nueva herramienta biotecnolégica
adaptable para cepas emergentes en Uruguay. (03/2022 - alafecha)

Elcircovirus porcino de tipo 2 (PCV2) es uno de los patdgenos mas perjudiciales para la cria de
cerdos en el Uruguay y el mundo, generando enormes pérdidas econdmicas. A pesar de la
disponibilidad de vacunas, el virus infecta persistentemente a mas del 12% del ganado porcino
mundial. Los anticuerpos neutralizantes reconocen epitopes estructurales sobre la superficie de los
viriones. En consecuencia, las estrategias de inmunizacion tradicionales basadas en epitopes
lineales muestran baja efectividad. Esto se suma a la reciente identificacion de nuevos PCVs de tipo
3y 4 con capacidad para infectar ganado de otras especies. Si bien su distribucion esta restringida a
Asia, resulta necesario aumentar las herramientas de diagndstico y prevencién del sistema
productivo uruguayo para brindar respuestas rapidas a nuevos patdgenos. Nuestra linea de
investigacion, se basa en la implementacion de un protocolo de produccién de particulas virales
(Virus-Like Particles, VLP) de alto rendimiento basado en nuevas tecnologias celulares.
Conjuntamente, utilizamos métodos computacionales para disefiar mutaciones que estabilicen las
interacciones protefna-proteina que determinan el ensamblado de las VVLPs sin modificar su
superficie externa. Generamos asf VLPs superestables para ser utilizadas en tests de ELISA y/o
prototipos vacunales. Gracias a la alta estabilidad de las nuevas VLPs, esta herramienta permitira
introducir de manera simple y eficiente mutaciones en su superficie externa emulando nuevas
variantes emergentes.

Aplicada

30 horas semanales , Coordinador o Responsable

Equipo: ORTEGA, C, OLIVERO N, PANTANO S

Palabras clave: circovirus porcino particulas similares a virusvacunas

PROYECTOS DE INVESTIGACION Y DESARROLLO

Capside del Circovirus porcino tipo 2 en células de mamifero: Un Modelo para Vacunas Adaptables
(FMV_1_2023_1_175988) (02/2024 - a la fecha)

El Circovirus porcino de tipo 2 (PCV2) es uno de los patdgenos mas perjudiciales paralacriade
cerdos en el Uruguay y el mundo. Este virus ocasiona pérdida de peso, diarreas, neumonia, abortos
y nacimientos prematuros, entre otras patologias en el ganado porcino, generando importantes
pérdidas econémicas. A pesar de la disponibilidad de vacunas, el virus infecta persistentemente a
mas del 12% del ganado porcino mundial. Los anticuerpos neutralizantes reconocen epitopes



estructurales sobre la superficie de los viriones. En consecuencia, las estrategias de inmunizacion
tradicionales basadas en epitopes lineales muestran baja efectividad, y probablemente estan
asociadas a la continua emergencia de nuevas variantes. Sumado a esto, la reciente identificacion de
nuevos PCVs de tipo 3y 4 con capacidad para infectar ganado bovino, entre otras especies resalta
larelevancia del problema. Si bien la distribucion geogréfica de estas nuevas variantes esta
restringida a Asia, resulta necesario aumentar las herramientas de prevencion del sistema
productivo uruguayo para brindar respuestas répidas a nuevos Circovirus. En este proyecto,
implementaremos un protocolo de produccién de particulas pseudovirales (Virus-Like Particles,
VLP) de alto rendimiento basado en tecnologia celular de mamiferos. Conjuntamente, utilizaremos
métodos computacionales para disefar mutaciones que estabilicen las interacciones proteina-
proteina que determinan el ensamblado de las VLPs sin modificar su superficie externa.
Realizaremos caracterizaciones bioquimicas, biofisicas e inmunoldgicas de las particulas con el fin
de encontrar el mejor candidato posible y de ese modo obtener VLPs superestables para ser
utilizadas como prototipos vacunales. Por otra parte, se pondra a punto todo el bioproceso de
manera de realizar la transferencia biotecnoldgica para un eventual desarrollo vacunal. Esta
herramienta permitird introducir de manera simple y eficiente mutaciones en la superficie externa
emulando nuevas variantes emergentes o combinando las particulas como andamios moleculares
con epitopes inmunogénicos adaptables, imitando la superficie exterior de las variantes y/o
combinandolas con antigenos de microorganismos asociados a la patologia provocada por PCV2
10 horas semanales

Institut Pasteur de Montevideo, PROTEMCA

Desarrollo

Coordinador o Responsable

EnMarcha

Alumnos encargados en el proyecto:

Maestria/Magister:1

Financiacion:

Agencia Nacional de Investigacion e Innovacién, Uruguay, Apoyo financiero

Agencia Nacional de Investigacion e Innovacién, Uruguay, Beca

Equipo: ORTEGA, C (Responsable), PANTANO S, RAMOS, N., OLIVERO N, F. CARRION,,
Florencia Fadel

Palabras clave: Circovirus porcino Particulas pseudovirales Escalado de Bioproceso

Areas de conocimiento:

Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Biolégicas / Virologia / Biotecnologfa

SECTOR ORGANIZACIONES PRIVADAS SIN FINES DE LUCRO/SOCIEDADES CIENTIFICO-
TECNOLOGICAS - INSTITUT PASTEUR DE MONTEVIDEO - URUGUAY

Institut Pasteur de Montevideo / Unidad de Proteinas Recombinantes
VINCULOS CON LA INSTITUCION

Funcionario/Empleado (01/2022 - 04/2023)

Técnico Adjunto Senior 40 horas semanales

Funcionario/Empleado (01/2013 - 12/2021)

Asistente Técnico 30 horas semanales

Colaborador (10/2008 - 10/2009)

Investigador asociado 20 horas semanales
ACTIVIDADES
LINEAS DE INVESTIGACION

Conjunto de vectores para la expresion y purificacion de proteinas recombinantes en diferentes
compartimentos y hospederos (01/2014 - alafecha)

La expresion de proteinas recombinantes se ha convertido en una herramienta invaluable en la
investigacion basicay aplicada. El conocimiento acumulado en este campo permitio la expresién de
miles de dianas proteicas en estado soluble, puro y homogéneo, fundamental para los anélisis
bioquimicos y estructurales. Se ha avanzado mucho en las Ultimas décadas, donde las proteinas
desafiantes se expresaron de manera soluble luego de evaluar diferentes pardmetros como el
hospedador, la cepa, la fuerza de un promotor, entre otros. En este sentido, hemos desarrollado



previamente una suite de vectores que permite la evaluacion de diferentes promotores y proteinas
potenciadoras de solubilidad, a través de una estrategia de clonacién facil y eficiente. No obstante,
la expresién adecuada de muchos objetivos sigue siendo dificil de alcanzar, lo que requiere, por
ejemplo, la adicidon de complejas modificaciones posteriores a la traducciony / o el paso a través de
compartimentos especializados. Con el fin de superar las limitaciones encontradas al trabajar con
una Unica localizacion subcelular y un solo tipo de hospedador, en nuestra linea de investigacion
desarrollamos un conjunto de vectores donde evaluamos la expresion de proteinas recombinantes
endiferentes compartimentos celulares y hospedadores celulares. Ademas, estos vectores también
permiten diferente estrategias de purificacion para la mejora de los rendimientos de protefnas
blanco.

20 horas semanales

Unidad de Proteinas Recombinantes, Unidad de Proteinas Recombinantes, Coordinador o
Responsable

Equipo: ORTEGA, C, CORREA, A

Palabras clave: expresion purificacion hospederos compartimentos celulares proteinas
recombinantes

Development of new prognostic and therapeutic tools in CLL (10/2 - 08/2020 )

This research line is outlined by our double profile as a research/facility group. Concerning the
development of prognostic markers in CLL, we previously described that the expression ratio of
Lipoprotein Lipase (LPL) and metalloprotease ADAM29 is an important additional marker for the
prognosis of CLL (Oppezzo et al, Blood, 2005). This data was confirmed by several groups working
in CLL in the consecutive years and at present, the prognostic marker LPL is used as one of the
strongest prognostic factor in a comparative analysis of RNA-based markers in CLL disease (Kaderi
et al., Haematologica, 2011). Despite the usefulness of LPL for CLL prognosis, its functional role and
the molecular mechanism regulating its expression remain unsolved as yet. Our recent works in this
area demonstrate that an epigenetic mechanism, triggered by the microenvironment, is responsible
for anomalous expression of LPL in Um CLL patients (Moreno and Abreu et al., Leukemia 2013).
This results lead to speculate that LPL expression on the cellular membrane of CLL B-cells could
affect their biological behavior, by favoring cell spreading, and intracellular signallingin an

activated tumoral microenvironment. (Abreu et al., Leukemia & Lymphoma, 2013). In the context of
therapeutics tools related with cancer, our group is recently focused on the generation of new
therapeutics molecules named Artificial Binding Proteins (Affitins). Compared with classical
therapeutics antibodies Affitins are able to maintain high affinity constants even when their
molecular weight remains small. This could be very useful in lymphoid neoplasms, in order to gain
access into solid tissues as secondary lymphoid organs, where leukemic cells receive pro-survival
signals acquiring favorable proliferative conditions. In this line, a new generation of combinatorial
protein engineering technologies has been recently set up in our laboratory. The results in this line
has been allowed to propose the use of Affitins as versatile selective glycosidase inhibitors and,
potentially, as enzymatic inhibitors in general, that could be envisaged for futures tumor therapy
strategies (Correaet al., Plos One, 2014).

Aplicada

20 horas semanales

Unidad de Proteinas recombinantes, Integrante del equipo

Equipo: ORTEGA, C, CORREA A

Areas de conocimiento:

Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Bioldgicas / Métodos de Investigacion en Bioquimica /
Bioquimica y Biofisica

S100A9 como un nuevo blanco terapéutico en la Leucemia Linfoide Crénica. Asociacion con la
inflamacién, el microambiente y la evolucién clinica (06/2018 - 06/2020)

La proteina ST00A9 como nuevo blanco terapéutico en la LLC. Vinculacion de la inflamacién, el
microambiente y la evolucion clinica. Busca profundizar en el conocimiento sobre el papel de la
inflamacién en la evolucién clinica de los pacientes con LLC.

Fundamental

10 horas semanales

Institut Pasteur de Montevideo, Laboratorio de Investigacion en Leucemia Linfoide Crénica,
Integrante del equipo

Equipo: ORTEGA, C, OPPEZZO P, CORREA, A, MARQUEZ ME

PROYECTOS DE INVESTIGACION Y DESARROLLO

TEST SEROLOGICOS COVID-19 (03/2020 - 09/2020 )

La deteccion de anticuerpos del paciente (serologia) contra componentes (antigenos) del agente



causal de COVID-19, el coronavirus SARS-CoV-2, ha comenzado a ser usada como complemento
del diagnostico molecular en el diagndstico primario, asi como para el seguimiento y manejo de la
epidemia. Los anticuerpos pueden detectarse desde etapas tempranas de la infeccion. En este
sentido, puede usarse en forma complementaria a las técnicas moleculares en el diagnostico
primario para mejorar la sensibilidad. También permite monitorear la prevalencia de la enfermedad
en la poblacién. La enfermedad COVID-19 cursa muchas veces en forma asintomatica, o muchas
personas no llegan a ser diagnosticadas con los test moleculares que se estan utilizando
actualmente en nuestro pais. Esto dificulta saber el nimero de personas que han sido infectadas en
la poblacion, y conocer este nimero es importante para el manejo epidemiolégico de la enfermedad
y el estudio de focos de transmision. Varios paises estan realizando estudios masivos en su
poblacién o en grupo especificos. La deteccion de anticuerpos, es un indicador de la respuesta
inmune generada contra el virus. Asi por ejemplo, la serologia permite identificar sueros de
pacientes recuperados de la infeccién y que por su respuesta de anticuerpos presentan potencial
valor terapéutico para ser usados en el tratamiento de pacientes graves. Por otra parte se puede
evaluar la duracién de los anticuerpos luego de la aplicacion de las vacunas para conocer que
estrategia vacunal adoptar a nivel pais. En este sentido, en la unidad de proteinas recombinantes
hemos puesto la produccion del antigeno RBD para la realizacion de dichos test Seroldgicos para
COVID-19. Estos test de ELISA, financiados por ANII (FSI_S_2020_1_162229 y FOCEM), fueron
validados y utilizados por el MSP El proyecto fue integrado por mas de 20 personas de la UDELAR,
[PMony ATgen

30 horas semanales

Unidad de Poteinas Recombinantes

Desarrollo

Integrante del Equipo

Concluido

Financiacion:

Agencia Nacional de Investigacion e Innovacién, Uruguay, Apoyo financiero

Equipo: ORTEGA, C, PRITSCH, O. (Responsable), GONZALEZ-SAPIENZA, GUALBERTO
(Responsable)

Palabras clave: COVID 19 Test Serologicos Receptor Binding Domain SARS-Cov-2

Disefio y desarrollo de proteinas de union artificiales con potencial uso en la biomedicina (10/2016 -
09/2018)

En el contexto de las herramientas terapéuticas relacionadas con el cancer, nuestro grupo se centré
recientemente en la generacion de proteinas de unién artificiales conocidas como Afitinas. Esta
clase de proteinas presenta una amplia gama de ventajas en comparacién con los anticuerpos
terapéuticos clasicos que podrian tenerse en cuenta en el desarrollo de enfoques terapéuticos. En
comparacion con los anticuerpos terapéuticos clasicos, las Afitinas son capaces de mantener
constantes de alta afinidad incluso cuando su peso molecular sigue siendo pequeno. Esto podria ser
muy Util en neoplasmas linfoides, con el fin de obtener acceso a los tejidos sélidos como érganos
linfoides secundarios, donde las células leucémicas reciben sefiales de supervivencia que adquieren
condiciones favorables de proliferacion. En esta linea, recientemente se ha creado en nuestro
laboratorio una nueva generacion de tecnologias de ingenieria de proteinas combinatorias. Los
resultados en esta linea han permitido proponer el uso de estas proteinas artificiales de unién como
inhibidores de glicosidasa selectivos versatiles y, potencialmente, como inhibidores enziméticos en
general, que podrian preverse para futuras estrategias de terapia tumoral (Correa et al., Plos One,
2014). (FCE_3.2016_1_125765)

20 horas semanales

Desarrollo

Integrante del Equipo

Concluido

Equipo: ORTEGA, C, CORREA, A (Responsable), F. CARRION

Desarrollo de Proteinas de Unién (Afitinas) para la evaluacién de nuevas técnicas de pronéstico y
terapia en la Leucemia Linfoide Crénica (11/2015 - 07/2018)

Nuestro proyecto fue disefado con el objetivo de mejorar una herramienta terapéutica (el
anticuerpo anti-ROR1 - Cirmtuzumab-) que esté siendo validada en ensayos clinicos para la
Leucemia Linfoide Cronica. La proteina ROR1 es un a molécula que se encuentra en la superficie de
las células leucémicas pero que estd ausente en las células normales. Generar una proteina que
reconozca especificamente esta molécula equivale a obtener una proteina que reconozca solo a las
células tumorales. Esto tiene amplias ventajas tanto para el diagndstico/prondstico tumoral como
asi también para probar nuevas herramientas terapéuticas en esta leucemia. Nuestro proyecto
intenta obtener una molécula que se una especificamente a la célula tumoral a través de ROR1y de
esta manera poder diferenciar a una célula tumoral de una normal. La generacién de las moléculas



llamadas Afitinas tienen alguna ventajas en el uso de la terapia y el diagndstico con respecto a los
anticuerpos monoclonales, como por ejemplo su menor tamafo y su menor costo de produccion.
Por lo tanto la produccién de estas moléculas persigue diferentes objetivos: i) aportar una
herramienta mas al diagnéstico de la LLC, ii) debido a que las leucemias mas progresoras tienen una
mayor expresion del antigeno ROR1, las Afitinas anti-ROR1 podrian ser evaluada como un
potencial marcador de prondstico, iii) dado el pequefio peso molecular de la proteina que se va a
produciresta podria ser conjugada a drogas citotoxicas, para que de manera especifica la Afitina sea
capaz de matar ala célula tumoral sin afectar a su contrapartida normal. Este proyecto ha
producido las proteinas recombinantes ROR1y puesto a punto las técnicas de laboratorio
necesarias para producir las Afitinas. Quedan alin experimentos a realizar para poder seleccionary
validar la Afitina que reconozca a ROR1 en la superficie de la célula leucémica.
(FMV_1_2014_1_104397)

10 horas semanales

Unidad de Proteinas Recombinantes

Desarrollo

Integrante del Equipo

Concluido

Alumnos encargados en el proyecto:

Maestria/Magister:1

Financiacion:

Agencia Nacional de Investigacion e Innovacién, Uruguay, Apoyo financiero

Equipo: ORTEGA, C, OPPEZZO P (Responsable), pablo morande, N.SEIJA

Palabras clave: afitinas ROR1 LLC

SECTOR EXTRANJERO/INTERNACIONAL/ENSENANZA SUPERIOR - ITALIA

Universita degli Studi di Padova
VINCULOS CON LA INSTITUCION

Colaborador (10/2004 - 04/2009)
investigador 40 horas semanales

ACTIVIDADES
LINEAS DE INVESTIGACION

Deletions and mutations in the acidic lipid-binding region of the plasma membrane Ca2+ pump: a study
on different splicing variants of isoform 2 (07/2004 - 04/2009)

Acidic phospholipids increase the affinity of the plasma membrane Ca(2+)-ATPase pump for
Ca(2+). They interact with the C-terminal region of the pump and with a domain in the loop
connecting transmembrane domains 2 and 3 (A(L) region) next to site A of alternative splicing. The
contribution of the two phospholipid-binding sites and the possible interference of splicing inserts
at site A with the regulation of the ATPase activity of isoform 2 of the pump by phospholipids have
been analyzed. The activity of the full-length z/b variant (no insert at site A), the w/b (with insert at
site A), and the w/a variant, containing both the 45-amino acid A-site insert and a C-site insert that
truncates the pump in the calmodulin binding domain, has been analyzed in microsomal membranes
of overexpressing CHO cells. The A-site insertion did not modify the phospholipid sensitivity of the
pump, but the doubly inserted w/a variant became insensitive to acidic phospholipids, even if
containing the intact A(L) phospholipid binding domain. Pump mutants in which 12 amino acids had
been deleted, or single lysine mutations introduced, in the A(L) region were studied by monitoring
agonist-induced Ca(2+) transients in overexpressing CHO cells. The 12-residue deletion
completely abolished the ATPase activity of the w/a variant but only reduced that of the z/b variant,
which was also affected by the single lysine substitutions in the same domain. A structural
interpretation of the interplay of the pump with phospholipids, and of the mechanism of their
activation, is proposed on the basis of molecular modeling studies.

Fundamental

40 horas semanales, Integrante del equipo

Equipo: Claudia Karina ORTEGA FLORES

SECTOR EXTRANJERO/INTERNACIONAL/OTROS - ITALIA

THE INTERNATIONAL CENTRE FOR GENETIC ENGINEERING



AND BIOTECHNOLOGY
VINCULOS CON LA INSTITUCION

Funcionario/Empleado (10/2000 - 09/2004)

research technician 40 horas semanales

Funcionario/Empleado (01/1999 - 10/2000)

research technician 40 horas semanales

CARGA HORARIA

Carga horaria de docencia: Sin horas

Carga horaria de investigacion: 40 horas
Carga horaria de formacion RRHH: Sin horas
Carga horaria de extension: Sin horas

Carga horaria de gestién: Sin horas

Produccion cientifica/tecnolégica

Los miembros de la familia Circoviridae son los virus de menor tamafo capaces de infectar células
de mamiferos. Estos virus desnudos de estructura icosaédricay dimensién cercana a los 20 nm de
diametro reciben el nombre de Circovirus por el caracter circular de su genoma de ADN simple
hebra de casi 1800 nucledtidos. La capside viral estd conformada por 60 repeticiones de la proteina
Cap, siendo esta Ultima responsable de la respuesta inmune.

Dentro del género Circovirus, la variante porcina de tipo 2 (denominada PCV2, por su sigla en
inglés, Porcine CircoVirus2) es de gran importancia para la cria de cerdos. EI PCV2 el agente causal
del sindrome de desmedro multisistémico post-destete (PMWS en inglés). Dicho sindrome se
manifiesta a través de sintomas tales como pérdida de peso, complicaciones pulmonares, trastornos
gastrointestinales, abortos y un aumento en los indices de mortalidad, entre otros. Su incidencia a
nivel mundial confirma su posicion como una de las principales enfermedades en expansién en
poblaciones porcinas, con una marcada repercusion en la economia. De hecho, las vacunas anti
PCV?2 constituyen el producto veterinario de mayor venta a nivel global.

En Uruguay, el virus fue detectado por Ramos et al. en el 2010, y en 2013 se identifico el genotipo
PCV2d, que constituye la variante actualmente dominante mundialmente.

Enla actualidad, existen vacunas disponibles capaces de prevenir los sintomas clinicos asociados a
la infeccion por el PCV2. Sin embargo, éstas no son capaces de evitar la transmisién o lograr la
eliminacion del virus. La mayoria de las vacunas comerciales contra PCV2 estan basadas en virus
inactivados o proteinas Cap recombinantes derivados del genotipo PCV2a.

Las vacunas basadas en particulas similares a virus (VLPs por su sigla en inglés ?Virus-Like Particle?)
son un enfoque alternativo a las formulaciones tradicionales. Desde el punto de vista estructural, las
VLPs son putativamente idénticas al virion salvaje, y la ausencia del material genético viral las hace
seguras y altamente inmunogénicas. Ademas, pueden ser utilizadas sin la necesidad de adyuvantes
artificiales, como sf ocurre en las vacunas comerciales convencionales. Debido a su naturaleza
particulada, las células presentadoras de antigeno las absorben de manera eficiente, generando una
potente estimulacion de la respuesta inmune humoral y celular.

El objetivo de nuestro proyecto, es poner a punto la expresiony purificacion de VLPs del tipo salvaje
2d y mutantes asociados, que mejoren la estabilidad de la particula, de manera de utilizarla como
candidato vacunal.

En particular, estructuras a resolucion atémica de VLPs de PCV2d ha sido reportadas mediante la
transfeccion y autoensamblado de VLPs en células de mamiferos EXP1293, dicho sistema fue
introducido en el pais por la responsable del proyecto para producir antigenos utilizados en test
seroldgicos durante la pandemia de COVID-19. Este método resulta interesante por su
simplicidad, ya que la regiéon N-terminal de las proteinas Cap funciona como sefal de localizacion
nuclear. La alta concentracion de proteinas Cap en el nucleo celular facilita el autoensamblaje de las
VLPs que pueden ser recuperadas por ultracentrifugacion. De esta manera se evitan la purificacion
de las proteinas (que conlleva una inevitable pérdida de biomasa) y el laborioso proceso de puesta a
punto de la produccion de VLPs. Otra ventaja es que las células de mamifero son los hospederos
naturales del PCV2, por lo cual el proceso es altamente eficiente. Por otra parte, anticuerpos con
gran capacidad neutralizante (criticos en la proteccién contra PCV2) reconocen epitopes
estructurales sobre la superficie del virion que involucran la interface entre dos proteinas. Por este
motivo, estrategias de inmunizacion basadas en proteinas recombinantes o virus inactivados
mediante modificaciones quimicas que potencialmente alteran superficies antigénicas (cross-
linking) pueden resultar en una baja efectividad.
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De este modo hemos obtenido un conjunto de datos bioquimicos/biofisicos y celulares que, valida el
procedimiento de expresion, autoensamblado v purificacion de las VLPs en células de mamiferos sin
afectar ni su estructura ni su caracter inmunogénico.

Por otra parte, un nuevo genotipo viral llamado PCV4, con una identidad de secuencia de 750%, ha
sido identificado recientemente en China, Espafay Estados Unidos, con una enfermedad clinica
aparentemente que reviste gravedad. Este patégeno estd mas emparentado con Circovirus que
infectan otras especiesy su rol en el desarrollo de enfermedades en cerdos aln no esté claro. Sin
embargo, ha despertado una gran preocupacion debido a su capacidad de infectar bovinos.
Esimportante destacar que el PCV2 estd estrechamente relacionados con el circovirus de
murciélagos a nivel genémico y de proteinas, mientras que el PCV4 tiene una mayor homologia con
el circovirus de visones, lo que sugiere que el espectro de hospedadores de los PCVs podria ser més
amplio de lo que ya se ha determinado. Por lo tanto, sigue siendo urgente y necesario preveniry
controlar la transmision y la infeccion de los PCVs en cerdos.

Eneste sentido, el otro gran objetivo de nuestra linea de investigacion, es adaptar el protocolo de
produccion de VLPs puestas a punto para PCV2, y aprovechar la experiencia adquirida para
producir VLPs del Circovirus Porcino de tipo 4. La relevancia de contar con estrategias preventivas
contra este patdgeno para la economia uruguaya puede ser de gran importancia.

Produccion bibliografica
ARTICULOS PUBLICADOS
ARBITRADOS

The stability of PCV2 virus-like particles from mammalian cells and challenges for biotechnological
applications (Completo, 2025)

NATALIA OLIVERO-DEIBE, EZEQUIEL N. FRIGINI, NATALIA RAMOS , FEDERICO CARRION,,
FLORENCIA FADEL, LIHUEN VILLARREAL , JUAN C.BENECH, JUAN ARBIZA , SERGIO
PANTANO , CLAUDIA ORTEGA

Vaccine, v.: 44 p.:126549 2025

Palabras clave: Antigenicidad VLPs Dindmica Molecular Circovirus Porcino estabilidad vacunas
conservacion de secuenciasimulacién de virus entero

Areas de conocimiento:

Ciencias Médicas y de la Salud / Ciencias de la Salud / Ciencias de la Salud / Expresion y purificacion
de Proteinas Recombinantes, VLPs, Vacunas

Medio de divulgacién: Internet

Lugar de publicacién: Netherlands

E-ISSN: 0264410X

DOI: 10.1016/j.vaccine.2024.126549

https://doi.org/10.1016/j.vaccine.2024.126549
WEB OF SCIENCE™

Customizably designed multibodies neutralize SARS-CoV-2 in a variant-insensitive manner
(Completo, 2023)

CECILIAABREU, CLAUDIA ORTEGA, NATALIA OLIVERO-DEIBE, FEDERICO CARRION,
ARACELLY GAETE-ARGEL , FERNANDO VALIENTE-ECHEVERRIA , RICARDO SOTO-RIFO,
RAFAELA MILAN BONOTTO , ALESSANDRO MARCELLO , SERGIO PANTANO

Frontiers in Immunology, v.: 14 2023

Medio de divulgacién: Internet

Lugar de publicacién: Switzerland

E-ISSN: 16643224

DOI: 10.3389/fimmu.2023.1226880

http://dx.doi.org/10.3389/fimmu.2023.1226880
WEB OF SCIENCE™

Overcoming the Solubility Problem in E. coli: Available Approaches for Recombinant Protein
Production (Completo, 2022)

ORTEGA,C,OPPEZZO P, CORREA A

Methods in molecular biology, v.: 2406 p.:35 - 64,2022

Palabras clave: Directed evolution E. coli High-throughput screeninginclusion bodies Protein
expression Recombinant proteins

Medio de divulgacién: Internet
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https://doi.org/10.1016/j.vaccine.2024.126549
https://doi.org/10.3389/fimmu.2023.1226880

Lugar de publicacion: https://link.springer.com/protocol/10.1007%2F978-1-0716-1859-
2 2#citeas

Escrito por invitacion

ISSN: 10643745

E-ISSN: 19406029

DOI: https://doi.org/10.1007/978-1-0716-1859-2_2

Somatic hypermutation profiles in stereotyped IGHV4-34 receptors from South American chronic
lymphocytic leukemia patients (Completo, 2021)

CARMEN STANGANELLI, DAVI COE TORRES, CLAUDIA ORTEGA , MARIA ELENA MARQUEZ ,

VICTORIAREMEDI, JUANA CABRERA , CLAUDIA MARDARAZ , CAMILA GALVANO , ANDREA
KRZYWINSKI, CECILIA LANG, LORENA ZANELLA , EVANGELINA AGRIELLO, RAIMUNDO
BEZARES, ASTRID PAVLOVSKY , MIGUEL A. PAVLOVSKY , PABLO OPPEZZO, IRMA
SLAVUTSKY

Annals of Hematology, v.: 101 p.:341 - 348, 2021

Palabras clave: Chronic lymphocytic leukemia IGHV4-34 gene Mutational profile Stereotyped
receptors

Lugar de publicacion: Germany

ISSN: 09395555

E-ISSN: 14320584

DOI: 10.1007/s00277-021-04703-9

http://dx.doi.org/10.1007/s00277-021-04703-9

Production, purification and characterization of a double-tagged TEV protease (Completo, 2021)

JOAQUIN DALLARIZZA , CLAUDIA ORTEGA, FEDERICO CARRION, MARTIN FLO , AGUSTIN
CORREA

Protein Expression and Purification, v.: 191 p.:106021 2021

Palabras clave: Recombinant protein TEV protease HisTag StrepTagll Target cleavage Protein
purification

Medio de divulgacioén: Internet

Lugar de publicacion: United states

ISSN: 10465928

E-ISSN: 10960279

DOI:10.1016/].pep.2021.106021

http://dx.doi.org/10.1016/j.pep.2021.106021

Docetaxel in chitosan-based nanocapsules conjugated with an anti-Tn antigen mouse/human chimeric
antibody as a promising targeting strategy of lung tumors (Completo, 2021)

ANALIA CASTRO, NORA BEROIS, ANTONIO MALANGA, CLAUDIA ORTEGA, PABLO
OPPEZZO,OTTO PRISTCH , ALVARO W. MOMBRU , EDUARDO OSINAGA , HELENA PARDO
International Journal of Biological Macromolecules, v.: 182 p.:806 - 814, 2021

Lugar de publicacién: Netherlands

ISSN: 01418130

DOI: 10.1016/j.ijbiomac.2021.04.054

http://dx.doi.org/10.1016/].ijbiomac.2021.04.054

CUTie2: The Attack of the Cyclic Nucleotide Sensor Clones (Completo, 2021)

FLORENCIAKLEIN, FLORENCIA SARDI, MATIAS R. MACHADO , CLAUDIA ORTEGA,
MARCELO A. COMINI, SERGIO PANTANO

Frontiers in Molecular Biosciences, v.: 8 2021

Lugar de publicacion: Switzerland

E-ISSN: 2296889X

DOI: 10.3389/fmolb.2021.629773

http://dx.doi.org/10.3389/fmolb.2021.629773

Overview of High-Throughput Cloning Methods for the Post-genomic Era (Completo,
2019)

ORTEGA, C,ABREU, C, OPPEZZO, P, CORREA A
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https://doi.org/https://doi.org/10.1007/978-1-0716-1859-2_2
https://doi.org/10.1007/s00277-021-04703-9
https://doi.org/10.1016/j.pep.2021.106021
https://doi.org/10.1016/j.ijbiomac.2021.04.054
https://doi.org/10.3389/fmolb.2021.629773

Methods in molecular biology, v.: 2025 p.:3 - 32,2019

Palabras clave: High-throughput cloning; Ligation-independent cloning; PCR-based cloning;
Recombinational cloning; Restriction enzymes; Restriction-based cloning

Areas de conocimiento:

Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Bioldgicas / Bioguimica y Biologia Molecular /
Medio de divulgacién: Internet

Escrito por invitacion

ISSN: 10643745

E-ISSN: 19406029

Distinctive IGHV gene usage and stereotyped receptors in South American patients with chronic
lymphocytic leukemia (Completo, 2019)

ORTEGA, C

Hematological Oncology, v.: 37 5, p.:644 - 648, 2019
Lugar de publicacion: United states

ISSN: 02780232

E-ISSN: 10991069

DOI: 10.1002/hon.2661

http://dx.doi.org/10.1002/hon.2661
WEB OF SCIENCE™

Multi-Compartment and Multi-Host Vector Suite for Recombinant Protein Expression and
Purification (Completo, 2018)

ORTEGA,C,PRIETO, D, ABREU, C,OPPEZZO, P, CORREA A

Frontiers in Microbiology, v.: 9 p.:1- 13,2018

Palabras clave: RF-cloning; expression host; expression vectors; protein purification; recombinant
protein

Areas de conocimiento:

Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Bioldgicas / Bioquimica y Biologia Molecular /

Medio de divulgacién: Internet

E-ISSN: 1664302X

DOI: https://doi.org/10.3389/fmicb.2018.01384

https://www.frontiersin.org/articles/10.3389/fmicb.2018.01384/full
WEB OF SCIENCE™

Generation of a vector suite for protein solubility screening (Completo, 2014)

CORREA, A, ORTEGA, C, OBAL, G, ALZARI, P, VICENTELLI, R, OPPEZZO, P

Frontiers in Microbiology, 2014

Palabras clave: recombinant proteins

Areas de conocimiento:

Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Bioldgicas / Bioguimica y Biologfa Molecular / Solubilidad
de Proteinas

E-ISSN: 1664302X

DOL:

WEB

Deletions and mutations in the acidic lipid-binding region of the plasma membrane Ca2+ pump: a study
on different splicing variants of isoform 2. (Completo, 2010)

Brini M, DiLeva F, ORTEGA, CK, Domi T, Ottolini D, Leonardi E, Tosatto SC, Carafoli E
Journal of Biological Chemistry, v.: 28540, p.:30779 - 30791, 2010

Palabras clave: PMCAZ2 Calcium

Areas de conocimiento:

Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Biolégicas / Métodos de Investigacién en Bioquimica /
Bioquimica y Biofisica

ISSN: 00219258

E-ISSN: 1083351X

DOI: 10.1074

Analysis of polymorphic sites in the promoter of the nitric oxide synthase 2 gene (Completo, 2005)

COIA,V, JULIGER,S, MORDMULLER, B, KREIDENWEIS, A, STROH, AL, ORTEGA, C, VINDIGNI,
A, DENGIEL, J, LUKYANOV, DV, DESTRO-BISOL, G, FEDOROV, A, PODGORNAYA, Ol , KUN,


https://doi.org/10.1002/hon.2661
https://doi.org/https://doi.org/10.3389/fmicb.2018.01384
https://doi.org/10.3389
https://doi.org/10.1074

JF

Biochemical and Biophysical Research Communications, v.: 3354, p.:1123- 1131, 2005
Palabras clave: nitric oxide synthase

Areas de conocimiento:

Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Bioldgicas / Métodos de Investigacion en Bioguimica /
Biogquimica y Biofisica

Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Bioldgicas / Bioguimica y Biologia Molecular /

ISSN: 0006291X

E-ISSN: 10902104
WEB OF SCIENCE™

Studies on the mode of Ku interaction with DNA (Completo, 2002)

AROSIO, D, CUILS, ORTEGA, C, CHOVANEC, M, DIMARCO, S, BALDINI, G, FALASCHI, A,
VINDIGNI, A

Journal of Biological Chemistry, v.: 277 12 ,p..9741 - 9748, 2002

Palabras clave: DNA repair Ku

Areas de conocimiento:

Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Biolégicas / Métodos de Investigacion en Bioquimica /
Bioquimica y Biofisica

ISSN: 00219258

E-ISSN: 1083351X
WEB OF SCIENCE”™

LIBROS

Calcium: A Matter of life or death ( Participacién, 2007)
ORTEGA, C, ORTOLANO, S, CARAFOLI, E Publicado

Editor/Compilador: Joachim Krebs and Marek Michalak

Editorial: Elsevier , Amsterdam

Tipo de puplicacién: Investigacion

Palabras clave: calcium pumps

Areas de conocimiento:

Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Bioldgicas / Métodos de Investigacion en Bioquimica /
Bioguimicay Biofisica

Medio de divulgacién: Papel

ISSN/ISBN: 9780444528056

Capitulos:
The plasma membrane calcium pump
Paginainicial 179, Pagina final 197

TEXTOS EN PERIODICOS O REVISTAS

Dia Internacional de la Mujer 2022 (2022)

La Diaria
Periodicos
ORTEGA, C

Medio de divulgacién: Internet
Fecha de publicacién: 10/03/2022

Lugar de publicaciéon: La Diaria

PREPRINT

A versatile reporter system to study cell-to-cell and cell-free bovine leukemia virus infection (2023)
Maria Florencia Rammauro Sanguinetti, FLO DIAZ , Martin, F. CARRION , ORTEGA, C, Francesca

DiNunzio, Alexander Vallmitjana, Otto Pritsch, Natalia Olivero

Palabras clave: bovine leukemia virusreporter cell linefluorescent multinucleated cells
Areas de conocimiento:

Ciencias Médicas y de la Salud / Ciencias de la Salud / Ciencias de la Salud / Expresion y purificacion

de Proteinas Recombinantes, VLPs, Vacunas
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Medio de divulgacién: Internet
https://www.biorxiv.org/content/10.1101/2024.02.26.581980v1

Produccion técnica
PRODUCTOS

Desarrollo de kit serolégico: COVID 19 IgG ELISA UY (2020). Producciéon y transferencia de proteinas
recombinantes de SARS-CoV-2 para la fabricacion de kits ELISA identificados como COVID 19 IgG
ELISA UY acargo de laempresa ATGen SRL (2020)

Producto, Farmacosy similares

ORTEGA, C

Enel marco de laemergencia sanitaria causada por la pandemia COVID-19, la Universidad de la
Republica, el Institut Pasteur de Montevideo y la empresa ATGen se propusieron responder al
Desafio de la ANII para desarrollary producir test seroldgicos capaces de detectar en sangre la
presencia de anticuerpos especificos dirigidos contra diferentes antigenos de SARS-CoV-2. Estos
test presentados en formato de kits ELISA y producidos a nivel nacional siguiendo los maximos
estandares de calidad, fueron validados, registrados, y suministrados al Ministerio de Salud Publica
de Uruguay para que puedan ser utilizados en el Sistema Nacional Integrado de Salud. Las
capacidades distribuidas entre los diferentes integrantes del equipo de trabajo nos permitio
abordar el desafio de manera rapida a fin de lograr el desarrollo, elaboracion y registro del kit
diagndstico en forma exitosay en muy corto plazo. El desarrollo del proyecto consto de las
siguientes etapas: 1)- Disefo, produccion y purificacion de antigenos de SARS-CoV-2 en diferentes
sistemas de expresion; 2)- Construccion de una seroteca con sueros negativos y positivos para
COVID-19; 3)- Optimizacién del ELISA con diferentes antigenos virales en relacion a la deteccion
de IgM, IgG, e IgA; 4)- Seleccion del formato de ELISA mas promisorio y validaciéon del mismo; 5)-
Escalado de la produccion de los diferentes componentes del kit de ELISA.

Pais: Uruguay

Disponibilidad: Irrestricta

Producto con aplicacion productiva o social: El proyecto concluyd en un kit ELISA, en condiciones
GMP, para detectar anticuerpos especificos para COVID-19, validado y registrado en el MSP, en
cantidad suficiente para realizar 50.000 determinaciones individuales.

Institucion financiadora: ANII

Patente o Registro:

Modelo de utilidad

FSI_S_2020_1_162229, Desarrolloy produccién de test seroldgicos COVID-19
Depdsito: 28/07/2020; Examen: ; Concesion:

Patente nacional: NO
https://anii.org.uy/proyectos/FSI_S_2020_1_162229/desarrollo-y-produccion-de-test-
serologicos-covid1

Evaluaciones
EVALUACION DE PROYECTOS
EVALUACION INDEPENDIENTE DE PROYECTOS

Fondo Maria Vifias Modalidad 11 2024 (2024 )

Uruguay
Cantidad: Menos de 5

EVALUACION DE PUBLICACIONES
REVISIONES

Biochemical and Biophysical Research Communications (2024 / 2024 )

Tipo de publicacién: Revista
Cantidad: Menos de 5
Women in Life Sciences: Latin America

EVALUACION DE EVENTOS Y CONGRESOS
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IX Latin American Symposium on Cell Culture Technology (IX SLATCC), Santa Fe,Argentina (2022 )

Revisiones
Argentina

Universidad Nacional del Litoral

EVALUACION DE PREMIOS

Beca de doctorado en investigacién (PhD) de la Escuela de Bioquimica y Biotecnologia de la Universita
degli Studi di Padova, Italia (2004 / 2007 )

Evaluacién de premios y concursos
ltalia

Cantidad: Menos de 5
Escuela de Bioguimicay Biotecnologia de la Universita degli Studi di Padova, Italia
Beca de doctorado en investigacién obtenida por concurso

Formacion de RRHH
TUTORIAS CONCLUIDAS
GRADO

Puesta a punto de la produccién y purificacion de particulas similares a virus del Circovirus Porcino
tipo 2 como prototipo vacunal (2023 - 2023)

Tesis/Monografia de grado

Sector Organizaciones Privadas sin Fines de Lucro/Sociedades Cientifico-Tecnoldgicas / Institut
Pasteur de Montevideo / Institut Pasteur de Montevideo / Programa de Tecnologia Molecular,
Celular y Animal (ProTeMCA), Uruguay

Programa: Finalizacion de trabajo Licenciatura en Biotecnologia de la Universidad ORT

Tipo de orientacion: Cotutor en pie de igualdad (ORTEGA, C, Natalia Olivero Deibe )

Nombre del orientado: Florencia Fadel

Pais: Uruguay

Evaluaciéon de vectores para la produccion de proteinas recombinantes en diferentes sistemas de
expresién (2021 - 2023)

Tesis/Monografia de grado

Sector Organizaciones Privadas sin Fines de Lucro/Sociedades Cientifico-Tecnolégicas / Institut
Pasteur de Montevideo / Institut Pasteur de Montevideo / Unidad de Proteinas Recombinantes,
Uruguay

Programa: Licenciatura en Bioguimica

Tipo de orientacion: Cotutor en pie de igualdad (ORTEGA, C, CORREA, A)

Nombre del orientado: Gabriela Paradeda

Pais: Uruguay

TUTORIAS EN MARCHA

POSGRADO

Capside del Circovirus porcino tipo 2 en células de mamifero: Un Modelo para Vacunas Adaptables
(2023)

Tesis de maestria

Sector Organizaciones Privadas sin Fines de Lucro/Sociedades Cientifico-Tecnoldgicas / Institut
Pasteur de Montevideo / Institut Pasteur de Montevideo / Programa de Tecnologia Molecular,
Celulary Animal, Uruguay

Programa: Maestria en Biotecnologfa

Tipo de orientacion: Tutor Unico o principal

Nombre del orientado: Florencia Fadel Silva

Pais/ldioma: Uruguay,

Palabras Clave: Circovirus Porcino tipo2 Expi293F Vacunas

Areas de conocimiento:

Ciencias Médicas y de la Salud / Ciencias de la Salud / Ciencias de la Salud / Expresion y purificacion
de Proteinas Recombinantes, VLPs, Vacunas



Florencia Fadel cuenta con una beca otorgada por ANII en el marco del proyecto
FMV_1.2023_1.175988

Diagnéstico del Circovirus Porcino Tipo 4 en Uruguay: Deteccion y herramientas biotecnolégicas para
su estudio (2023)

Tesis de maestria

Sector Organizaciones Privadas sin Fines de Lucro/Sociedades Cientifico-Tecnolégicas / Institut
Pasteur de Montevideo / Institut Pasteur de Montevideo / Programa de Tecnologia Molecular,
Celulary Animal, Uruguay

Programa: Maestria en Biotecnologia

Tipo de orientacién: Tutor Unico o principal

Nombre del orientado: Gabriela Paradeda

Pais/Idioma: Uruguay,

Palabras Clave: Circovirus Porcino Tipo 4 Herramientas biotecnolégicas VLPs

Areas de conocimiento:

Ciencias Médicas y de la Salud / Ciencias de la Salud / Ciencias de la Salud / Expresion y purificacion
de Proteinas Recombinantes, VLPs, Vacunas

Otros datos relevantes
PRESENTACIONES EN EVENTOS

X Latin American Symposium on Cell Culture Technology (X SLATCC) (2024)

Congreso

Mammalian Cell Platform for Porcine Circovirus 2 : A new adaptable vaccine prototype
Chile

Tipo de participacién: Poster

Nombre de la institucion promotora: Pontificia Universidad Catdlica de Valparaiso
Alcance geografico: Internacional Areas de conocimiento:

Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Biolégicas / Virologia / biotecnologia

X Latin American Symposium on Cell Culture Technology (X SLATCC) (2024)

Congreso

Characterization of Viral Pseudo-Particles of Porcine Circovirus Type 4

Chile

Tipo de participacion: Poster

Nombre de la institucion promotora: Pontificia Universidad Catdlica de Valparaiso
Alcance geografico: Internacional Areas de conocimiento:

Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Biolégicas / Virologia / Biotecnologia

SBBM (2023)

Encuentro

Puesta a punto de la produccion y purificaciéon de particulas similares a virus del Circovirus Porcino
tipo 2 como prototipo vacunal

Uruguay

Tipo de participacién: Poster

Nombre de la institucion promotora: SBBM

Alcance geograéfico: Local

IX SIMPOSIO LATINOAMERICANO DE TECNOLOGIA DE CULTIVOS CELULARES (2022)

Congreso

Engineering PCV2 ?s VLP as a new and adaptable biotechnological platform for vaccine
development?

Argentina

Tipo de participacién: Otros

Carga horaria: 25

Nombre de la institucion promotora: Universidad del Litoral

Alcance geografico: Internacional

ESACT Meeting 2022 (2022)

Congreso
Engineering PCV27?s VLP as a new and adaptable biotechnological platform for vaccine
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development

Portugal

Tipo de participacién: Poster

Nombre de la institucion promotora: European Society for Cell Technology
Alcance geografico: Internacional

LXIV Reunién Anual de la Sociedad Argentina de Investigacién Clinica, IX Reunién Anual de la Sociedad
Argentina de Nanomedicinas (NANOMED-Ar) (2019)

Congreso

Luminescent silica- based nanomaterials for biomedicine

Argentina

Tipo de participacién: Poster

Nombre de la institucion promotora: ociedad Argentina de Nanomedicinas
Alcance geografico: Regional

CONSTRUCCION INSTITUCIONAL

Integrante de la Comisién de Género del Institut Pasteur de Montevideo (2017-actual)

Integrante de la Comisién de Género PEDECIBA (2023-actual)

Integrante de SUBCOMISION DE ASUNTOS CURRICULARES PEDECIBA Area Biologfa (2023-actual)
Integrante de la Comision Directiva de la Sociedad Uruguaya de Biociencias (SUB) (2024-actual)

Informacion adicional

- Participacién como docente enel Curso PEDECIBA: VECTORES VIRALES: de la biologifa al
potencial de aplicacion (2024)

- Organizadora del Congresoy Curso Interrnacional en Virologia Fisica, Moleculary
Computacional (2024) financiado por ICGEB, UNU-BIOLAC, ANIly PEDECIBA.

- Coordinadora del curso PEDECIBA Aplicacionesy buenas préacticas en el uso de cultivos celulares
(2025)

- Integrante del Comité Organizador del Congreso Nacional de Biociencias 2025. Subcomision
Programa/ Subcomision Géneroy Sustentabilidad

-Integrante del Comité Organizador del XV Congreso Iberoamericano de Ciencia, Tecnologiay
Género 2025

Indicadores de produccion

PRODUCCION BIBLIOGRAFICA ge
Articulos publicados en revistas cientificas 14
Completo 14
Libros y Capitulos 1
Capitulos de libro publicado 1
Textos en periddicos 1
Periodicos 1
PRODUCCION TECNICA 1
Productos tecnolégicos 1
Conregistro o patente 1

3

EVALUACIONES

Evaluacion de proyectos 1



Evaluacion de eventos

Evaluacion de publicaciones

FORMACION RRHH

Tutorias/Orientaciones/Supervisiones concluidas

Tesis/Monografia de grado

Tutorias/Orientaciones/Supervisiones en marcha

Tesis de maestria

NN NN
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