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Datos Generales

INSTITUCIÓN PRINCIPAL

Institut Pasteur de Montevideo/ Institut Pasteur de Montevideo / Unidad de Bioquímica y
Proteómica Analíticas / Uruguay

DIRECCIÓN INSTITUCIONAL

Institución: Institut Pasteur de Montevideo / Institut Pasteur de Montevideo / Sector
Organizaciones Privadas sin Fines de Lucro/Sociedades Científico-Tecnológicas
/ Unidad de Bioquímica y Proteómica Analíticas
Dirección: Mataojo 2020 / 11400 
País: Uruguay / Montevideo / Montevideo 
Teléfono: (598) 25220910 / 173 
Correo electrónico/Sitio Web: alima@pasteur.edu.uy http://www.pasteur.edu.uy/ubypa 

Formación

Formación académica

CONCLUIDA

DOCTORADO

Doctorado PROINBIO (2011 - 2018)

Universidad de la República - Facultad de Medicina , Uruguay 
Título de la disertación/tesis/defensa: Nuevos roles de la quinasa en serinas y treoninas PknG en el
metabolismo y patogénesis de Mycobacterium tuberculosis 
Tutor/es: Carlos Batthyány, Rosario Durán, Marí ​a Noel Állvarez 
Descripción del título obtenido: Dra. Ciencias Médicas 
Obtención del título: 2018 
Palabras Clave: Mycobacterium tuberculosis Ser/Thr-quinasas Adaptación a condiciones de estrés
PknG 
Areas de conocimiento: 
Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Biológicas / Biología Celular, Microbiología / 
Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Biológicas / Bioquímica y Biología Molecular / Proteómica 
Ciencias Médicas y de la Salud / Ciencias de la Salud / Ciencias de la Salud / Investigación básica en
aspecto moleculares de bacterias patógenas humanas 
Ciencias Médicas y de la Salud / Ciencias de la Salud / Ciencias de la Salud / Investigación básicas
sobre aspectos moleculares de bacterias patógenas humanas

MAESTRÍA

Maestría en Ciencias Biológicas (UDELAR-PEDECIBA) (2005 - 2009)

Universidad de la República - Facultad de Ciencias , Uruguay 
Título de la disertación/tesis/defensa: Caracterización bioquímica y funcional de una Ser/Thr
quinasa de Listeria monocytogenes 
Tutor/es: Carlos Cerveñansky 
Obtención del título: 2009 
Palabras Clave: quinasas de proteínas en serina y treonina Listeria monocytogenes modificaciones
post-traduccionales 
Areas de conocimiento: 
Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Biológicas / Bioquímica y Biología Molecular / Proteómica

GRADO
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Licenciatura en Bioquímica (1996 - 2004)

Universidad de la República - Facultad de Ciencias , Uruguay 
Título de la disertación/tesis/defensa: Mecanismos de captaciï¿½n de hierro en bacterias
uropatógenas. 
Tutor/es: Pablo Zunino 
Obtención del título: 2004 
Palabras Clave: Proteus mirabilis proteínas de membrana externa Sistemas de captación de hierro 
Areas de conocimiento: 
Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Biológicas / Biología Celular, Microbiología /

Formación complementaria

CONCLUIDA

CURSOS DE CORTA DURACIÓN

2020 Skyline Online - SRM-PRM Session Topics (10/2020 - 10/2020)

Sector Extranjero/Internacional/Otros / McCoss Lab Software / McCoss Lab Software , Estados
Unidos 
20 horas 
Palabras Clave: Targeted-proteomics free softwares 
Areas de conocimiento: 
Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Biológicas / Bioquímica y Biología Molecular /
Bioinformática 
Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias de la Computación e Información / Ciencias de la
Información y Bioinformática / Proteómica

Workshops on Proteomics: Interpretación funcional de datos de proteómica utilizando MaxQuant y

otras herramientas de acceso libre. (10/2019 - 10/2019)

Sector Extranjero/Internacional/Otros / Sociedad Mexicana de Proteómica , México 
16 horas 
Palabras Clave: Proteómica softwares de uso libre 
Areas de conocimiento: 
Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Biológicas / Bioquímica y Biología Molecular /
Bioinformática 
Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias de la Computación e Información / Ciencias de la
Información y Bioinformática / Proteómica

Sao Paulo School of Advance Science on Mass Spectrometry-based Proteomics (01/2017 - 01/2017)

Sector Extranjero/Internacional/Otros / Brazilian Biosciences National Laboratory , Brasil 
80 horas 
Palabras Clave: proteomics mass spectrometry 
Areas de conocimiento: 
Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Biológicas / Bioquímica y Biología Molecular / Proteómica

2nd International Mass Spectrometry School (01/2015 - 01/2015)

Sector Extranjero/Internacional/Otros / Sociedad Brasilera de Espectrometria de Massas , Brasil 
Palabras Clave: Espectrometría de masa 
Areas de conocimiento: 
Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Biológicas / Bioquímica y Biología Molecular / Proteómica

Functional analysis of microbial genomes (EMBO) (03/2006 - 03/2006)

Sector Gobierno/Público / Ministerio de Educación y Cultura / Instituto de Investigaciones
Biológicas Clemente Estable , Uruguay 
80 horas 
Areas de conocimiento: 
Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Biológicas / Biología Celular, Microbiología /

Bases para el estudio de la genómica funcional a través de la espectrometría de masa (CABBIO)

(01/2006 )

Sector Extranjero/Internacional/Otros / Universidad de Buenos Aires , Argentina
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Manejo y Uso de Animales de Laboratorio (01/2001 )

Sector Educación Superior/Público / Universidad de la República / Facultad de Química , Uruguay

Cultivos Celulares (01/1999 )

Sector Educación Superior/Público / Universidad de la República / Facultad de Ciencias , Uruguay

PARTICIPACIÓN EN EVENTOS

Desarrollo de Métodos en HPLC (2004)

Tipo: Seminario 
Institución organizadora: Asociación de Química y Farmacia del Uruguay, Uruguay

OTRAS INSTANCIAS

Módulo de corrección de estilo dentro del Itineriario de corrección editorial (2020)

España 
Palabras Clave: Itineriario de correción editorial 
Areas de conocimiento: 
Humanidades / Lengua y Literatura / Estudios Generales del Lenguaje / Corrección editorial

Idiomas

Español

Entiende muy bien / Habla muy bien / Lee muy bien / Escribe muy bien

Inglés

Entiende muy bien / Habla muy bien / Lee muy bien / Escribe muy bien

Portugués

Entiende muy bien / Habla regular / Lee muy bien / Escribe regular

Francés

Entiende muy bien / Habla bien / Lee muy bien / Escribe regular

Areas de actuación

CIENCIAS NATURALES Y EXACTAS

Ciencias Biológicas /Bioquímica y Biología Molecular /Proteómica

CIENCIAS NATURALES Y EXACTAS

Ciencias Biológicas /Biología Celular, Microbiología

Actuación profesional

SECTOR ORGANIZACIONES PRIVADAS SIN FINES DE LUCRO/SOCIEDADES CIENTÍFICO-
TECNOLÓGICAS - INSTITUT PASTEUR DE MONTEVIDEO - URUGUAY

Institut Pasteur de Montevideo / Unidad de Bioquímica y Proteómica

Analíticas

VÍNCULOS CON LA INSTITUCIÓN

Funcionario/Empleado (09/2006 - a la fecha) Trabajo relevante

Asistente Técnico 40 horas semanales / Dedicación total 
En la Unidad de Bioquímica y Proteómica Analíticas

ACTIVIDADES

LÍNEAS DE INVESTIGACIÓN

3



Cuantificación absoluta de proteínas de Corynebacterium glutamicum obtenidas en distitnas fase del

crecimiento. (06/2021 - 12/2023 )

Inicialmente los investigadores en proteómica se dedicaban a generar catálagos de proteínas de
distintos organismos. Desde ya hace unos años, los estudios proteómicos típicos cobraron más
relevancia al implicar la comparación de dos o más situaciones biológicas (cepa patógena vs no-
patógena, líneas celulares sensibles vs resistentes a drogas, etc.) mediante cuantificaciones
relativas de las proteínas detectadas, brindando información de gran interés para comprender las
bases moleculares inherentes a los procesos biológicos estudiados. Más recientemente se ha
comenzado a implementar estudios de cuantificación absoluta de proteínas por espectrometría de
masa (ya sea en abordajes comparativos o no) con el fin de modelar y comprender, de manera lo
más exacta posible, los procesos biológicos complejos. Por ejemplo, este tipo de aproximación
permite explicar cómo los flujos metabólicos intracelulares son regulados y también obtener
información sobre la estequiometria de complejos macromoleculares (entre otras aplicaciones). En
este proyecto, nos propusimos determinar la cantidad absoluta de las proteínas (expresadas en
copias por célula, o en molaridad) en Corynebacterium glutamicum. Esta bacteria presenta la
ventaja de ser un organismo de gran importancia industrial y por este motivo varias herramientas
moleculares para su estudio ya se encuentran desarrolladas. Pero de manera más importante,
representa un modelo para estudiar varios patógenos de enorme relevancia en la salud humana:
Mycobacterium tuberculosis (agente etiológico de la tuberculosis), Mycobacterium leprae (agente
etiológico de la lepra), Corynebacterium diphteriae (agente etiológico de la difteria). Nos
propusimos abordar este estudio a partir de proteínas de C. glutamicum obtenidas en fase media
exponencial y estacionaria del crecimiento. Esto brindará información sobre numerosos procesos
biológicos diferenciales, pero es de particular interés para nosotros, el efecto en proteínas
involucradas en la división celular de Corynebacteriales: línea principal de investigación de la
UByPA. Sin embargo, más allá de la aplicación del proyecto en nuestra línea particular de interés, el
desarrollo tecnológico generado quedará disponible para distintas aplicaciones de interés para
diferentes investigadores de la comunidad científica. 
Fundamental 
10 horas semanales 
Institut Pasteur de Montevideo, Unidad de Bioquímica y Proteómica Analíticas , Coordinador o
Responsable 
Equipo: LIMA, A. , DURÁN, R , Rodríguez, A. , PAZOS OBREGÓN F. , Wehenkel, A 
Palabras clave: Cuantificación absoluta de proteínas Corynebacteriales Espectrometría de mas 
Areas de conocimiento: 
Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Biológicas / Biología Celular, Microbiología / Proteómica de
bacterias 
Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Biológicas / Bioquímica y Biología Molecular / Proteómica
de bacterias 
Ciencias Médicas y de la Salud / Otras Ciencias Médicas / Otras Ciencias Médicas / Proteómica de
bacterias patógenas

Desarrollo de estrategias para la detección de proteínas fosforiladas en Corynebacterium glutamicum

(02/2020 - 05/2023 )

La fosforilación de proteínas juega un rol importante en la regulación de diversos procesos
biológicos. Desde hace mucho tiempo se pensó que la fosforilación en bacterias estaba mediada
fundamentalmente por la quinasas de His y Asp. Sin embargo, con el surgimiento de cientos de
genomas secuenciados , se hizo evidente que la fosforilación en Ser, Thr y Tyr (típica de eucariotas)
también juega un rol importante en bacterias (regulación del metabolismo, divsión celular,
patogenicidad). La identificación de péptidos fosforilados por espectrometría de masa representa
una serie de desafíos tecnológicos, ya que estos péptidos no suelen ser bien detectados. Por lo
tanto, en la presente línea de investigación, se propone el desarrollo de distintas metodologías para
mejorar la identificación de estós péptidos: métodos de enriquecimiento, de fraccionamiento,
optimización de condiciones cromatográficas en el espectrómetro de masa, etc. El proyecto se lleva
en Corynebacterium, bacteria de importancia industrial y médica (varias especies de este género
provocan enfermedades humanas relevantes, como la tuberculosis, difteria, lepra) ya que presenta
las 4 Ser/Thr quinasas conservadas en todo el orden. Además en el laboratorio se estudian distintos
aspecto relacionados a la división celuar de esta bacteria, que se conoce que está regulada por
fosforilación. Por este motivo, esta línea de investigación, además de tener una relevancia
técnología que puede ser aplicada a otras bacterias, contribuye a la líneas de investigación exitentes
en el laboratorios 
Fundamental 
10 horas semanales 
Institut Pasteur de Montevideo, Unidad de Bioquímica y Proteómica Analíticas , Coordinador o
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Responsable 
Equipo: LIMA, A. , DURÁN, R 
Palabras clave: Ser/Thr-quinasa fosfoproteómica espectrometría de masa Corynebacterium 
Areas de conocimiento: 
Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Biológicas / Biología Celular, Microbiología / Proteómica de
bacterias 
Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Biológicas / Bioquímica y Biología Molecular / Proteómica
de bacterias 
Ciencias Médicas y de la Salud / Ciencias de la Salud / Ciencias de la Salud / fosfoproteómica de
bacterias patógenas

Sistemas de fosforilación mediados por quinasas de proteínas en serina y treonina en bacterias gram

positivas y corynebacteriales (09/2006 - 03/2023 )

El estudio de la transducción de señales mediada por fosforilación en bacterias es una de las
principales líneas de investigación del laboratorio. Desde mi incorporación en el Institut Pasteur de
Montevideo he trabajado en esta área, ya sea desde trabajos de investigación propios, que se
centraron en el estudio de una Ser/Thr-quinasa de Listeria monocytogenes (en el contexto de mi
tesis de maestría y de un proyecto FCE de iniciación) y en el efecto de una Ser/Thr-quinasa de M.
tuberculosis en el metabolismo de la bacteria y en el hospedero (temática de mi tesis de doctorado).
También he participado como colaboradora en los proyectos de investigación de integrantes del
equipo de trabajo, centrados en otros aspectos del mismo tema que tratan sobre la identificación de
proteínas que interaccionan con una Ser/Thr-quinasa de M. tuberculosis con el objetivo de elucidar
la red de señalización en la que participa, y en la elucidación de las redes de señalización mediadas
por proteínas con dominios FHA (dominios que reconocen fosfoproteínas) de M. tuberculosis. 
Fundamental 
40 horas semanales 
Institut Pasteur de Montevideo, Unidad de Bioquímica y Proteómica Analíticas , Integrante del
equipo 
Equipo: LIMA, A. 
Areas de conocimiento: 
Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Biológicas / Bioquímica y Biología Molecular / Proteómica

PROYECTOS DE INVESTIGACIÓN Y DESARROLLO

Incorporación de un centro organometálico de Mn(I) al diseño racional de agentes antiparasitarios

metálicos: estudio comparativo con compuestos análogos de Re(I) (06/2022 - a la fecha)

La Enfermedad de Chagas (Tripanosomiasis americana) y la Leishmaniasis, enfermedades
producidas por parásitos tripanosomátidos genómicamente relacionados, constituyen un problema
sanitario acuciante en Latinoamérica. La falta de quimioterapia adecuada hace indispensable la
búsqueda de nuevas estrategias para el desarrollo de fármacos eficientes y no tóxicos. En este
marco, nuestro grupo de Química Bioinorgánica ha contribuido a demostrar que la estrategia de
hibridación de un metal o centro organometálico y un ligando orgánico bioactivo conduce, en
muchos casos, a compuestos metálicos antiparasitarios con propiedades biológicas mejoradas
respecto al ligando orgánico, que pueden afectar múltiples blancos parasitarios. En este proyecto se
propone expandir el trabajo reciente con tricarbonilos de Re(I) bioactivos explorando la
potencialidad de tricarbonilos de Mn(I) análogos y realizar un estudio comparativo. Se trata de
compuestos multifuncionales que incluyen en una misma molécula dos ligandos orgánicos
bioactivos pertenecientes uno a la familia de derivados bidentados de la 1,10-fenantrolina y otro a
la familia de azoles monodentados. El trabajo incluye la síntesis y caracterización químico-
estructural en estado sólido y en solución y la realización de estudios fisicoquímicos y biológicos
que permitan evaluar la potencialidad de los nuevos compuestos como tripanosomicidas y/o
leishmanicidas e identificar posibles blancos de acción. Para al menos un compuesto promisorio
seleccionado se explorará la proteómica (proteínas y/o vías metabólicas afectadas) y la metalómica
(incorporación y distribución subcelular) en Trypanosoma cruzi, parásito responsable de la
enfermedad de Chagas. Los resultados emergentes de este proyecto resultarán un aporte tanto a la
Química Inorgánica básica como a la Química Inorgánica Medicinal. 
10 horas semanales 
Investigación 
Integrante del Equipo 
En Marcha 
RRHH formados en el proyecto: 
Doctorado:1 
Financiación: 
Agencia Nacional de Investigación e Innovación, Uruguay, Apoyo financiero 
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Equipo: LIMA, A. , GAMBINO, D. (Responsable) , Del Mármol, C. , PEREZ-DIAZ, L , G.Scalese 
Palabras clave: Compuestos organometálicos Tripanosoma cruzi Leishmania 
Areas de conocimiento: 
Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Biológicas / Bioquímica y Biología Molecular / Proteómica 
Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Biológicas / Biología Celular, Microbiología /

Regulación de la biogénesis de la envoltura celular de Corynebacteriales (08/2023 - a la fecha)

Con el enfoque de comprender los mecanismos que regulan la forma y la división celular en
Corynebacteriales, me he orientado a trabajar con una proteína putativa. Basándome en trabajos
previos realizados por colegas, se identificaron indicios de que la proteína MSMEG_0692, anotada
como una chaperona en Mycobacterium smegmatis (un miembro no patógeno del orden
Corynebacteriales), podría formar parte del elongasoma o divisoma en este grupo de bacterias,
actuando de manera análoga a la proteína MreB en E. coli y B. subtilis. Para corroborar esta
hipótesis, el gen de esta proteína fue fusionado al fluoróforo mNeon, clonado en el plásmido
inducible de baja copia pRM22 y posteriormente transformado en M. smegmatis mediante
electroporación, y se realizaron ensayos de microscopía para observar su localización celular. Con
el fin de entender más globlamemte qué procesos se ven afectados por este la expresión de este
gen, además de la elongación celular, se llevarán a cabo estudios de proteómica comparativa
cuantitativa. 
20 horas semanales 
Unidad de Bioquímica y Proteómica Analíticas , Unidad de Bioquímica y Proteómica Analíticas 
Investigación 
Coordinador o Responsable 
En Marcha 
Financiación: 
Área Biología (PEDECIBA), Uruguay, Apoyo financiero 
Equipo: LIMA, A. 
Palabras clave: Mycobacterium tuberculosis Mycobacterium smegmatis MreB elongasoma 
Areas de conocimiento: 
Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Biológicas / Bioquímica y Biología Molecular / Proteómica 
Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Biológicas / Biología Celular, Microbiología /

Diseño y estudio comparativo de nuevos compuestos organometálicos multifuncionales de rutenio

como potenciales agentes contra parásitos tripanosomátidos (06/2023 - a la fecha)

Diseño y estudio comparativo de nuevos compuestos organometálicos multifuncionales de rutenio
como potenciales agentes contra parásitos tripanosomátidos 
10 horas semanales 
Institut Pasteur de Motnevideo , Unidad de Bioquímica y Proteómica Analíticas 
Investigación 
Integrante del Equipo 
En Marcha 
RRHH formados en el proyecto: 
Doctorado:1 
Equipo: GAMBINO, D. (Responsable) , del Mármol, C , PEREZ-DIAZ, L , LIMA, A. 
Palabras clave: organometales rutenio Trypanosoma Proteómica Espectrometría de masa 
Areas de conocimiento: 
Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Biológicas / Bioquímica y Biología Molecular / Proteómica

Determinación de Serogrupos circulantes de Dichelobacter nodosus en brotes de Foot-rot y

diagnóstico de otros patógenos actuantes de afecciones podales en ovinos de Uruguay. (10/2020 -

10/2024 )

Las afecciones podales representan uno de los problemas más importantes de salud de los ovinos
de nuestras majadas, siendo diagnosticadas clínicamente, existiendo pocas herramientas
disponibles de diagnóstico para-clínico. El Foot-rot (Pietín) es la principal afección, generando
grandes pérdidas asociadas a la enfermedad y a complicaciones secundarias por miasis (Ferreira
2002; Dhungyel 2014). El control y erradicación a nivel mundial se basa en la combinación de
herramientas como tratamientos, inmunización, eliminación de animales crónicamente afectados y
uso de reproductores genéticamente resistentes (Castells 1994; Winter 2009). En Uruguay, se
utiliza principalmente el Plan de Control y Erradicación promovido por el SUL. Los brotes de Foot-
rot surgen por la conjunción de animales susceptibles, condiciones ambientales favorables y cepas
actuantes, compuestas por diferentes serogrupos y serotipos de Dichelobacter nodosus. En
Australia, se han identificado 10 serogrupos (Abbott 2018). Las fimbrias de la bacteria son la base
de su variación genética y de su mayor acción de protección, específica para cada serogrupo
(Dhungyel 2017). En Uruguay, existe poca información al respecto, habiéndose diagnosticado hasta
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el momento seis serogrupos. Tras años de avances, se han desarrollado sistemas de diagnóstico
molecular como la técnica de PCR (Jackson 2017), que permite, mediante un muestreo directo con
isopado, identificar Dichelobacter nodosus y clasificarlo según serogrupo y serotipo (Dhungyel
2017). Esta información es un paso previo necesario para un enfoque inmunológico de control y
erradicación de la enfermedad, debido a la especificidad inmunitaria mencionada. Diferentes
vacunas se han desarrollado como herramienta para el control y la erradicación del Foot-rot
(Dhungyel 2014). No obstante, debido a la competencia inmunológica, las vacunas polivalentes
ofrecen protección corta, mientras que las específicas, mono o bivalentes, han demostrado
protección más prolongada y efectiva, actuando como preventivas y curativas al reducir
manifestaciones clínicas y lesiones (Dhungyel 2017). Esto disminuye la cantidad de animales
eliminados en el período seco. Basado en la problemática productiva, el bienestar animal, el menor
uso de antibióticos y la presencia de miasis por Cochliomyia hominivorax, los planes actuales de
control y erradicación tienen un enfoque genérico. Este proyecto propone un nuevo encare,
partiendo de la identificación de los serogrupos actuantes, buscando incrementar la adopción de
métodos de control y erradicación, minimizando animales eliminados y costos asociados. Además,
busca moderar las expectativas de los productores mediante un diagnóstico preciso. Respecto a las
afecciones podales en general, el diagnóstico clínico actual puede llevar a eliminaciones erróneas de
animales, afectando especialmente a ejemplares valiosos, la declaración de estatus libre de Pietín o
brotes masivos de otras enfermedades. En resumen, a través de un equipo interinstitucional y
multidisciplinario, el proyecto plantea desarrollar un sistema de diagnóstico de laboratorio que
opere más allá del cierre del proyecto. Este sistema permitirá diferenciar los serogrupos de
Dichelobacter nodosus como base para nuevas estrategias de control de Foot-rot y el diagnóstico
etiológico de casos clínicos confusos, así como de posibles nuevos agentes causales. 
10 horas semanales 
Investigación 
Integrante del Equipo 
Concluido 
RRHH formados en el proyecto: 
Doctorado:1 
Financiación: 
Agencia Nacional de Investigación e Innovación, Uruguay, Apoyo financiero 
Equipo: Silveira, C.S. , Santiago-Neto, W. , LIMA, A. , Scaglione F. , OLIVERA-MUZANTE, J. , FIERRO,
S. , sofia salada , FRAGA M (Responsable) 
Palabras clave: Pietín Dichelobacter nodosus serotipos foot-rot 
Areas de conocimiento: 
Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Biológicas / Bioquímica y Biología Molecular / Proteómica 
Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Biológicas / Biología Celular, Microbiología /

Descifrando la arquitectura molecular del elongasoma y divisoma de Corynebacterineae mediante

marcado por proximidad en la célula viva (03/2020 - 03/2022 )

La elongación y la división celular bacteriana son procesos dirigidos por dos complejos
multiproteícos denominados elongasoma y divisoma respectivamente. El conocimiento actual
acerca de la arquitectura de estos complejos proviene mayoritariamente del estudio de organismos
modelo, para los que se han identificado muchos de sus componentes. Sin embargo, para el
suborden Corynebacterineae la información disponible es muy fragmentaria y pone de manifiesto
diferencias importantes con las bacterias modelo. Muchas de las proteínas claves del elongasoma y
divisoma de E. coli y B. subtilis no presentan homólogos reconocibles en Corynebacterineae.
Además, existen fuertes evidencias de que estas bacterias utilizan la fosforilación de proteínas
como un mecanismo para regular el ensamblado del divisoma y elongasoma. Para contribuir a
elucidar la arquitectura molecular de estos complejos nos planteamos explorar el entorno
proteómico de componentes del divisoma y/o elongasoma de Corynebacterineae con alta
resolución espacial. Para ello utilizaremos una aproximación de marcado por proximidad en la
célula viva y en distintos contextos celulares, centrándonos en dos componentes claves para el
ensamblado de estos complejos que son regulados por fosforilación. Finalmente validaremos la
relevancia de interacciones seleccionadas en la estructura y función del divisoma y elongasoma
utilizando espectroscopía de correlación cruzada de fluorescencia. La ejecución de este proyecto
nos permitirá una mejor comprensión de la organización y regulación de las unidades funcionales en
la elongación y división celular en Corynebacterineae, un grupo de bacterias que incluye
importantes patógenos humanos, como Mycobacterium tuberculosis, Mycobacterium leprae y
Corynebacterium diphtheriae. 
10 horas semanales 
Institut Pasteur de Montevideo , Unidad de Bioquímica y Proteómica Analíticas 
Investigación 
Integrante del Equipo 
En Marcha 
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RRHH formados en el proyecto: 
Doctorado:1 
Financiación: 
Agencia Nacional de Investigación e Innovación, Uruguay, Apoyo financiero 
Equipo: DURÁN, R (Responsable) , LIMA, A. , Leyva A. , Rodríguez, A. , Alzari, PM. , Martínez, M. ,
Wehenkel, A. , MALACRIDA L. , Magdalena Portela , KAMAID, A 
Palabras clave: elongasoma/divisoma Corynebacterineae espectrometría de masa 
Areas de conocimiento: 
Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Biológicas / Bioquímica y Biología Molecular / Proteómica
bacteriana

Molecular mechanisms of phospho-dependent regulation and assembly of the bacterial divisome

(06/2018 - 06/2020 )

Bacterial cell division is a temporally and spatially regulated process coordinated by a multi-protein
complex called the divisome. The assembly of the divisome is initiated and organized by a highly
conserved bacterial protein, the bacterial tubulin homologue FtsZ, which polymerizes to form a
dynamic ring structure (Z-ring) that marks the site of cell division. Following ring assembly, FtsZ
recruits structural and accessory proteins in an ordered manner to build the functional cell division
machinery. The precise molecular mechanisms of how the assembly and regulation of the cell
division machinery is achieved remains elusive, even in extensively studied model organisms such
as Escherichia coli, Bacillus subtilis or Caulobacter crescentus. Despite more than two decades of
research, only partial answers are available for important questions regarding the mechanisms of
FtsZ function, such as the architecture of the Z-ring in vivo, the actual origin of the constrictive
force, or yet the relationship between Z-ring assembly and peptidoglycan remodeling.
Furthermore, while genetic and biochemical techniques in bacterial model systems have identified
many interactions amongst cell division proteins, the overall structure and dynamics of the
divisome as a (large) multi-protein complex are still largely unknown. The recent expansion of our
knowledge in and beyond well-studied model organisms illustrates the enormous diversity of cell
division mechanisms in bacterial species and the picture that emerges points towards species-
specific mechanisms that have evolved in order to achieve and maintain their respective cell shape
and to pass it to their progeny. Substantial evidence has been accumulated showing that protein
phosphorylation of cell division proteins by eukaryotic-like Ser/Thr protein-kinases plays crucial
signaling roles in at least two large bacterial phyla: Firmicutes and Actinobacteria. The major
objective of this proposal is to investigate phospho-dependent protein-protein interactions
governing divisome assembly and regulation in Streptococcaceae (Firmicutes) and the
Corynebacteriales (Actinobacteria), which include major human pathogens such as Streptococcus
pneumoniae, Mycobacterium tuberculosis and Corynebacterium diphtheria. We will use an
integrative approach going from bacterial genetics via structural biochemistry and proteomics to
cryo-electron microscopy and live cell imaging. Our central working hypothesis, supported by a
number of published studies, is that Ser/Thr phosphorylation plays a crucial role in the spatio-
temporal regulation and quaternary organization of the cell division machinery. For our studies we
have chosen Streptococcus pneumoniae and Corynebacterium glutamicum as primary model
organisms, because (i) many genetic tools are available for the analysis of gene functions , (ii)
protein-phosphorylation is crucial for proper cell division 5 (iii) both genomes encode for a limited
number of Ser/Thr protein kinases (STKPs), namely in S. pneumoniae and in C. glutamicum, and a
single protein phosphatase, and (iv) all individual kinase and phosphatase gene knockouts are
viable, providing important research tools for phosphorylation studies. 
10 horas semanales 
Institut Pasteur de Montevideo , Unidad de Bioquímica y Proteómica Analíticas 
Investigación 
Integrante del Equipo 
En Marcha 
RRHH formados en el proyecto: 
Doctorado:2 
Financiación: 
Agence National de la Recherche , Francia, Apoyo financiero 
Equipo: Alzari, PM (Responsable) , Wehenkel, A. , Bellinzoni, M. , Martínez, M. , BEN ASSAYA, M. ,
GUBELLINI, F. , BETTON, JM. , SOGUES, A. , GRANGEASSE, C. , GUEGUEN- CHAIGNON, V. ,
RAVAUD, S. , DUCRET, A. , BAYAN, N. , HOUSSIN, C. , DE SOUSA D?AURIA, C. , DIETRICH, C. ,
DURÁN, R , LIMA, A. , Magdalena Portela , Rossello, J, , Leyva A. 
Palabras clave: Bacterial cell division and morphogenesis; protein phosphorylation; integrated
structural biology phospho-proteomics tubulin-like FtsZ Streptococcus pneumonia
Corynebacterium glutamicum Mycobacterium tuberculosis 
Areas de conocimiento: 
Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Biológicas / Biología Celular, Microbiología / 

8



Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Biológicas / Bioquímica y Biología Molecular / 
Ciencias Médicas y de la Salud / Otras Ciencias Médicas / Otras Ciencias Médicas /

Redes de señalización mediadas por dominios FHA en micobacterias y su rol en la adaptación al

ambiente del hospedero , Coordinador o Responsable (09/2015 - 09/2018 )

La capacidad de Mycobacterium tuberculosis de inhibir la maduración fagolisosomal y adaptarse al
ambiente intracelular del hospedero es un elemento crucial en su patogenicidad. Entre los
mecanismos que median estos procesos, la modulación de vías de señalización por Ser/Thr
quinasas tiene un rol preponderante. Experimentos in vitro han demostrado que todas las proteínas
con dominios FHA codificadas por el genoma de M. tuberculosis son sustrato de estas quinasas.
Estos dominios reconocen específicamente residuos de fosfo-Thr y participan en el ensamblaje de
complejos de señalización en vías de transducción de señales dependientes de fosforilación. Si bien
se ha postulado la existencia de redes de señalización basadas en quinasas de proteínas y módulos
FHA en micobacterias; se desconoce mayormente la arquitectura de las mismas, las interacciones
de proteínas que las sustentan y los procesos que controlan. En esta propuesta planteamos elucidar
algunas de las redes de señalización mediadas por dominios FHA en micobacterias. Para ello
caracterizaremos a nivel molecular los complejos de señalización formados in vivo por proteínas
con dominio FHA y su dinámica en respuesta al entorno fagosomal. Nos centraremos en dos
proteínas: GarA y FhaA, ambas sustratos de una Ser/Thr quinasa esencial para la sobrevida de los
bacilos en el macrófago infectado. La estrategia propuesta combina la purificación específica de
proteínas con el entrecruzado in vivo para obtener una ​instantánea ​ de las interacciones proteína-
proteína en la bacteria. Esto nos permitirá una aproximación a los procesos controlados por estas
redes de señalización y su relevancia para la supervivencia en el hospedero. 
10 horas semanales 
Institut Pasteur de Montevideo , Unidad de Bioquímica y Proteómica Analíticas 
Investigación 
Integrante del Equipo 
Concluido 
Financiación: 
Agencia Nacional de Investigación e Innovación, Uruguay, Apoyo financiero 
Equipo: LISA, M.N. , VILLARINO, A. , GIL, M , ÁLVAREZ, M.N. , RIVERA, B , DURáN, R (Responsable) ,
PIURI, M. , P. ALZARI 
Palabras clave: Proteómica vías de señalización Tuberculosis 
Areas de conocimiento: 
Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Biológicas / Bioquímica y Biología Molecular / Proteómica

Estructura y función del antígeno B del parásito Echinococcus granulosus (01/2010 - 04/2012 )

El avance en la caracterización bioquímica del antígeno B de Echonococcus granulosus (EgAgB)
sugiere que esta lipoproteína tendría una estructura similar a la de las lipoproteínas plasmáticas,
donde las subunidades proteicas y los fosfolípidos, especialmente fosfatidilcolina, forman una capa
externa de naturaleza anfipática, capaz de establecer interacciones con el agua de la solución y con
los lípidos más hidrofóbicos contenidos en el interior de la misma. Nuestra hipótesis es que además
de la similitud estructural, el EgAgB también se asemeja funcionalmente a las lipoproteínas de
mamíferos; pensamos que esta partícula altamente organizada está involucrada en la adquisición de
lípidos propios y de lípidos esenciales que no son sintetizados por el parásito y son tomados del
hospedero, de forma de transportar estas moléculas muy hidrofóbicas a través del medio acuoso, y
transferirlas a los diferentes tejidos del parásito. Esto implica la interacción del EgAgB con
moléculas blanco del hospedero (en solución o sobre la superficie de células) y del parásito, que
colaboren en el mecanismo de transporte y/o en el metabolismo de los lípidos. Pero, además de este
papel en el metabolismo lipídico, las interacciones moleculares que establece el EgAgB con células
del hospedero tendrían consecuencias relevantes para la adaptación del parásito a las defensas del
hospedero, imprimiéndole a las células un fenotipo que contribuye al apagado de la inflamación;
esto podría implicar la utilización por el EgAgB de receptores evolutivamente desarrollados para la
interacción con lipoproteínas plasmáticas nativas y cuyas señales por ende no son de tipo
inflamatorio. En esta propuesta intentaremos profundizar en algunos puntos que contribuirán a la
comprensión general de la estructura y función del EgAgB, pero que dejan sin abordar muchas de
las preguntas que son posibles de formular dentro de la hipótesis planteada. Globalmente el
proyecto apuntará a avanzar en la caracterización estructural y funcional del EgAgB. A nivel
estructural se plantea identificar las variantes de la EgAgB8 y los lípidos que están fisiológicamente
unidos a la proteína secretada por el metacestodo, se buscará determinar el tamaño y forma de la
partícula lipoproteica por microscopía electrónica. A nivel funcional, se plantean diferentes
aproximaciones experimentales para buscar evidencias de su papel en el metabolismo lipídico,
incluyendo el análisis de su capacidad de transferir lípidos a membranas y la exploración de algunas
moléculas concretas como posibles receptores en los monocitos/macrófagos. 
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5 horas semanales 
Institut Pasteur de Montevideo , Unidad de Bioquímica y Proteómica Analíticas 
Investigación 
Integrante del Equipo 
En Marcha 
Financiación: 
Comisión Sectorial de Investigación Científica, Uruguay, Apoyo financiero 
Equipo: BATTHYÁNY, C. , FERREIRA, A. (Responsable) , FERNÁNDEZ, C. , CÓRSICO, B. , SILVA, V. ,
MARTÍNEZ, M. 
Palabras clave: Echinococcus granulosus Antígeno B 
Areas de conocimiento: 
Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Biológicas / Bioquímica y Biología Molecular /

Caracterización funcional del dominio catalítico de una quinasa de proteínas en serina y treonina de

Listeria monocytogenes: identificación de sustratos endógenos mediante aproximaciones

fosfoproteómicas. (02/2009 - 04/2011 )

La fosforilación de proteínas constituye un mecanismo universal para la regulación de, actividades
enzimáticas e interacciones entre proteínas. Los sistemas de fosforilación proteica mediados por
Ser/Thrquinasas, y Tyr-quinasas se encuentran ampliamente distribuidos en organismos
eucariotas. Sin embargo, más, recientemente se ha demostrado que sistemas enzimáticos
homólogos también están presentes en procariotas,, involucrados principalmente en la regulación
del desarrollo, respuesta al estrés y patogenicidad. Las Ser/Thr-, quinasas se encuentran reguladas
por la autofosforilación de residuos específicos y la selectividad de estas enzimas, está determinada
por el reconocimiento de residuos próximos al sitio de fosforilación así como de sitios de anclaje,
alejados del sitio activo., Listeria monocytogenes es un patógeno oportunista agente causal de la
listeriosis, enfermedad esporádica pero muy, seria transmitida por alimentos. Esta bacteria Gram
positiva presenta un ciclo infeccioso relativamente complejo con, diferentes etapas intracelulares.
El análisis del genoma de L. monocytogenes revela la presencia de dos Ser/Thrquinasas, (lmo0618 y
lmo1820) y una Ser/Thr-fosfatasa (lmo1821). Hasta el momento existen pocas evidencias de los,
procesos fisiológicos regulados por estas enzimas, sus propiedades bioquímicas y sus mecanismos
de regulación., El objetivo de la presente propuesta es la caracterización funcional de la Ser/Thr-
quinasa de L. monocytogenes,, Lmo1820, incluyendo la elucidación del papel que cumple la
fosforilación del bucle de activación en la actividad, enzimática y la identificación de su(s)
sustrato(s) endógeno(s). Esto permitirá avanzar en la identificación de procesos, biológicos
controlados por Ser/Thr-quinasas en L. monocytogenes y caracterizar las bases moleculares de la,
interacción entre Ser/Thr-quinasas y sus sustratos. 
30 horas semanales 
Institut Pasteur de Montevideo , Unidad de Bioquímica y Proteómica Analíticas 
Investigación 
Coordinador o Responsable 
Concluido 
Equipo: C. CERVEÑANSKY 
Palabras clave: quinasas de proteínas en serina y treonina Listeria monocytogenes fosfoproteoma 
Areas de conocimiento: 
Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Biológicas / Bioquímica y Biología Molecular / Proteómica

DOCENCIA

Doctorado en Ciencias Básicas (UDELAR-PEDECIBA) (10/2024 - 10/2024 )

Doctorado
Invitado 
Asignaturas: 
Producción de proteínas recombinantes, 40 horas, Teórico-Práctico 
Areas de conocimiento: 
Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Biológicas / Bioquímica y Biología Molecular / Proteómica

UNU-BIOLAC (09/2024 - 10/2024 )

Doctorado
Invitado 
Asignaturas: 
Proteome Analysis by Mass Spectromery, 40 horas, Teórico-Práctico 
Areas de conocimiento: 
Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Biológicas / Bioquímica y Biología Molecular / Proteómica
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Licenciatura en Bioquímica (05/2024 - 05/2024 )

Grado
Invitado 
Asignaturas: 
Bioingeniería Molecular y Celular, 24 horas, Teórico-Práctico 
Areas de conocimiento: 
Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Biológicas / Bioquímica y Biología Molecular / Proteómica

Doctorado en Ciencias Básicas (UDELAR-PEDECIBA) (03/2024 - 03/2024 )

Doctorado
Invitado 
Asignaturas: 
Bases y Aplicaciones del HPLC, 24 horas, Teórico-Práctico 
Areas de conocimiento: 
Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Biológicas / Bioquímica y Biología Molecular / Proteómica

Licenciatura en Bioquímica (05/2023 - 05/2023 )

Grado
Invitado 
Asignaturas: 
Bioingeniería Celular y Molecular, 3 horas, Teórico-Práctico 
Areas de conocimiento: 
Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Biológicas / Bioquímica y Biología Molecular /

Doctorado en Ciencias Básicas (UDELAR-PEDECIBA) (03/2023 - 03/2023 )

Doctorado
Invitado 
Areas de conocimiento: 
Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Biológicas / Bioquímica y Biología Molecular /

ICGEB Courses (10/2018 - 10/2018 )

Doctorado
Organizador/Coordinador 
Asignaturas: 
Proteome analysis by mass spectrometry, 60 horas, Teórico-Práctico 
Areas de conocimiento: 
Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Biológicas / Bioquímica y Biología Molecular / Proteómica

UNU-BIOLAC (12/2016 - 12/2016 )

Doctorado
Organizador/Coordinador 
Areas de conocimiento: 
Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Biológicas / Bioquímica y Biología Molecular / Proteómica,
Bioinformática

UNU-BIOLAC (09/2014 - 09/2014 )

Doctorado
Asistente 
Asignaturas: 
Análisis Proteómico por Espectrometría de Masa, 60 horas, Teórico-Práctico 
Areas de conocimiento: 
Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Biológicas / Bioquímica y Biología Molecular / Proteómica

(07/2013 - 08/2013 )

Doctorado
Invitado 
Asignaturas: 
Sistemas de expresión para la producción de proteínas: desde el vector al primer escalado, 40
horas, Teórico-Práctico 
Areas de conocimiento: 
Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Biológicas / Bioquímica y Biología Molecular /

(11/2012 - 12/2012 )
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Doctorado
Asistente 
Asignaturas: 
Mass Spectrometry in Protein Science, 40 horas, Teórico-Práctico 
Areas de conocimiento: 
Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Biológicas / Bioquímica y Biología Molecular / Proteómica

(11/2010 - 11/2010 )

Especialización
Invitado 
Asignaturas: 
Virología Molecular, 2 horas, Teórico 
Areas de conocimiento: 
Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Biológicas / Virología / Virología

EMBO (03/2010 - 03/2010 )

Doctorado
Asistente 
Asignaturas: 
Mass Spectrometry in Protein Analysis and Characterization, 40 horas, Teórico-Práctico 
Areas de conocimiento: 
Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Biológicas / Bioquímica y Biología Molecular / Proteómica

EXTENSIÓN

Conducción y facilitación de actividades prácticas en el contexto de las visitas guiadas de escolares y

liceales que recibimos en el insituto (05/2024 - 05/2024 )

8 horas

Integrante de la banda de música y divulgación de temas científicos: "No te preocupes (en realidad

hacemos ciencia)" (09/2020 - 03/2023 )

Institut Pasteur de Montevideo 5 horas

CAPACITACIÓN/ENTRENAMIENTOS DICTADOS

Institut Pasteur de Montevideo, Unidad de Bioquímica y Proteómica Analíticas (07/2011 - 09/2011)

Entrenamiento en electroforesis bi-dimensional y espectrometría de masa MALDI-TOF
20 horas semanales

Areas de conocimiento: 
Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Biológicas / Bioquímica y Biología Molecular / Proteómica

SERVICIO TÉCNICO ESPECIALIZADO

Servicio de Asesoría Técnica a Conaprole (09/2019 - 05/2022 )

Institut Pasteur de Montevideo, Unidad de Bioquímica y Proteómica Analíticas
5 horas semanales 
Areas de conocimiento: 
Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Biológicas / Bioquímica y Biología Molecular /

PASANTÍAS

(09/2011 - 12/2011 )

Institut Pasteur de Montevideo, Unité de Parasitologie moléculaire et Signalisation
40 horas semanales 
Areas de conocimiento: 
Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Biológicas / Bioquímica y Biología Molecular / Proteómica

Producción de una Ser/Thr quinasa de Listeria monocytogenes como proteínas recombinante.

Generación de cepas mutantes de Listeria monocytogenes en los genes que codifican para Ser/Thr

quinasa y pSer/pThr fosfatasas (04/2008 - 06/2008 )

Instituto de Biología Molecular y Celular de Rosario, Argentina, Laboratorio de Microbiología
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40 horas semanales 
Areas de conocimiento: 
Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Biológicas / Biología Celular, Microbiología / 
Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Biológicas / Bioquímica y Biología Molecular /

OTRA ACTIVIDAD TÉCNICO-CIENTÍFICA RELEVANTE

Puesta a punto y puesta en marcha del sistema de diagnóstico de COVID-19 por RT-PCR en Uruguay

(03/2020 - 06/2020 )

Institut Pasteur de Montevideo 30 horas semanales 
Areas de conocimiento: 
Ciencias Médicas y de la Salud / Ciencias de la Salud / Enfermedades Infecciosas / Diagnóstico

SECTOR GOBIERNO/PÚBLICO - MINISTERIO DE EDUCACIÓN Y CULTURA - URUGUAY

Instituto de Investigaciones Biológicas Clemente Estable

VÍNCULOS CON LA INSTITUCIÓN

Becario (10/2003 - 10/2005)

Beca de Iniciación a la Investigación 20 horas semanales 
En la Unidad de Bioquímica Analítica

Otro (05/2000 - 05/2003)

Ayudante honorario 20 horas semanales 
En el laboratorio de Microbiología

ACTIVIDADES

LÍNEAS DE INVESTIGACIÓN

Caracterización de proteínas involucradas en la adquisición de hierro en Proteus mirabilis (06/2000 -

04/2003 )

25 horas semanales 
Laboratorio de Microbiología , Integrante del equipo 
Equipo: 
Areas de conocimiento: 
Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Biológicas / Biología Celular, Microbiología / Microbiología

PROYECTOS DE INVESTIGACIÓN Y DESARROLLO

Caracterización de una proteína de membrana externa de Proteus mirabilis involucrada en la captación

de hierro de hemoproteínas y evaluación de su papel en la virulencia (07/2002 - 07/2003 )

25 horas semanales 
Laboratorio de Microbiología 
Investigación 
Coordinador o Responsable 
Concluido 
Financiación: 
Comisión Sectorial de Investigación Científica, Uruguay, Apoyo financiero 
Equipo:

The role of 66kDa iron regulated outer membrane protein in uropathogenic Proteus mirabilis (05/2000

- 05/2003 )

20 horas semanales 
Laboratorio de Microbiología 
Investigación 
Integrante del Equipo 
Concluido 
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Financiación: 
Institución del exterior, Apoyo financiero 
Equipo:

DOCENCIA

Programa de posgrados - Facultad de Veterinaria (06/2010 - 08/2010 )

Doctorado

Asignaturas: 
Identificación y caracterización de bacterias de interés veterinario, 5 horas, Teórico-Práctico 
Areas de conocimiento: 
Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Biológicas / Biología Celular, Microbiología /

Programa de posgrados - Facultad de Veterinaria (06/2009 - 07/2009 )

Doctorado

Asignaturas: 
Identificación y caracterización de bacterias de interés veterinario, 3 horas, Teórico-Práctico 
Areas de conocimiento: 
Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Biológicas / Biología Celular, Microbiología /

Programa de posgrados - Facultad de Veterinaria (05/2008 - 07/2008 )

Doctorado

Asignaturas: 
Aproximaciones clásicas y moleculares para el diagnóstico y tipificación de bacterias de interés
veterinario, 3 horas, Teórico-Práctico

PASANTÍAS

(04/2006 - 07/2006 )

Instituto de Biología Molecular y Celular de Rosario, Argentina, Laboratorio de Microbiología
40 horas semanales 
Areas de conocimiento: 
Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Biológicas / Biología Celular, Microbiología / 
Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Biológicas / Bioquímica y Biología Molecular /

CARGA HORARIA

Carga horaria de docencia: Sin horas
Carga horaria de investigación: 40 horas 
Carga horaria de formación RRHH: Sin horas
Carga horaria de extensión: Sin horas
Carga horaria de gestión: Sin horas

Producción científica/tecnológica

Desde 2006, me he desempeñado fundamentalmente como técnica en la Unidad de Bioquímica y
Proteómica Analíticas del Institut Pasteur de Montevideo. Actualmente, tengo un cargo de Técnica
Adjunta Senior. En este contexto, gestiono y opero equipamientos de vanguardia, específicamente
espectrómetros de masa de última generación. Mi trabajo se centra en la aplicación de técnicas
relacionadas con el análisis proteómico para contribuir a investigaciones científicas relevantes.
En este marco, también trabajo en una línea de investigación propia centrada en el estudio de una
proteína de Corynebacteriales relevante para la elongación celular, un aspecto biológico esencial y
mayormente desconocido para este grupo de bacterias. Este trabajo forma parte de una línea más
amplia dentro de la unidad.
Sin embargo, mi labor principal radica en mi trabajo técnico, que requiere un alto grado de
especialización, y que se desarrolla principalmente en un formato de estrecha colaboración con
investigadores de la comunidad académica nacional, generando proyectos de investigación
interinstitucionales e interdisciplinarios. Mediante estas colaboraciones, aporto mis conocimientos
técnicos y mi experiencia en espectrometría de masa y proteómica para investigar temas en el
ámbito de la salud humana y animal.
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Uno de los resultados cuantificables más importantes de esta labor son las publicaciones en revistas
internacionales arbitradas, en las participo fundamentalmente como miembro del equipo, aunque
paulatinamente estoy cobrando un rol más relevante como autora de correspondencia, papel que
asumo con responsabilidad y compromiso. Estas publicaciones reflejan no sólo la calidad y
relevancia de los datos obtenidos, sino también el impacto crucial de mi colaboración en
investigaciones interdisciplinarias.
Además de mi rol en la asistencia técnica, como resultado de estas colaboraciones participo
activamente en la formación de recursos humanos. Comúnmente, cada trabajo en conjunto implica
trabajar estrechamente con estudiantes de doctorado o maestría, a quienes les proporciono
capacitación práctica y teórica en todos los aspectos de un trabajo proteómico (diseño
experimental, preparación de la muestra para espectrometría de masa, uso de espectrómetros de
masa especializados, análisis de datos con softwares específicos, interpretación de resultados,
escritura de artículos y capítulos de tesis), preparando a los estudiantes para enfrentar los desafíos
experimentales y conceptuales de sus propios proyectos. La supervisión y el entrenamiento de los
estudiantes en nuestro laboratorio contribuye a que tengan una formación académica más
completa, permitiéndoles tener acceso directo y comprendiendo una técnica compleja a la que no
tendrían acceso de otra manera.
Paralelamente, tengo una activa participación en la enseñanza, dictando regularmente clases de
proteómica y espectrometría de masas en distintos cursos de posgrado. Este compromiso con la
educación no solo enriquece mi práctica profesional, sino que también permite que los estudiantes
de posgrado se beneficien de los conocimientos y avances tecnológicos que implemento en la
plataforma.
Finalmente, en esta última etapa, he tenido una participación activa en la evaluación científica, tanto
como revisora de pares de manuscritos en revistas internacionales arbitradas como evaluando
proyectos de investigación que buscan financiamiento. Esta actividad ha contribuido a mi
crecimiento profesional al mantenerme actualizada sobre las innovaciones y metodologías
emergentes en mi campo. Mi experiencia como revisora me ha enseñado la importancia de una
evaluación detallada y constructiva, que puede tener un impacto significativo en la calidad de las
investigaciones que se publican y financian.
Este último año, también he trabajado en un aspecto que no se evidencia aún en mi CV, ya que está
en proceso de aprobación, pero que considero de suma importancia. Este trabajo radica en la
búsqueda de financiación en agencias internacionales para organizar un curso internacional, que
reúne a expertos de la región y se centra en distintos aspectos del trabajo con Mycobacterium
tuberculosis, del cual sería la responsable.
En resumen, mi trabajo combina un enfoque técnico especializado con una vocación de
colaboración, enseñanza y evaluación, que contribuye al avance de la ciencia en el ámbito de la
proteómica y la bioquímica.
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http://www.elsevier.com/wps/find/journaldescription.cws_home/713351/description#description 

   

An antibody-based affinity chromatography tool to assess Cu, Zn superoxide dismutase (SOD) G93A

structural complexity in vivo. (Completo, 2010)

PALACIOS, F. , COTA, G. , HORJALES, S. , LIMA, A. , BATTISTONI, J. , SOTELO, S. , MARÍN, M. 
Biotechnology Journal, v.: 5 3 , p.:328 - 334, 2010 
Palabras clave: in vivo protein folding Cu,Zn superoxide dismutase Human SODG93A Post-
translational modifications 
Areas de conocimiento: 
Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Biológicas / Bioquímica y Biología Molecular / 
ISSN: 18606768 
E-ISSN: 18607314 

  

An iron-regulated outer membrane protein of Proteus mirabilis is a haem receptor that plays an

important role in the urinary tract infection and in in vivo growth (Completo, 2007)

LIMA, A. , ZUNINO P. , D ALESSANDRO B. , PICCINI C. 
Journal of Medical Microbiology, v.: 56 p.:1600 - 1607, 2007 
Areas de conocimiento: 
Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Biológicas / Biología Celular, Microbiología / Microbiología 
Medio de divulgación: Papel 
ISSN: 00222615 
E-ISSN: 14735644 

  

PUBLICACIÓN DE TRABAJOS PRESENTADOS EN EVENTOS

Vías de señalización reguladas por la Ser/Thr-quinasa PknG en bacterias miembros del orden de los

Corynebacteriales (2019)

LIMA, A. , Gil, M. , Wehenkel, A , Alzari, PM. , DURÁN, R 
Publicado 
Completo 
Evento: Local 
Descripción: http://biociencias2019.uy/ 
Ciudad: Montevideo, Uruguay 
Año del evento: 2019 
Publicación arbitrada 
Palabras clave: PknG Ser/Thr-quinasa Corynebacteriales Proteómica 
Areas de conocimiento: 
Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Biológicas / Biología Celular, Microbiología / Proteómica de
bacterias 
Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Biológicas / Bioquímica y Biología Molecular / Proteómica
de bacterias 
Medio de divulgación: Internet 
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Whole proteome analysis of DpknG Mycobacterium tuberculosis reveals a role of PknG in bacterial

adaptation to host environment (2019)

LIMA, A. , Leyva A. , Gil, M. , Wehenkel, A. , Alzari, P , DURÁN, R 
Publicado 
Completo 
Evento: Internacional 
Descripción: 8th Symposium of the Mexican Proteomic Society, 3rd PanAmerican-Huma Proteome
Organization (Pan-HUPO) Meeting, 2nd Ibero-American Symposium on Mass Spectrometry 
Ciudad: Acapulco 
Año del evento: 2019 
Publicación arbitrada 
Palabras clave: Mycobacterium tuberculosis PknG Proteomic 
Areas de conocimiento: 
Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Biológicas / Bioquímica y Biología Molecular / Proteómcia 
Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Biológicas / Biología Celular, Microbiología / 
Medio de divulgación: Internet 

Proteomics insights into the role of PknG in mycobacterial physiology and pathogenesis (2019)

LIMA, A. , Gil, M. , B.RIVERA , Rossello, J , Wehenkel A. , María-Natalia Lisa , Alzari, PM. , DURÁN, R 
Publicado 
Resumen expandido 
Evento: Internacional 
Descripción: 13th International Symposium on Mass Spectrometry in the Health and Life Science 
Ciudad: San Francisco, Estados Unidos 
Año del evento: 2019 
Publicación arbitrada 
Palabras clave: Ser/Thr-kinase Mycobacterium tuberculosis proteomics physiology pathogenesis 
Areas de conocimiento: 
Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Biológicas / Biología Celular, Microbiología / Proteómica
Bacteriana 
Ciencias Médicas y de la Salud / Ciencias de la Salud / Ciencias de la Salud / 
Medio de divulgación: Internet 
DOI: https://doi.org/10.1016/S1535-9476(20)32752-3 
https://www.mcponline.org/article/S1535-9476(20)32752-3/fulltext#articleInformation 

New substrates and interactors of the mycobacterial Serine/Threonine protein kinase PknG identified

by a tailored interactomic approach (2018)

LIMA, A. , Gil, M. , B.RIVERA , Rossello, J. , Wehenkel, A. , Lisa, M , Alzari, P. , DURÁN, R 
Publicado 
Completo 
Evento: Internacional 
Descripción: 3rd International Conference on Post-Translational Modifications in Bacteria 
Ciudad: Tübingen, Germany. 
Año del evento: 2018 
Publicación arbitrada 
Palabras clave: Ser/Thr-quinasas PknG Mycobacterium tuberculosis Interactómica 
Areas de conocimiento: 
Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Biológicas / Bioquímica y Biología Molecular / Proteómica 
Medio de divulgación: Internet 
http://www.sysbio.se/PTMBact2018/ 

Espectrometría de masa en Uruguay (2017)

LIMA, A. , Portela, M. , Rivera, B. , Rossello, J. , DURÁN, R 
Publicado 
Resumen 
Evento: Local 
Descripción: I Jornadas de Investigación Científicas ?Prof. Clemente Estable? 
Ciudad: Montevideo 
Año del evento: 2017 
Publicación arbitrada 
Palabras clave: Espectrometría de masa MALDI-TOF/TOF LTQ Orbitrap 
Areas de conocimiento: 
Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Biológicas / Bioquímica y Biología Molecular / Proteómica 
Medio de divulgación: Otros 
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Rol de la Ser/Thr-quinasa PknG en la fisiología y patología de Mycobacterium tuberculosis (2017)

LIMA, A. , Gil, M. , Cascioferro, A. , Rossello, J. , B.RIVERA , Lisa, N. , Bellinzoni, M. , ALVAREZ MN ,
Batthyány, C. , Carvalho, C. , Wehenkel, A. , Brosch, R. , Alzari, P. , DURÁN, R 
Publicado 
Resumen 
Evento: Local 
Descripción: I Jornadas de Investigación Científicas ?Prof. Clemente Estable? 
Ciudad: Montevideo 
Año del evento: 2017 
Publicación arbitrada 
Palabras clave: Ser/Thr-quinasa PknG Mycobacterim tuberculosis 
Areas de conocimiento: 
Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Biológicas / Biología Celular, Microbiología / Proteómica 
Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Biológicas / Bioquímica y Biología Molecular / Proteómica 
Medio de divulgación: Otros 

New substrates and processes regulated by the Mycobacterium tuberculosis Ser/Thr protein kinase

PknG revealed by proteomics and interactomic analyses (2017)

LIMA, A. , Gil, M. , Cascioferro, A. , Rossello, J. , B.RIVERA , Portela, M. , Lisa, N , Bellinzoni, M. ,
ALVAREZ MN , BATTHYANY, C. , Carvalho, P. , Alzari, P. , DURÁN, R 
Publicado 
Completo 
Evento: Internacional 
Descripción: Sao Paulo School of Advanced Science on Mass Spectrometry-based Proteomics 
Ciudad: Campinas 
Año del evento: 2017 
Publicación arbitrada 
Palabras clave: Ser/Thr-quinasas PknG Mycobacterium tuberculosis 
Areas de conocimiento: 
Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Biológicas / Biología Celular, Microbiología / Proteómica 
Medio de divulgación: Internet 
Financiación/Cooperación: 
Brazilian Biosciences National Laboratory / Beca, Brasil 
https://pages.cnpem.br/ms/spsas/ 

Rol de la Ser/Thr-quinasa PknG en la fisiología y patología de Mycobacterium tuberculosis (2017)

LIMA, A. , Gil, M. , Rossello, J. , B.RIVERA , Lisa, N. , Bellinzoni, M. , ALVAREZ MN , BATTHYANY, C. ,
Wehenkel, A. , Brosch, R. , Alzari, P. , DURÁN, R 
Publicado 
Completo 
Evento: Nacional 
Descripción: Congreso Nacional de Biociencias 2017 
Ciudad: Montevideo 
Año del evento: 2017 
Publicación arbitrada 
Areas de conocimiento: 
Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Biológicas / Bioquímica y Biología Molecular / 
Medio de divulgación: Microfilme 
http://biociencia.uy/ 

Cardiolipin interactions with cytochrome c (2016)

DEMICHELI, V. , TOMASINA, F. , TóRTORA, V. , LIMA, A. , BATTHYÁNY, C. , RADI, R. 
Publicado 
Completo 
Evento: Internacional 
Descripción: SfRBM's 23rd Annual Meeting 
Ciudad: San Francisco, CA, USA 
Año del evento: 2016 
Palabras clave: citocromo c cardiolipina peroxinitrito 
Areas de conocimiento: 
Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Biológicas / Bioquímica y Biología Molecular / 
Medio de divulgación: Internet 
http://sfrbm.org/meetings/annual-meeting/ 
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Proteomic analysis of Mycobacterium tuberculosis pknG knockout mutant: insights into its role in

biological processes relevant for pathogenicity (2016) Trabajo relevante

LIMA, A. , GIL, M. , CASCIOFERRO, A. , ROSSELLO, J. , RIVERA, B. , PORTELA, M.M. ,
LECHEVALIER, F. , FRIGUI, W. , LISA, N. , BELLINZONI, M. , ÁLVAREZ, M. N. , BATTHYÁNY, C. ,
BROSCH, R. , P. ALZARI , R. DURÁN 
Publicado 
Completo 
Evento: Internacional 
Descripción: EMBO Conference Tuberculosis 2016 
Ciudad: Paris, Francia 
Año del evento: 2016 
Palabras clave: Mycobacterium tuberculosis interactoma PknG DIGE FhaA 
Areas de conocimiento: 
Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Biológicas / Bioquímica y Biología Molecular / Proteómica 
Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Biológicas / Biología Celular, Microbiología / 
Medio de divulgación: Internet 
http://www.tuberculosis2016.org/#poster-presentation 

Rol de la Ser/Thr-quinasa PknG de Mycobacterium tuberculosis: aproximaciones interactómicas y

proteómicas cuantitativas (2016) Trabajo relevante

LIMA, A. , GIL, M. , CASCIOFERRO, A. , ROSSELLO, J. , PORTELA, M. M. , LECHEVALIER, F. ,
ZOUAOUI-FRIGUI, W. , LISA, M.N. , BELLINZONI, M. , ÁLVAREZ, M. N. , BATTHYÁNY, C. , P.
ALZARI , BROSCH, R. , R. DURÁN 
Publicado 
Completo 
Evento: Internacional 
Descripción: XXIII CONGRESO LATINOAMERICANO DE MICROBIOLOGÍA. REUNIÓN DE LA
SOCIEDAD LATINOAMERICANA DE TUBERCULOSIS Y OTRAS MICOBACTERIOSIS (SLAMTB) 
Ciudad: Rosario, Argentina 
Año del evento: 2016 
Palabras clave: Mycobacterium tuberculosis PknG DIGE Shotgun Glutamina sintetasa 
Areas de conocimiento: 
Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Biológicas / Biología Celular, Microbiología / 
Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Biológicas / Bioquímica y Biología Molecular / Proteómica 
Medio de divulgación: Internet 
http://www.alam-cam2016.aam.org.ar/libro-resumenes.php 

El análisis proteómico de una cepa de Mycobacterium tuberculosis deficiente en PknG revela su

participación en procesos relevantes para la patogenicidad (2015)

LIMA, A. , GIL, M. , CASCIOFERRO, A. , PORTELA, M.M. , ÁLVAREZ, M. N. , BATTHYÁNY, C. , R.
DURÁN 
Publicado 
Completo 
Evento: Nacional 
Descripción: Cuarto Encuentro Nacional de Química 
Ciudad: Montevideo 
Año del evento: 2015 
Palabras clave: Mycobacterium tuberculosis PknG DIGE Shotgun 
Areas de conocimiento: 
Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Biológicas / Bioquímica y Biología Molecular / Proteómica 
Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Biológicas / Biología Celular, Microbiología / 
Medio de divulgación: Internet 
http://www.enaqui4.fq.edu.uy/ 

Caracterización proteómica y funcional de una cepa de Pseudomonas aeruginosa que sobreexpresa

una fosfodiesterasa específica de di-GMPc (2015)

ROSSELLO, J. , LIMA, A. , RODRíGUEZ, J. , GIL, M. , KIERBEL, A. , R. DURÁN 
Publicado 
Completo 
Evento: Nacional 
Descripción: Cuarto Encuentro Nacional de Químicos 
Ciudad: Montevideo 
Año del evento: 2015 
Palabras clave: Pseudomonas aeruginosa DIGE di-GMPc 
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Areas de conocimiento: 
Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Biológicas / Biología Celular, Microbiología / 
Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Biológicas / Bioquímica y Biología Molecular / Proteómica 
Medio de divulgación: Internet 
http://www.enaqui4.fq.edu.uy/ 

Mechanism of the Reaction of Peroxynitrite with Mn-Superoxide Dismutase: Nitration of Critical

Tyrosine-34 (2015)

DEMICHELI, V. , MORENO, D. , JARA, G.E. , LIMA, A. , CARBALLAL, S. , RíOS, N. , BATTHYÁNY, C. ,
FERRER-SUETA, G. , QUIJANO, C. , ESTRIN, D. , MARTí, M. 
Publicado 
Completo 
Evento: Internacional 
Descripción: Oxygen Club of California World Congress 
Ciudad: Valencia, España 
Año del evento: 2015 
Palabras clave: Peroxynitrite MnSOD nitration 
Areas de conocimiento: 
Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Biológicas / Bioquímica y Biología Molecular / 
Medio de divulgación: Internet 
http://www.rosvalencia.eu/ 

Comparative proteomic analysis of Salmonella enterica serovars with different invasiveness in humans,

grown under in vivo-mimicking conditions. (2015)

MARTíNEZ, A. , PORTELA, M.M. , LIMA, A. , IRIARTE, A. , PéREZ, V. , BENTANCOR, L. ,
CHABALGOITY, J. A. , YIM, L. 
Publicado 
Resumen 
Evento: Internacional 
Descripción: The 6th Congress of European Microbiologists (FEMS 2015) 
Ciudad: Maastricht, Netherlands 
Año del evento: 2015 
Palabras clave: Salmonella enterica comparative proteomics invasiveness 2D electrophoresis 
Areas de conocimiento: 
Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Biológicas / Biología Celular, Microbiología / 
Medio de divulgación: Internet 

Interactómica de una quinasa de Mycobacterium tuberculosis (2015)

GIL, M. , URDáNIZ, E. , LIMA, A. , ROSSELLO, J. , RIVERA, B. , DENICOLA, A. , PIURI, M. , DURáN, R. 
Publicado 
Completo 
Evento: Nacional 
Descripción: XI Encuentro Nacional de Microbiólogos 
Ciudad: Montevideo, Uruguay 
Año del evento: 2015 
Palabras clave: Mycobacterium tuberculosis PknG interactómica FhaA 
Areas de conocimiento: 
Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Biológicas / Bioquímica y Biología Molecular / 
Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Biológicas / Biología Celular, Microbiología / 
Medio de divulgación: Internet 

Análisis proteómico comparativo de dos cepas de Pseudomonas aeruginosa con diferente capacidad de

adhesión a superficies celulares (2015)

ROSSELLO, J. , LIMA, A. , RODRíGUEZ, J. , GIL, M. , KIERBEL, A. , R. DURÁN 
Publicado 
Completo 
Evento: Nacional 
Descripción: XI Encuentro Nacional de Microbiólogos 
Ciudad: Montevideo, Uruguay 
Año del evento: 2015 
Palabras clave: Pseudomonas aeruginosa DIGE c-diGMP adhesión 
Areas de conocimiento: 
Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Biológicas / Biología Celular, Microbiología / 
Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Biológicas / Bioquímica y Biología Molecular / 
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Análisis proteómico comparativo de dos cepas de Pseudomonas aeruginosa con diferente capacidad de

adhesión a superficies celulares mediante 2D DIGE/MALDI TOF TOF (2014)

ROSSELLO, J. , LIMA, A. , KIERBEL, A. , R. DURÁN 
Publicado 
Resumen 
Evento: Nacional 
Descripción: 3er Congreso Uruguayo de Química Analítica 
Ciudad: Montevideo 
Año del evento: 2014 
Palabras clave: Pseudomonas aeruginosa c-di-GMP DIGE formación de biofilms 
Areas de conocimiento: 
Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Biológicas / Bioquímica y Biología Molecular / 
Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Biológicas / Biología Celular, Microbiología / 
Medio de divulgación: Internet 
http://www.cuqa.com.uy/cuqa.libro.resumenes.pdf 

Desarrollo de una estrategia analítica para la identificación de interactores de quinasas de M.

tuberculosis: PknG como modelo (2014)

GIL, M. , LIMA, A. , DENICOLA, A. , BATTHYÁNY, C. , P. ALZARI , R. DURÁN 
Publicado 
Resumen 
Evento: Nacional 
Descripción: 3er Congreso Uruguayo de Química Analítica 
Ciudad: Montevideo 
Año del evento: 2014 
Publicación arbitrada 
Palabras clave: Mycobacterium tuberculosis interactoma PknG 
Areas de conocimiento: 
Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Biológicas / Bioquímica y Biología Molecular / 
Medio de divulgación: Internet 
http://www.cuqa.com.uy/cuqa.libro.resumenes.pdf 

Efecto de PknG de Mycobacterium tuberculosis sobre el proteoma de fagosomas murinos (2014)

LIMA, A. , GIL, M. , PORTELA, M.M. , ÁLVAREZ, M. N. , BATTHYÁNY, C. , R. DURÁN 
Publicado 
Resumen 
Evento: Nacional 
Descripción: 3er Congreso Uruguayo de Química Analítica 
Ciudad: Montevideo 
Año del evento: 2014 
Palabras clave: Mycobacterium tuberculosis PknG inhibición de la maduración fagolisosomal 
Areas de conocimiento: 
Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Biológicas / Bioquímica y Biología Molecular / 
Medio de divulgación: Internet 
http://www.cuqa.com.uy/cuqa.libro.resumenes.pdf 

Análisis proteómico de células proliferantes en la leucemia linfoide crónica (LLC). (2014)

ABREU, C. , PALACIOS, F. , LIMA, A. , LANDONI, A. I. , GABUS, R. , DIHIERO, G. , OPPEZZO, P. 
Publicado 
Resumen 
Evento: Internacional 
Descripción: XIII Congreso Uruguayo de Hematología 
Ciudad: Punta del Este 
Año del evento: 2014 
Palabras clave: Leucemia Linfoide Crónica Células Proliferantes Proteómica 
Areas de conocimiento: 
Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Biológicas / Bioquímica y Biología Molecular / 
Medio de divulgación: Papel 

Identificación de nuevo interactores de PknG Mycobacterium tuberculosis. (2013)

GIL, M. , LIMA, A. , DENICOLA, A. , BATTHYÁNY, C. , R. DURÁN 
Publicado 
Completo 

26



Evento: Nacional 
Descripción: 8vas Jornadas de la Sociedad de Bioquímica y Biología Molecular 
Ciudad: Montevideo 
Año del evento: 2013 
Palabras clave: Mycobacterium tuberculosis interactoma Ser/Thr quinasa 
Areas de conocimiento: 
Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Biológicas / Bioquímica y Biología Molecular / 
Medio de divulgación: Internet 
http://www.iibce.edu.uy/SBBM/ 
Trabajo presentado en formato poster. 

Caracterización del efecto de PknG de Mycobacterium tuberculosis sobre la maduración de fagosomas

murinos (2013)

LIMA, A. , GIL, M. , PORTELA, M.M. , ÁLVAREZ, M. N. , BATTHYÁNY, C. , R. DURÁN 
Publicado 
Completo 
Evento: Internacional 
Descripción: 8vas Jornadas de la Sociedad de Bioquímica y Biología Celular 
Ciudad: Montevideo 
Año del evento: 2013 
Palabras clave: Mycobacterium tuberculosis Ser/Thr-quinasa maduración de fagosomas 
Areas de conocimiento: 
Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Biológicas / Bioquímica y Biología Molecular / 
Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Biológicas / Biología Celular, Microbiología / 
Medio de divulgación: Papel 
http://www.iibce.edu.uy/SBBM/ 
Trabajo presentado en formato poster. 

Caracterización proteómica de una línea de cáncer de mama metastásico HER2- y su homóloga no

maligna. (2013)

RIVERA, B. , SPERA G. , LIMA, A. , PORTELA, M.M. , GIL, M. , R. DURÁN , BATTHYÁNY, C. 
Publicado 
Completo 
Evento: Nacional 
Descripción: 8vas Jornadas de la Sociedad de Bioquímica y Biología Molecular 
Ciudad: Montevideo 
Año del evento: 2013 
Palabras clave: Caracterización proteómica cáncer de mama 
Areas de conocimiento: 
Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Biológicas / Bioquímica y Biología Molecular / 
Medio de divulgación: Papel 
http://www.iibce.edu.uy/SBBM/ 

Estudio de la adhesión y agregación de Pseudomonas aeruginosa en células epiteliales mediante

aproximaciones proteómicas (2013)

ROSSELLO, J. , LIMA, A. , PORTELA, M.M. , KIERBEL, A. , R. DURÁN 
Publicado 
Completo 
Evento: Nacional 
Descripción: 8vas Jornadas de la Sociedad de Bioquímica y Biología Celular 
Ciudad: Montevideo 
Año del evento: 2013 
Palabras clave: proteínas de membrana externa Pseudomonas aeruginosa c-di-GMP adhesión a
células epiteliales 
Areas de conocimiento: 
Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Biológicas / Biología Celular, Microbiología / 
Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Biológicas / Bioquímica y Biología Molecular / Proteómica 
Medio de divulgación: Papel 
http://www.iibce.edu.uy/SBBM/ 
Trabajo presentado en formato póster. 

De la identificación al análisis exhaustivo de proteínas: La técnica recomendad, ¿es realmente

recomendable? (2013)

PORTELA, M.M. , GIL, M. , LIMA, A. , BATTHYÁNY, C. , R. DURÁN 
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Publicado 
Completo 
Evento: Nacional 
Descripción: 8vas Jornadas de la Sociedad de Bioquímica y Biología Molecular 
Ciudad: Montevideo 
Año del evento: 2013 
Palabras clave: identificación de proteínas Mapeo peptídico MALDI-TOF modificaciones
postraduccionales cobertura de secuencia 
Areas de conocimiento: 
Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Biológicas / Bioquímica y Biología Molecular / Proteómica 
Medio de divulgación: Papel 
http://www.iibce.edu.uy/SBBM/ 
Trabajo presentado en formato póster. 

Caracterización molecular de la inhibición de la maduración del fagosoma por una quinasa de

Mycobacterium tuberculosis (2012)

LIMA, A. , GIL, M. , PORTELA, M. , R. DURÁN , ÁLVAREZ, M. N. , BATTHYÁNY, C. 
Publicado 
Completo 
Evento: Nacional 
Descripción: III Jornadas Científicas Programa para la Investigación Biomédica (Pro.In.Bio.) 
Ciudad: Montevideo 
Año del evento: 2012 
Palabras clave: Mycobacterium tuberculosis Ser/Thr quinasa PknG inhibición maduración de
fagosomas 
Areas de conocimiento: 
Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Biológicas / Bioquímica y Biología Molecular / 
Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Biológicas / Biología Celular, Microbiología / 
Medio de divulgación: Papel 

Proteómica diferencial de líneas celulares de cáncer de mama metastásico HER2 - sensibles y

resistentes a docetaxel (2012)

SPERA, G. , RIVERA, B. , LIMA, A. , DELGADO, L. , TOURIÑO, C. , BATTHYÁNY, C. 
Publicado 
Completo 
Evento: Nacional 
Descripción: III Jornadas Científicas Programa para la Investigación Biomédica (Pro.In.Bio.) 
Ciudad: Montevideo 
Año del evento: 2012 
Palabras clave: Cáncer de mama metastásico Docetaxel Proteómica diferencial 
Areas de conocimiento: 
Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Biológicas / Biología Celular, Microbiología / 
Ciencias Médicas y de la Salud / Otras Ciencias Médicas / Otras Ciencias Médicas / Investigación en
Ciencias Médias 
Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Biológicas / Bioquímica y Biología Molecular / Proteómica 
Medio de divulgación: Papel 

Efecto de la Ser/Thr-quinasa PknG de Mycobacterium tuberculosis en la inhibición de la maduración

fagosomal en macrófagos murinos (2012)

LIMA, A. , GIL, M. , PORTELA, M.M. , R. DURÁN , ÁLVAREZ, M. N. , BATTHYÁNY, C. 
Publicado 
Completo 
Evento: Nacional 
Descripción: XIV Jornadas de la Sociedad Uruguaya de Biociencias 
Ciudad: Piriápolis 
Año del evento: 2012 
Palabras clave: Mycobacterium tuberculosis Ser/Thr quinasa PknG inhibición maduración de
fagosomas 
Areas de conocimiento: 
Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Biológicas / Biología Celular, Microbiología / 
Medio de divulgación: Papel 
http://www.biociencias.org.uy/ 
Trabajo presentado en forma oral. 
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Hacia la caracterización estructural y funcional del antígeno B del parásito Echinococcus granulosus

(2012)

FOLLE, M. , LIMA, A. , SILVA, V. , RAMOS, A. L. , CÓRSICO, B. , BATTHYÁNY, C. , FERREIRA, A. 
Publicado 
Completo 
Evento: Nacional 
Descripción: XIV Jornadas de la Sociedad Uruguaya de Biociencias 
Ciudad: Piriápolis 
Año del evento: 2012 
Palabras clave: Echinococcus granulosus Antígeno B 
Areas de conocimiento: 
Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Biológicas / Bioquímica y Biología Molecular / 
Medio de divulgación: Papel 
http://www.biociencias.org.uy/ 

Identificación de proteínas del macrófago que interaccionan con la Ser/Thr-quinasa PknG de

Mycobacterium tuberculosis mediante estrategias proteómicas (2012)

LIMA, A. , GIL, M. , PORTELA, M.M. , ÁLVAREZ, M. N. , BATTHYÁNY, C. , R. DURÁN 
Publicado 
Completo 
Evento: Internacional 
Descripción: 5to. Congreso Iberoamericano de Química Analítica / 2do. Congreso Uruguayo de
Química Analítica 
Ciudad: Montevideo 
Año del evento: 2012 
Palabras clave: Mycobacterium tuberculosis Ser/Thr quinasa PknG interactoma 
Areas de conocimiento: 
Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Biológicas / Bioquímica y Biología Molecular / Proteómica 
Medio de divulgación: Papel 
http://www.cuqa.fq.edu.uy/ 

Effects of Mycobacterium tuberculosis Ser/Thr kinase PknG on the macrophage: proteomic profiling of

host‑pathogen interactions (2012)

LIMA, A. , GIL, M. , PORTELA, M. , BATTHYÁNY, C. , R. DURÁN , ÁLVAREZ, M. N. 
Publicado 
Completo 
Evento: Internacional 
Descripción: Tuberculosis 2012 - Biology, Pathogenesis, Intervention Strategies 
Ciudad: Paris, Francia 
Año del evento: 2012 
Publicación arbitrada 
Palabras clave: Mycobacterium tuberculosis Ser/Thr quinasa PknG inhibición maduración de
fagosomas 
Areas de conocimiento: 
Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Biológicas / Biología Celular, Microbiología / 
Medio de divulgación: Papel 
http://www.pasteur.fr/infosci/conf/sb/tuberculosis2012/ 

Characterization and identification of interacting partners of the Ser/Thr-kinase PrkA of Listeria

monocytogenes, through proteomic approaches (2011)

LIMA, A. , R. DURÁN , G. SCHUJMAN , MARCHISSIO, M.J. , PORTELA, M.M. , OBAL, G. , PRITSCH,
O. , D. DE MENDOZA , C. CERVEÑANSKY 
Publicado 
Resumen expandido 
Evento: Internacional 
Descripción: Scientific International Meeting of the Young Reserchears of the International
Network of Instituts Pasteur 
Ciudad: Paris 
Año del evento: 2011 
Palabras clave: Listeria monocytogenes interacting partners phosphorylation sites identification 
Areas de conocimiento: 
Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Biológicas / Bioquímica y Biología Molecular / Proteómica 

Ser/Thr-kinase PrkA of Listeria monocytogenes: biochemical characterization and identification of
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interacting partners through proteomic approaches (2011)

LIMA, A. , R. DURÁN , G. SCHUJMAN , M. MARCHISSIO , PORTELA, M.M. , OBAL, G. , PRITSCH, O. ,
D. DE MENDOZA , C. CERVEÑANSKY 
Publicado 
Resumen 
Evento: Regional 
Descripción: XL Reuniao Anual da Sociedade Brasileira de Bioquimica e Biologia Molecular 
Ciudad: Foz de Iguacu 
Año del evento: 2011 
Publicación arbitrada 
Palabras clave: Listeria monocytogenes Ser/Thr-kinase interacting partners 
Areas de conocimiento: 
Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Biológicas / Bioquímica y Biología Molecular / Proteómica 
Medio de divulgación: Internet 
http://sbbq.iq.usp.br/v2/index.php?option=com_content&task=view&id=667&Itemid=131 

Identificación preliminar de proteínas presentes en la partícula viral del virus de la leucosis bovina

(2010)

TOMÉ, L. , OBAL, G. , MORATORIO, G. , GREIF, G. , CARRIÓN, F. , RAMA, G. , LIMA, A. , PORTELA,
M. , BATTHYÁNY, C. , R. DURÁN , ARBIZA, J. , PRISTCH, O. 
Publicado 
Resumen 
Evento: Nacional 
Descripción: XIII Jornadas de la Sociedad Uruguaya de Biociencias 
Ciudad: Piriápolis 
Año del evento: 2010 
Publicación arbitrada 
Areas de conocimiento: 
Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Biológicas / Virología / 
Medio de divulgación: Otros 
http://sub2010.programacientifico.info/programa/buscar.php?id_tl=290 

Estudio estructural de la MAP Quinasa PK10 de Leishmania major (2010)

HORJALES, S. , SCHIMDTARRAS , D. , LIMA, A. , BATTHYÁNY, C. , R. DURÁN , SPAETH, G. ,
BUSCHIAZZO, A. 
Publicado 
Resumen 
Evento: Nacional 
Descripción: XIII Jornadas de la Sociedad Urugaya de Biociencias 
Ciudad: Piriápolis 
Año del evento: 2010 
Publicación arbitrada 
Areas de conocimiento: 
Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Biológicas / Bioquímica y Biología Molecular / 
Medio de divulgación: Otros 
http://sub2010.programacientifico.info/programa/buscar.php?id_tl=290 

Identificación de proteínas que interaccionan con la Ser/Thr-quinasa Lmo1820 de Listeria

monocytogenes. (2010)

LIMA, A. , R. DURÁN , CORREA, A. , PORTELA, M. , C. CERVEÑANSKY 
Publicado 
Resumen 
Evento: Nacional 
Descripción: XIII Jornadas de la Sociedad Uruguaya de Biociencias 
Ciudad: Piriápolis 
Año del evento: 2010 
Publicación arbitrada 
Areas de conocimiento: 
Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Biológicas / Bioquímica y Biología Molecular / 
Medio de divulgación: Otros 
http://sub2010.programacientifico.info/programa/buscar.php?id_tl=290 

Characterization of a potential substrate-trapping mutant of the tyrosinephosphatase PtpA from
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Mycobacterium tuberculosis. (2009)

PURIFICACAO, M. , RASSERA, G. , OBAL, G. , FERREIRA, A. M. , R. DURÁN , LIMA, A. , HERNÁN
TERENZI, H. , VILLARINO, A. 
Publicado 
Resumen 
Evento: Nacional 
Descripción: Sextas jornadas de la Sociedad de Bioquímica y Biología Molecular 
Ciudad: Montevideo 
Año del evento: 2009 
Publicación arbitrada 
Palabras clave: Tyrosine phosphatase Mycobacterium tuberculosis substrate-trapping 
Areas de conocimiento: 
Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Biológicas / Bioquímica y Biología Molecular / 
Medio de divulgación: Papel 

Análisis de perfiles de proteínas de membrana externa de Proteus mirabilis expresadas in vivo y en

condiciones de cultivo mediante estrategias proteómicas (2009)

D ALESSANDRO, B. , LERY, L. , LIMA, A. , C. PICCINI , P. ZUNINO 
Publicado 
Resumen 
Evento: Nacional 
Descripción: VIII Encuentro Nacional de Microbiï¿½logos 
Ciudad: Montevideo 
Año del evento: 2009 
Publicación arbitrada 
Palabras clave: Proteus mirabilis proteínas de membrana externa 
Areas de conocimiento: 
Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Biológicas / Biología Celular, Microbiología / 
Medio de divulgación: Papel 

Fosforilación del dominio catalítico de una quinasa de proteínas en Ser/Thr de Listeria monocytogenes

(2007)

LIMA, A. , R. DURÁN , G. SCHUJMAN , M. MARCHISSIO , P. ALZARI , D. DE MENDOZA , C.
CERVEÑANSKY 
Publicado 
Resumen 
Evento: Internacional 
Descripción: 12 Jornadas de la Sociedad Uruguaya de Biociencias 
Ciudad: Minas 
Año del evento: 2007 
Anales/Proceedings:Actas de Fisiología 
Volumen:11 
Pagina inicial: 56 
Publicación arbitrada 
Areas de conocimiento: 
Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Biológicas / Bioquímica y Biología Molecular / Proteómica 
Medio de divulgación: Papel 

Expression and autophosphorylation pattern of a Ser/Thr protein kinase from Listeria monocytogenes

(2007)

LIMA, A. , G. SCHUJMAN , R. DURÁN , M. MARCHISSIO , P. ALZARI , D. DE MENDOZA , C.
CERVEÑANSKY 
Publicado 
Resumen 
Evento: Regional 
Descripción: 1st AAnnual Iberoamerican Proteomics Congress, Latin American Human Proteome
Organisation 
Ciudad: Universidad Austral, Pilar 
Año del evento: 2007 
Anales/Proceedings:Libro de resï¿½emenes 
Pagina inicial: 40 
Publicación arbitrada 
Areas de conocimiento: 
Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Biológicas / Bioquímica y Biología Molecular / Proteómica 
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Medio de divulgación: Papel 

Detection and identification of Proteus mirabilis outer membrane proteins expressed in vivo in rat

intraperitoneal difussion chambers (2005)

B. DALESSANDDRO , LIMA, A. , C. PICCINI , P. ZUNINO 
Publicado 
Resumen 
Evento: Regional 
Descripción: X Panamerican Association for Biochemistry and Molecular Biology; XLI Annual
Meeting, Sociedad Argentina de Investigación en Bioquímica y Biología Molecular; XX Annual
Meeting, Sociedad Argentina de Neuroquímica 
Ciudad: Pinamar 
Año del evento: 2005 
Publicación arbitrada 
Areas de conocimiento: 
Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Biológicas / Biología Celular, Microbiología / Microbiología 
Medio de divulgación: Papel 

Relevamiento de platos prontos para el consumo en Montevideo (2004)

N. SOSA , A. MARTINEZ , R. GROSSO , L. ROTH , LIMA, A. , V. ARIAS , L. BELTRÁN , L. ZUNINO 
Publicado 
Resumen 
Evento: Regional 
Descripción: XIII Seminario Latinoamericano y del Caribe. Ciencia y Tecnologï¿½a de alimentos 
Ciudad: Montevideo 
Año del evento: 2004 
Publicación arbitrada 
Areas de conocimiento: 
Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Biológicas / Biología Celular, Microbiología / Microbiología 

Evaluación del papel de la proteína de membrana externa de 64 kDa de P. mirabilis uropatogénico en la

virulencia bacteriana (2004)

LIMA, A. , C. PICCINI , P. ZUNINO 
Publicado 
Resumen 
Evento: Regional 
Descripción: XVII Congreso Latinoamericano de Microbiologï¿½a, X Congreso Argentino de
Microbiologï¿½a 
Ciudad: Buenos Aires 
Año del evento: 2004 
Anales/Proceedings:Libro de Resï¿½menes. XVII Congreso Latinoamericano de Microbiología, X
Congreso Argentino de Microbiología 
Publicación arbitrada 
Areas de conocimiento: 
Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Biológicas / Biología Celular, Microbiología / Microbiología 
Medio de divulgación: Papel 
Trabajo presentado como presentación oral 

Caracterización de una proteína de Proteus mirabilis involucrada en la captación de hierro de

hemoproteínas (2003)

LIMA, A. , C. PICCINI , P. ZUNINO 
Publicado 
Resumen 
Evento: Nacional 
Descripción: VI Encuentro Nacional de Microbiologï¿½a 
Ciudad: Montevideo 
Año del evento: 2003 
Publicación arbitrada 
Areas de conocimiento: 
Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Biológicas / Biología Celular, Microbiología / Microbiología 
Medio de divulgación: Papel 
Trabajo presentado como presentación oral 

Generación de mutantes de P. mirabilis por inserción del transposón TnphoA en una proteína de
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membrana externa regulada por hierro (2001)

LIMA, A. , P. ZUNINO , C. PICCINI 
Publicado 
Resumen 
Evento: Regional 
Descripción: IX Congreso Argentino de Microbiologï¿½a 
Ciudad: Buenos Aires 
Año del evento: 2001 
Publicación arbitrada 
Areas de conocimiento: 
Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Biológicas / Biología Celular, Microbiología / Microbiología 
Medio de divulgación: Papel 

Evaluaciones

EVALUACIÓN DE PROYECTOS

EVALUACIÓN INDEPENDIENTE DE PROYECTOS

Comisión Sectorial de Investigación Científica (CSIC). Programa iniciación a la investigación ( 2023 )

Uruguay
Cantidad: Menos de 5 
Estudiante: Martín Rivara Tutor: Pablo Smircich

Comisión Sectorial de Investigación Científica (CSIC). Programa iniciación a la investigación ( 2023 )

Uruguay
Cantidad: Menos de 5 
Identificación de posibles interactores proteicos asociados a la proteína TETRATRICOPEPTIDE
THIOREDOXIN-LIKE1 (TTL1) de Arabidopsis thaliana Estudiante: Selene Piriz Referente
Académico: Mariana Sotelo

PEDECIBA - Fondo Vaz Ferreira (FVF) ( 2023 )

Uruguay
Cantidad: Menos de 5 
Nº de Proyecto: FVF_2023_429 Título del proyecto: Influencia del entorno en la expresión génica
de STEC ambientales y clínicas. Responsable: Ana Umpiérrez Martínez Área: Biología

Proyecto FCE Modalidad I, área: Ciencias Naturales y Exactas. ( 2021 )

Uruguay
Cantidad: Menos de 5 

EVALUACIÓN DE PUBLICACIONES

REVISIONES

Journal of Proteomics ( 2025 )

Tipo de publicación: Revista
Cantidad: Menos de 5 
JPROT-D-25-00070 Comparative proteomic analysis of Echinococcus multilocularis
metacestodes administered by the intraperitoneal and subcutaneous infection

Journal of Protreomics ( 2025 )

Tipo de publicación: Revista
Cantidad: Menos de 5 
JPROT-D-25-00070R1 Comparative proteomic analysis of subcutaneous and intraperitoneal cysts
of Echinococcus multilocularis

PLoS Neglected Tropical Diseases ( 2024 )

Tipo de publicación: Revista
Cantidad: Menos de 5 
Proteomic analysis of mouse liver lesions at all three stages of Echinococcus granulosus infection
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Data in Brief ( 2024 )

Tipo de publicación: Revista
Cantidad: Menos de 5 
A shotgun proteomic dataset of human mucosal-associated invariant T cells.

Journal of Proteomics ( 2023 )

Tipo de publicación: Revista
Cantidad: Menos de 5 
Ms. Ref. No.: JPROT-D-23-00149R1 Title: Secretome analysis of Thermothelomyces thermophilus
LMBC 162 cultivated with Tamarindus indica seeds reveals CAZymes for degradation of
lignocellulosic biomass

PLoS Neglected Tropical Diseases ( 2022 )

Tipo de publicación: Revista
Cantidad: Menos de 5 
Proteomics coupled with in vitro model to study the early crosstalk occurring between newly
excysted juveniles of Fasciola hepatica and host intestinal cells

PLoS Neglected Tropical Disease ( 2022 )

Tipo de publicación: Revista
Cantidad: Menos de 5 
Proteomic profiling of serum extracellular vesicles identifies diagnostic markers for Echinococcosis

Journal of Proteomics ( 2022 )

Tipo de publicación: Revista
Cantidad: Menos de 5 
Proteomic profiling of serum extracellular vesicles identifies diagnostic markers for echinococcosis

Journal of Proteomics ( 2022 )

Tipo de publicación: Revista
Cantidad: Menos de 5 
Proteomics coupled with in vitro model to study the early crosstalk occurring between newly
excysted juveniles of Fasciola hepatica and host intestinal cells

Microbial Biotechnology ( 2022 )

Tipo de publicación: Revista
Cantidad: Menos de 5 
Improving the Profile and Reliability of Cytoplasmic Proteins from M.tuberculosis using Bimimetic
Affinity Chromatography Coupled with LC-MS/MS Analysis

Scientific Report ( 2022 )

Tipo de publicación: Revista
Cantidad: Menos de 5 
Molecular Mechanism of Ethanol Fermentation Inhibition via Protein Tyrosine Nitration of
Pyruvate Decarboxylase by Reactive Nitrogen Species in Yeast.

Journal of Proteomics ( 2021 )

Tipo de publicación: Revista
Cantidad: Menos de 5 
Phosphoproteomics reveals alternative roles of PknG in mycobacterial pathogenesis

Expert Review of Proteomics ( 2021 )

Tipo de publicación: Revista
Cantidad: Menos de 5 
The Use of Pioneer OMICs Technologies in the Study of SARS-CoV-2 (COVID-19): The
Proteomics Approach

Expert Review of Proteomics ( 2020 )

Tipo de publicación: Revista
Cantidad: Menos de 5 
The proteomics contribution to the counter-bioterrorism toolbox in the post-Covid-19 era
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EVALUACIÓN DE PREMIOS

Premio de la Embajada de Francia a la mejor tesis de maestría ( 2024 )

Evaluación de premios y concursos
Uruguay

Cantidad: Menos de 5 
Embajada de Francia 

EVALUACIÓN DE CONVOCATORIAS CONCURSABLES

Vinculación con científicos y tecnólogos del exterior ( 2023 )

Evaluación independiente
Uruguay
Cantidad: Menos de 5

Formación de RRHH

TUTORÍAS CONCLUIDAS

OTRAS

Modulación del proteoma de bacterias las bacterias endofíticas Shinella y Kosakonia por la exposición

a exudados de raíces de caña de azúcar (2013 - 2018)

Otras tutorías/orientaciones
Sector Gobierno/Público / Ministerio de Educación y Cultura / Instituto de Investigaciones
Biológicas Clemente Estable / Departamento de Bioquímica y Genómica Microbianas , Uruguay 
Programa: PEDECIBA BIOLOGÍA 
Tipo de orientación: Asesor 
Nombre del orientado: Cecilia TAULÉ 
País: Uruguay 
Palabras Clave: Kosakonia Shinella proteómica shotgun DIGE 
Areas de conocimiento: 
Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Biológicas / Bioquímica y Biología Molecular / Proteómica 
Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Biológicas / Biología Celular, Microbiología 
La estudiante de doctorado desarrolló un proyecto con un fuerte componente de proteómica, para
el cual mi rol consistió en orientarla durante una pasantía en nuestro laboratorio. Mi asistencia
científico-técnica incluye el entrenamiento y enseñanza en el diseño experimental, preparación de
muestras, análisis por espectrometría de masas tipo shotgun y basada en geles de tipo DIGE,
evaluación y análisis de resultados. El trabajo realizado en nuestro laboratorio forma parte de una
pubicación en una revista arbitrada internacional. El periodo que la estudiante estuvo trabajando en
nuestro laboratorio bajo mi orientación fue en 2016.

Estudio de nitración de proteínas por espectrometría de masa (2011 - 2018)

Otras tutorías/orientaciones
Sector Educación Superior/Público / Universidad de la República / Facultad de Medicina /
Departamento de Bioquímica , Uruguay 
Programa: PEDECIBA Biología 
Tipo de orientación: Asesor 
Nombre del orientado: Alejandra MARTÍNEZ 
País: Uruguay 
Palabras Clave: nitración de proteínas modificaciones postraduccionales espectrometría de masa
electroforesis bidimensional 
La estudiante de doctorado desarrolló un proyecto que contenía un componente de caracterización
de protínas y sus modificaciones postraduccionales por espectrometría de masa. Mi rol consistió en
orientarla durante una pasantía en nuestro laboratorio. Mi asistencia científico-técnica incluyó el
entrenamiento y enseñanza en el diseño experimental, preparación de muestras, análisis por
espectrometría de masas tipo shotgun y electroforesis bidimensional, evaluación y análisis de
resultados. La estudiante realizó varias pasantías en nuestro laboratorio, fundamentalmente en el
año 2013. Se publicaron varios trabajos en revistas arbitradas internacionales que incluyen parte
del trabajo realizado en nuestro labortarorio bajo mi asesoría.

Identificación de subunidades de AgB8 de Echinococcus granulosis por electroforesis bidimensional y
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MALDI-TOF/TOF (2012 - 2015)

Otras tutorías/orientaciones
Sector Educación Superior/Público / Universidad de la República / Facultad de Química /
Departamento de Biociencias, Área Inmunología, Instituto de Higiene , Uruguay 
Programa: Maestría en Ciencias Biológicas (PEDECIBA Biología) 
Tipo de orientación: Asesor 
Nombre del orientado: Maite FOLLE 
País: Uruguay 
Palabras Clave: Echinococcus granulosus Eg8A MALDI-TOF/TOF electroforesis bidimensional
espectrometría de masa 
Areas de conocimiento: 
Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Biológicas / Bioquímica y Biología Molecular / Proteómica 
La estudiante de maestría desarrolló un proyecto con contenido proteómico. Mi rol consistió en
orientarla durante una pasantía en nuestro laboratorio en técnicas específicasd. Mi asistencia
científico-técnica incluye el entrenamiento y enseñanza en el diseño experimental, preparación de
muestras, análisis por electroforesis bidimensional y espectrometría de masa MALDI-TOF/TOF
evaluación y análisis de resultados. Es importante destacar que esta pasantía y mi asesoramiento
fue importante para el desarrollo de su tesis de maestría. El trabajo realizado en nuestro laboratorio
forma parte de una pubicación en una revista arbitrada internacional. El periodo que la estudiante
estuvo trabajando en nuestro laboratorio bajo mi orientación fue en 2012.

Estudio de nitración de proteínas por espectrometría de masa (2006 - 2014)

Otras tutorías/orientaciones
Sector Educación Superior/Público / Universidad de la República / Centro de Investigaciones
Biomédicas / Departamento de Bioquímica , Uruguay 
Programa: Doctorado en Química 
Tipo de orientación: Asesor 
Nombre del orientado: Verónica DEMICHELI 
País: Uruguay 
Palabras Clave: nitración de proteínas modificaciones postraduccionales espectrometría de masa 
Areas de conocimiento: 
Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Biológicas / Bioquímica y Biología Molecular / Proteómica 
La estudiante de doctorado desarrolló que contenía un capítulo sobre la caracterización de
proteínas y sus modificaciones postraduccionales por espectrometría de masa. Mi rol consistió en
orientarla durante varias pasantías en nuestro laboratorio. Mi asistencia científico-técnica incluyó
el entrenamiento y enseñanza en el diseño experimental, preparación de muestras, análisis por
espectrometría de masas tipo shotgun y electroforesis bidimensional, evaluación y análisis de
resultados. La estudiante realizó varias pasantías en nuestro laboratorio, fundamentalmente en el
año 2011. Se publicaron varios trabajos en revistas arbitradas internacionales que incluyen parte
del trabajo realizado en nuestro labortarorio bajo mi asesoría.

Modulación del proteoma del fagosoma por una quinasa de Mycobacterium tuberuculosis

Iniciación a la investigación
Sector Organizaciones Privadas sin Fines de Lucro/Sociedades Científico-Tecnológicas / Institut
Pasteur de Montevideo / Institut Pasteur de Montevideo , Uruguay 
Tipo de orientación: Cotutor en pie de igualdad 
Nombre del orientado: Josefina Peña 
País: Uruguay 
Palabras Clave: Mycobacterium tuberculosis PknG maduración fagosomal 
Areas de conocimiento: 
Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Biológicas / Bioquímica y Biología Molecular 
Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Biológicas / Biología Celular, Microbiología

TUTORÍAS EN MARCHA

OTRAS

Proteómica comparativa de distintas cepas de STEC crecidas en anaerobiosis en medios

suplementados y sin suplemetar con antibióticos. (2024)

Otras tutorías/orientaciones
Sector Educación Superior/Público / Universidad de la República / Facultad de Medicina / Instituto
de Higiene - Departamento de Bacteriología , Uruguay 
Programa: Doctorado PROINBIO 
Tipo de orientación: Asesor 
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Nombre del orientado: Ana CAETANO 
País/Idioma: Uruguay, 
Palabras Clave: STEC Proteómica comparativa cuantitativa 
Areas de conocimiento: 
Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Biológicas / Bioquímica y Biología Molecular / Proteómica 
Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Biológicas / Biología Celular, Microbiología 
La estudiante de doctorado desarrolla un proyecto con un fuerte componente de proteómica, para
el cual mi rol consiste en orientarla durante una pasantía en nuestro laboratorio. Mi asistencia
científico-técnica incluye el entrenamiento y enseñanza en el diseño experimental, preparación de
muestras, análisis por espectrometría de masas tipo shotgun, evaluación y análisis de resultados. Es
importante destacar que esta pasantía y mi asesoramiento son esenciales para el desarrollo de su
tesis de doctorado.

Comparación proteómica de Trypanosoma cruzi sometidos a distintos agentes antiparasitarios

organometálicos (2022)

Otras tutorías/orientaciones
Sector Educación Superior/Público / Universidad de la República / Facultad de Química / Química
Inorgánica , Uruguay 
Programa: Posgrado en Química 
Tipo de orientación: Asesor 
Nombre del orientado: Carolina DEL MÁRMOL 
País/Idioma: Uruguay, 
Palabras Clave: Tripanosoma cruzi compuestos oganometálicos Renio Manganeso Proteómica
Shotgun 
La estudiante de doctorado desarrolla un proyecto con un fuerte componente de proteómica, para
el cual mi rol consiste en orientarla durante una pasantía en nuestro laboratorio. Mi asistencia
científico-técnica incluye el entrenamiento y enseñanza en el diseño experimental, preparación de
muestras, análisis por espectrometría de masas tipo shotgun, evaluación y análisis de resultados. Es
importante destacar que esta pasantía y mi asesoramiento es muy importante para el desarrollo de
su tesis de doctorado. En este momento estamos en proceso de redacción de un artículo científico a
ser enviado a una revsita arbitrada interancional que incluye parte de los trabajos realizados en
nuestro laboratorio bajo mi supervisión.

Caracterización proteómica de vesículas de membrana externa de Proteus mirabilis y Escherichia coli

crecidas en distintas condiciones (2019)

Otras tutorías/orientaciones
Sector Gobierno/Público / Ministerio de Educación y Cultura / Instituto de Investigaciones
Biológicas Clemente Estable / Departamento de Microbiología , Uruguay 
Programa: PEDECIBA Biología 
Tipo de orientación: Asesor 
Nombre del orientado: María José GONZÁLEZ 
País/Idioma: Uruguay, 
Palabras Clave: Proteus mirabilis UPEC OMVs proteómica espectrometría de masa 
Areas de conocimiento: 
Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Biológicas / Bioquímica y Biología Molecular / Proteómica 
Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Biológicas / Biología Celular, Microbiología 
La estudiante de doctorado desarrolla un proyecto con un fuerte componente de proteómica, para
el cual mi rol consiste en orientarla durante una pasantía en nuestro laboratorio. Mi asistencia
científico-técnica incluye el entrenamiento y enseñanza en el diseño experimental, preparación de
muestras, análisis por espectrometría de masas tipo shotgun, evaluación y análisis de resultados. Es
importante destacar que esta pasantía y mi asesoramiento son esenciales para el desarrollo de su
tesis de doctorado. También es resaltable que como resultado del trabajo realizado en nuestra
undidad bajo mi orientación forma parte de un trabajo publicado en una revista arbitrada
internacional. Este trabajo es esencial para que la estudiante pueda defender su tesis de doctorado.
El trabajo en mi laboratorio bajo mi supervisión fue en etapas finales de su carrera, finales de 2023-
inicios de 2024. Observación. El periodo hace referencia a la estancia en mi laboatorio bajo mi
orientación.

Otros datos relevantes

PRESENTACIONES EN EVENTOS

8vo Congreso de Química Analítica (2024)
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Congreso
Conferencia "La espectrometría de masa aplicada al estudio de proteomas: implementación en la
investigación biomédica" dentro de la mesa redonda "Hacia los confines del bioanálisis: estado del
arte de las disciplinas ómicas en el Uruguay".
Uruguay
Tipo de participación: Conferencista invitado 
Alcance geográfico: Nacional Palabras Clave: Disciplinas ómicas Química Analítica Proteómica 
Areas de conocimiento: 
Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Biológicas / Bioquímica y Biología Molecular / Proteómica 

8th Symposium of the Mexican Proteomics Society; 3rd PanAmerican-Human Proteome Organization

(Pan-HUPO) Meeting; 2nd Ibero-American Symposium on Mass Spectrometry (2019)

Congreso
Congreso Internacional
México
Tipo de participación: Conferencista invitado 
Carga horaria: 30 
Nombre de la institución promotora: Mexican Proteomics Society, PanAmerican-Human Proteome
Organization (Pan-HUPO) Palabras Clave: Espectrometría de masa Proteómica 
Areas de conocimiento: 
Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Biológicas / Bioquímica y Biología Molecular /
Espectrometría de masa 

8vas Jornadas de la Sociedad de Bioquímica y Biología Molecular (2013)

Congreso
Caracterización del efecto de PknG de Mycobacterium tuberculosis sobre la maduración de
fagosomas murinos
Uruguay
Tipo de participación: Poster 
Nombre de la institución promotora: Sociedad de Bioquímica y Biología Molecular Palabras Clave:
Mycobacterium tuberculosis Ser/Thr-quinasa maduración de fagosomas 
Areas de conocimiento: 
Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Biológicas / Bioquímica y Biología Molecular 
Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Biológicas / Biología Celular, Microbiología 

III Jornadas Científicas del Programa para la Investigación Biomédica (Pro.In.Bio) (2012)

Congreso
Caracterización molecular de la inhibición de la maduración del fagosoma por una quinasa de
Mycobacterium tuberculosis
Uruguay
Tipo de participación: Poster 
Nombre de la institución promotora: Pro.In.Bio. Palabras Clave: Mycobacterium tuberculosis
Ser/Thr quinasa PknG inhibición maduración de fagosomas 
Areas de conocimiento: 
Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Biológicas / Bioquímica y Biología Molecular 

XIV Jornadas dela Sociedad Uruguaya de Biociencias (2012)

Congreso
Efecto de la Ser/Thr-quinasa PknG de Mycobacterium tuberculosis en la inhibición de la
maduración fagosomal en macrófagos murinos
Uruguay
Tipo de participación: Expositor oral 
Nombre de la institución promotora: Sociedad Uruguaya de Biociencias Palabras Clave:
Mycobacterium tuberculosis Ser/Thr quinasa PknG inhibición maduración de fagosomas 
Areas de conocimiento: 
Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Biológicas / Bioquímica y Biología Molecular 
Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Biológicas / Biología Celular, Microbiología 

5to. Congreso Iberoamericano de Química Analítica - 2do. Congreso Uruguayo de Química Analítica

(2012)

Congreso
Identificación de proteínas del macrófago que interaccionan con la Ser/Thr-quinasa PknG de
Mycobacterium tuberculosis mediante estrategias proteómicas
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Uruguay
Tipo de participación: Expositor oral Palabras Clave: Mycobacterium tuberculosis Ser/Thr quinasa
PknG interactoma 
Areas de conocimiento: 
Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Biológicas / Bioquímica y Biología Molecular 

XL Reuniao Anual da Sociedade Brasileira de Bioquimica e Biologia Molecular (2011)

Congreso
Ser/Thr-kinase PrkA of Listeria monocytogenes: biochemical characterization and identification of
interacting partners through proteomic approaches
Brasil
Tipo de participación: Poster Palabras Clave: Listeria monocytogenes interacting partners Ser/Thr
kinase 
Areas de conocimiento: 
Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Biológicas / Bioquímica y Biología Molecular 

Scientific International Meeting of the Young Reserchers of the International Network of Instituts

Pasteur (2011)

Congreso
Characterization and identification of interacting partners of the Ser/Thr-kinase PrkA of Listeria
monocytogenes through proteomic approaches
Francia
Tipo de participación: Poster Palabras Clave: Listeria monocytogenes interacting partners
phosphorylation sites identification 
Areas de conocimiento: 
Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Biológicas / Bioquímica y Biología Molecular 

XIII Jornadas de la Sociedad Uruguaya de Biociencias (2010)

Congreso
Identificación de proteínas que interaccionan con la Ser/Thr-quinasa Lmo1820 de Listeria
monocytogenes
Uruguay
Tipo de participación: Poster Palabras Clave: Listeria monocytogenes interactoma Ser/Thr quinasa 

XII Jornadas de la Sociedad Uruguaya de Biociencias (2007)

Congreso
Fosforilación del dominio catalítico de una quinasa de proteínas en Ser/Thr de Listeria
monocytogenes
Uruguay
Tipo de participación: Poster Palabras Clave: Listeria monocytogenes Ser/Thr quinasa identificación
de sitios de fosforilación 
Areas de conocimiento: 
Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Biológicas / Bioquímica y Biología Molecular 
Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Biológicas / Biología Celular, Microbiología 

1st. Annual Iberoamerican Proteomic Congress, Latin American Human Proteome Organisation (2007)

Congreso
Expression and autophosphorylation pattern of a Ser/Thr protein kinase from Listeria
monocytogenes
Argentina
Tipo de participación: Poster Palabras Clave: Listeria monocytogenes Ser/Thr kinase
phosphorylation sites identification 
Areas de conocimiento: 
Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Biológicas / Bioquímica y Biología Molecular 
Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Biológicas / Biología Celular, Microbiología 

JURADO/INTEGRANTE DE COMISIONES EVALUADORAS DE TRABAJOS ACADÉMICOS

Estudio de la desregulación post-transcripcional mediada por la oncoproteína Musashi2 y su influencia

en la progresión de la leucemia linfoide crónica. (2024)

Candidato: Juliana QUEIROL
Tipo Jurado: Tesis de Doctorado
LIMA, A. , IGNACIO LOPEZ FRANCO , RUSSO S 
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Programa de desarrollo de ciencias básicas / Sector Organizaciones Privadas sin Fines de
Lucro/Sociedades Científico-Tecnológicas / Institut Pasteur de Montevideo / Laboratorio de
Investigacion en Leucemia Linfoide Cronica / Uruguay 
País: Uruguay 
Idioma: Español
Areas de conocimiento: 
Ciencias Naturales y Exactas / Ciencias Biológicas / Bioquímica y Biología Molecular / Proteómica 
Integrante de la Comisión de Admisión y Seguimiento.

CONSTRUCCIÓN INSTITUCIONAL

Participo activamente en la Comisión de Equipos Comunes del Instituto, que se encarga del mantenimiento,

gestión, compra de equipos de uso común en el Instituto.

Información adicional

Acreditada por la Comisión Honoraria de Experimentación Animal (CHEA), Comisión Sectorial
de Investigación Científica (CSIC), Universidad de la República para realizar actividades de
experimentación animal en la categoría de Técnico Experimentador. Octubre de 2003.
(09/07/2008)
 
 
Becas concursables obtenidas para la realización de cursos y pasantías:
Beca RIIP (Résau International des Instituts Pasteur), Programme Calmette, para la realización
de una estadía de adiestramiento en la Unité de Virulence Parasitaire et Signalisation, Institut
Pasteur de Paris, desde setiembre 2011 a dicembre 2011
 Beca UNU-BIOLAC (United Nations University – Biotechnology por Latin America and
Caribean) para realizar una estadía de investigación y adiestramiento en el Instituto de Biología
Molecular y Celular de Rosario. 2006.
Beca CABBIO (Centro Argentino Brasilero de Biotecnología) para asistir al cursos “Bases para
el estudio de la genómica funcional a través de la espectrometría de masa”.  Universidad de
Buenos Aires y Universidad Nacional de la Plata. 2006.
Beca BrMass (Sociedad Brasilera de Espectrometría de Massas) para asistir al curso "2nd
International Mass Spectrometry School", Natal, Rio Grande do Norte, Brazil. 2016.
 

(02/11/2011)
(02/11/2011)
(16/11/2011)

Indicadores de producción

ACTIVIDADES
39

Líneas de investigación 4

Proyectos Investigación Desarrollo 11

Docencia 16

Extensión 2

Capacitación Entrenamiento 1

Servicio Técnico Especializado 1

Pasantia 3

Otra Actividad Técnica 1

PRODUCCIÓN BIBLIOGRÁFICA
72

Artículos publicados en revistas científicas 26

Completo 26
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Trabajos en eventos 46

EVALUACIONES
19

Evaluación de proyectos 4

Evaluación de publicaciones 14

Evaluación de convocatorias concursables 1

FORMACIÓN RRHH
8

Tutorías/Orientaciones/Supervisiones concluidas 5

Iniciación a la investigación 1

Otras tutorías/orientaciones 4

Tutorías/Orientaciones/Supervisiones en marcha 3

Otras tutorías/orientaciones 3
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